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VII-1 Introduction

The selection of Primate Lentivirus protein sequences for the
following alignments was based on the sequences in the com-
plete genome alignment as a starting alignment, and complete
or nearly complete genes from other isolates were added if they
increased the diversity of samples represented.

The annotation is mainly based on knowledge from HIV-1,
and should therefore be taken with caution for HIV-2 and SIV
sequences.

HIV Sequence Compendium 2018: PLV Proteins 403



PLV
Proteins

PLV Proteins Sequences

VII-2 Sequences

Sequences included in the PLV protein alignments.

Name Accession Proteins Author Reference

H1B.FR.83.HXB2 K03455 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Wong-Staal, F. Nature 313(6000):277-284 (1985)

H1A1.UG.85.U455_U455A M62320 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Oram, J.D. ARHR 6(9):1073-1078 (1990)

H1C.ET.86.ETH2220 U46016 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Salminen, M.O. ARHR 12(14):1329-1339 (1996)

H1F1.BE.93.VI850 AF077336 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Laukkanen, T. Virology 269(1):95-104 (2000)

H1O.BE.87.ANT70 L20587 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Vanden
Haesevelde, M.

J Virol 68(3):1586-1596 (1994)

H1O.CM.91.MVP5180 L20571 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Gurtler, L.G. J Virol 68(3):1581-1585 (1994)

H1O.CM.98.98CMA105 AY169816 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)

H1O.CM.98.98CMABB197 AY169811 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)

H1O.SN.99.99SE_MP1299 AJ302646 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Toure-Kane, C. ARHR 17(12):1211-1216 (2001)

H1O.US.99.99USTWLA AY169814 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)

H1N.CM.02.DJO0131 AY532635 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Bodelle, P. ARHR 20(8):902-908 (2004)

H1N.CM.04.04CM_1015_04 DQ017382 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Yamaguchi, J. ARHR 22(1):83-92 (2006)
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H1N.CM.04.04CM_1131_03 DQ017383 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Yamaguchi, J. ARHR 22(1):83-92 (2006)

H1N.CM.95.YBF30 AJ006022 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Simon, F. Nat Med 4(9):1032-1037 (1998)

H1P.CM.06.U14788 HQ179987 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Vallari, A. J Virol 85(3); 1403-7 (2011)

CPZ.CD.06.BF1167 JQ866001 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Li, Y. J Virol 86(19):10776-10791 (2012)

CPZ.CD.90.ANT U42720 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Vanden
Haesevelde, M.M.

Virology 221(2):346-350 (1996)

CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 AY169968 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Nerrienet, E. J Virol 79(2):1312-9 (2005)

CPZ.CM.05.LB715 KP861923 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Barbian, H.J. MBio 2015 Apr 21;6(2) pii:
e00296-15 doi:
101128/mBio00296-15

CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 EF535993 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Van Heuverswyn,
F.

Virology 368(1):155-171 (2007)

CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 DQ373065 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Keele, B.F. Science 313(5786):523-526 (2006)

CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 DQ373064 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Keele, B.F. Science 313(5786):523-526 (2006)

CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 DQ373063 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Keele, B.F. Science 313(5786):523-526 (2006)

CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 EF535994 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Van Heuverswyn,
F.

Virology 368(1):155-171 (2007)

CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 AF382828 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Bibollet-Ruche, F. ARHR 20(12):1377-1381 (2004)
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CPZ.TZ.00.TAN1 AF447763 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Santiago, M.L. J Virol 77(3):2233-2242 (2003)

CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 JQ768416 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Takehisa, J. Unpublished

CPZ.TZ.09.UG38 JN091690 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Rudicell, R.S. J Virol 85(19); 9918-28 (2011)

CPZ.US.85.US_Marilyn AF103818 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Gao, F. Nature 397(6718):436-441 (1999)

GOR.CM.04.SIVgorCP684con FJ424871 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Takehisa, J. J Virol 83(4):1635-1648 (2009)

GOR.CM.07.SIVgor2139_287 FJ424866 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Takehisa, J. J Virol 83(4):1635-1648 (2009)

GOR.CM.07.SIVgorCP2135con FJ424863 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Takehisa, J. J Virol 83(4):1635-1648 (2009)

GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 KP004989 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

D’arc, M. PNAS USA 112(11); E1343-52
(2015)

GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 KP004991 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

D’arc, M. PNAS USA 112(11); E1343-52
(2015)

GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 KP004990 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

D’arc, M. PNAS USA 112(11); E1343-52
(2015)

MAC.US.x.239 M33262 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Kestler, H. Science 248(4959):1109-1112
(1990)

H2A.DE.x.BEN M30502 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Kirchhoff, F. Virology 177(1):305-311 (1990)
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H2A.PT.x.ALI AF082339 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Reeves, J.D. J Virol 73(9); 7795-804 (1999)

H2A.SN.86.ST_JSP4_27 M31113 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Kumar, P. J Virol 64(2):890-901 (1990)

H2B.CI.x.EHO U27200 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Rey-Cuille, M.A. Virology 202(1):471-476 (1994)

H2B.GH.86.D205_ALT X61240 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Dietrich, U. Nature 342(6252):948-950 (1989)

H2G.CI.92.Abt96 AF208027 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Brennan, C.A. ARHR 13(5):401-404 (1997)

H2U.CI.07.07IC_TNP3 KC693505 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Ayouba, A. AIDS 27(15):2488-2491 (2013)

H2U.FR.96.12034 AY530889 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Damond, F. ARHR 20(6):666-672 (2004)

ASC.UG.10.RT03 KJ461716 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Lauck, M. Retrovirology 11(1):55 (2014)

ASC.UG.10.RT08 KJ461715 Gag, Pol,
Vif, Tat, Rev,
Env, Nef

Lauck, M. Retrovirology 11(1):55 (2014)

ASC.UG.10.RT11 KJ461714 Gag, Pol,
Vif, Tat, Rev,
Env, Nef

Lauck, M. Retrovirology 11(1):55 (2014)

COL.CM.x.CGU1 AF301156 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Courgnaud, V. J Virol 75(2):857-866 (2001)

COL.UG.10.BWC01 KF214240 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Lauck, M. Retrovirology 10(1):107 (2013)
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COL.UG.10.BWC07 KF214241 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Lauck, M. Retrovirology 10(1):107 (2013)

DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 FJ919724 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Aghokeng, A.F. Infect Genet Evol 10(3); 386-96
(2010)

DEB.CM.99.CM40 AY523865 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Bibollet-Ruche, F. J Virol 78(14):7748-7762 (2004)

DEB.CM.99.CM5 AY523866 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Bibollet-Ruche, F. J Virol 78(14):7748-7762 (2004)

DRL.DE.11.D3 KM378563 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Dietrich, U. ARHR 31(3); 353-7 (2015)

DRL.DE.11.D4 KM378564 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Dietrich, U. ARHR 31(3); 353-7 (2015)

GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 M66437 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Fomsgaard, A. Virology 182(1):397-402 (1991)

GSN.CM.99.CN166 AF468659 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Courgnaud, V. J Virol 76(16):8298-8309 (2002)

GSN.CM.99.CN71 AF468658 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Courgnaud, V. J Virol 76(16):8298-8309 (2002)

LST.CD.88.SIVlhoest485 AF188115 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Beer, B.E. J Virol 74(8):3892-3898 (2000)

LST.CD.88.SIVlhoest524 AF188116 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Beer, B.E. J Virol 74(8):3892-3898 (2000)

LST.KE.x.lho7 AF075269 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Hirsch, V.M. J Virol 73(2):1036-1045 (1999)
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MAL.ZM.09.SIVagmMAL_ZMB LC114462 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Carr, M. Arch Virol 162(2); 543-548 (2017)

MND-1.GA.x.MNDGB1 M27470 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Tsujimoto, H. Nature 341(6242):539-541 (1989)

MND-2.CM.98.CM16 AF367411 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Takehisa, J. ARHR 17(12):1143-1154 (2001)

MND-2.GA.x.M14 AF328295 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Souquiere, S. J Virol 75(15):7086-7096 (2001)

MND-2.x.x.5440 AY159322 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Hu, J. J Virol 77(8):4867-4880 (2003)

MNE.US.x.MNE027 U79412 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Kimata, J.T. J Virol 72(1):245-256 (1998)

MON.CM.99.L1_99CML1 AY340701 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Courgnaud, V. J Virol 77(23):12523-12534 (2003)

MUS-1.CM.01.CM1239 EF070330 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Aghokeng, A.F. Virology 360(2):407-418 (2007)

MUS-2.CM.01.CM1246 EF070329 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Aghokeng, A.F. Virology 360(2):407-418 (2007)

MUS-3.GA.09.09GabOI81 KF304707 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Vpu,
Env, Nef

Liegeois, F. Viruses 6(7):2880-2898 (2014)

OLC.CI.97.97CI12 FM165200 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Liegeois, F. J Virol 83(1):428-439 (2009)

RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 HM803690 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Ahuka-Mundeke,
S.

J Gen Virol 2010 Dec;91(Pt
12):2959-64 doi:
101099/vir0025767-0 Epub 2010
Aug 25
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https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KF304707
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FM165200
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=HM803690


PLV
Proteins

PLV Proteins Sequences

Name Accession Proteins Author Reference

RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 HM803689 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Ahuka-Mundeke,
S.

J Gen Virol 2010 Dec;91(Pt
12):2959-64 doi:
101099/vir0025767-0 Epub 2010
Aug 25

RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 AF382829 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Bibollet-Ruche, F. J Virol 78(14):7748-7762 (2004)

SAB.SN.x.SAB1 U04005 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Jin, M.J. EMBO J 13(12):2935-2947 (1994)

SMM.CI.79.SIVsmCI2 JX860430 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)

SMM.SL.92.SIVsmSL92A JX860432 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)

SMM.SL.92.SL92B AF334679 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Chen, Z. J Virol 70(6):3617-3627 (1996)

SMM.US.06.FTq JX860414 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)

SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 JQ864086 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Wu, F. J Virol 86(16); 8835-47 (2012)

SMM.US.86.CFU212 JX860407 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Fischer, W. J Virol 86(24):13217-13231 (2012)

SMM.US.x.H9 M80194 Gag, Pol,
Vif, Vpx,
Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Courgnaud, V. J Virol 66(1):414-419 (1992)

SUN.GA.98.L14 AF131870 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Beer, B.E. J Virol 73(9):7734-7744 (1999)
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https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=HM803689
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF382829
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=U04005
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX860430
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX860432
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF334679
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX860414
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JQ864086
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX860407
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=M80194
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF131870
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Name Accession Proteins Author Reference

SYK.KE.x.KE51 AY523867 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Bibollet-Ruche, F. J Virol 78(14):7748-7762 (2004)

SYK.KE.x.SYK173_COMGNM L06042 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Hirsch, V.M. J Virol 67(3):1517-1528 (1993)

TAL.CM.00.266 AY655744 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Liegeois, F. Virology 349(1):55-65 (2006)

TAL.CM.01.8023 AM182197 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Liegeois, F. Virology 349(1):55-65 (2006)

TAN.UG.x.SIVagmTAN1 U58991 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Soares, M.A. Virology 228(2):394-399 (1997)

VER.KE.x.AGM155 M29975 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Johnson, P.R. J Virol 64(3):1086-1092 (1990)

VER.ZA.10.VSAC4004 KR862336 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Bailey, A.L. J Virol 2016 May 11 pii:
JVI00573-16

VER.ZA.10.VSAG1003 KR862363 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Bailey, A.L. J Virol 2016 May 11 pii:
JVI00573-16

VER.ZA.10.VSAM0022 KR862356 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Bailey, A.L. J Virol 2016 May 11 pii:
JVI00573-16

WRC.CI.98.98CI04 AM713177 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Liegeois, F. J Virol 83(1):428-439 (2009)

WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 AM937062 Gag, Pol,
Vif, Vpr, Tat,
Rev, Env,
Nef

Locatelli, S. Virology 376(1):90-100 (2008)

ASC.CD.13.SIVasc_13DRC_I8 KY497574 Tat, Rev Ahuka-Mundeke,
S.

ARHR 33(7); 735-739 (2017)

H1B.US.90.WEAU160_GHOSH U21135 Vpu Wei, X. Nature 422(6929):307-312 (2003)
H1D.CD.84.84ZR085 U88822 Vpu Gao, F. J Virol 72(7):5680-5698 (1998)
H1G.SE.93.SE6165_G6165 AF061642 Vpu Carr, J.K. Virology 247(1):22-31 (1998)
H1H.CF.90.056 AF005496 Vpu Gao, F. J Virol 72(7):5680-5698 (1998)
H1J.SE.93.SE9280_7887 AF082394 Vpu Laukkanen, T. ARHR 15(3):293-297 (1999)
H1K.CM.96.96CM_MP535 AJ249239 Vpu Triques, K. ARHR 16(2):139-151 (2000)
H101_AE.TH.90.CM240 U54771 Vpu Carr, J.K. J Virol 70(9):5935-5943 (1996)
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https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AM713177
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AM937062
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KY497574
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=U21135
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=U88822
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF061642
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF005496
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF082394
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AJ249239
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=U54771


PLV
Proteins

PLV Proteins Sequences

Name Accession Proteins Author Reference

H102_AG.NG.x.IBNG L39106 Vpu Howard, T.M. ARHR 10(12):1755-1757 (1994)
H103_AB.RU.97.KAL153_2 AF193276 Vpu Liitsola, K. ARHR 16(11):1047-1053 (2000)
H104_cpx.CY.94.94CY032_3 AF049337 Vpu Gao, F. J Virol 72(12):10234-10241 (1998)
H1O.CM.94.BCF06 AB485666 Vpu Takekawa, N. Unpublished
H1O.CM.96.96CMA102 AY169803 Vpu Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)
H1O.CM.96.96CMABB009 AY169806 Vpu Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)
H1O.CM.96.96CMABB637 AY169810 Vpu Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)
H1O.CM.97.97CMABB447 AY169813 Vpu Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)
H1O.CM.97.97CMABB497 AY169809 Vpu Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)
H1O.CM.98.98CMA104 AY169802 Vpu Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)
H1O.CM.98.98CMABB141 AY169807 Vpu Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)
H1O.CM.98.98CMABB212 AY169804 Vpu Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)
H1O.CM.98.98CMU2901 AY169812 Vpu Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)
H1O.CM.98.98CMU5337 AY169808 Vpu Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)
H1O.CM.99.99CMU4122 AY169815 Vpu Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)
H1O.CM.x.pCMO2_3 AY618998 Vpu Tebit, D.M. Virology 326(2):329-339 (2004)
H1O.CM.x.pCMO2_5 AY623602 Vpu Tebit, D.M. Virology 326(2):329-339 (2004)
H1O.FR.92.VAU AF407418 Vpu Vartanian, J.P. J Gen Virol 83(Pt 4):801-805

(2002)
H1O.SN.99.99SE_MP1300 AJ302647 Vpu Toure-Kane, C. ARHR 17(12):1211-1216 (2001)
H1O.US.x.I_2478B AB485668 Vpu Takekawa, N. Unpublished
H1N.CM.02.SJGddd GQ324959 Vpu Vallari, A. ARHR 26(1):109-115 (2010)
H1N.CM.06.U14296 GQ324962 Vpu Vallari, A. ARHR 26(1):109-115 (2010)
H1N.CM.06.U14842 GQ324958 Vpu Vallari, A. ARHR 26(1):109-115 (2010)
H1N.CM.97.YBF106 AJ271370 Vpu Roques, P. AIDS 18(10):1371-1381 (2004)
H1P.FR.06.RBF168 GQ328744 Vpu Plantier, J.-C. Nat Med 15(8); 871-2 (2009)
CPZ.CM.05.LB715 JX178450 Vpu Takehisa, J. Unpublished
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505.c2 JN835460 Vpu Bibollet-Ruche, F. J Clin Invest 122(5):1644-1652

(2012)
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897.c2 JN835461 Vpu Bibollet-Ruche, F. J Clin Invest 122(5):1644-1652

(2012)
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145.c2 JN835462 Vpu Bibollet-Ruche, F. J Clin Invest 122(5):1644-1652

(2012)
CPZ.CM.05.SIVcpzMT145 DQ373066 Vpu Keele, B.F. Science 313(5786):523-526 (2006)
CPZ.CM.98.CAM3 AF115393 Vpu Corbet, S. J Virol 74(1):529-534 (2000)
CPZ.CM.98.CAM5 AJ271369 Vpu Muller-Trutwin,

M.C.
J Med Primatol 29(3-4); 166-72
(2000)

CPZ.GA.88.GAB1 X52154 Vpu Huet, T. Nature 345(6273):356-359 (1990)
CPZ.TZ.01.TAN2 EF394357 Vpu Takehisa, J. J Virol 81(14):7463-7475 (2007)
CPZ.TZ.02.TAN3_1 DQ374658 Vpu Takehisa, J. J Virol 81(14):7463-7475 (2007)
CPZ.TZ.06.TAN5 JN091691 Vpu Rudicell, R.S. J Virol 85(19); 9918-28 (2011)
GOR.CM.07.SIVgorCP2139_1con FJ424864 Vpu Takehisa, J. J Virol 83(4):1635-1648 (2009)
GOR.CM.07.SIVgorCP2139_2con FJ424865 Vpu Takehisa, J. J Virol 83(4):1635-1648 (2009)
DEN.CD.x.CD1_CMO580407 AJ580407 Vpu Dazza, M.C. J Virol 79(13):8560-8571 (2005)
MON.NG.x.NG1 AJ549283 Vpu Barlow, K.L. J Virol 77(12):6879-6888 (2003)
MUS-
1.CM.01.SIVmus_01CM1085

AY340700 Vpu Courgnaud, V. J Virol 77(23):12523-12534 (2003)

MUS-2.CM.01.CM2500 EF070331 Vpu Aghokeng, A.F. Virology 360(2):407-418 (2007)
MUS-3.GA.11.11GabPts02 KF304708 Vpu Liegeois, F. Viruses 6(7):2880-2898 (2014)
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https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY169806
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY169810
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY169813
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY169809
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY169802
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY169807
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY169804
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY169812
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY169808
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY169815
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY618998
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY623602
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF407418
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AJ302647
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB485668
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GQ324959
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GQ324962
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GQ324958
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https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AJ271369
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https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KF304708
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Gag start, p17 start
membrane binding phosphorylation site

H1B.FR.83.HXB2 MGARASV.LSGGELDRWEKIRLRPGGKKKYKLKHIVWASRELERFAVNPGLLETSEGCRQILGQLQPSLQTGSEELRSLYNTVATLYCVHQRIEIKDTKEALDKIEEEQ......................NKSKKK.........AQQAA..........ADTG..HSN 126
H1A1.UG.85.U455_U455A -------.---KK--S----------N---R---L--------K-TL-------A---Q--------A----T-----------V--------DV-------N----M-......................--N-QR.........T----..........-N--..... 123
H1C.ET.86.ETH2220 ------I.-R-EK--A----K-------H-M---L---N----K--L--D--D--A--K--IK----A----T---K--F-----------K-----------------......................-E-QQ-.........T---G..........-ADR....G 124
H1F1.BE.93.VI850 ------I.----K--E----Q-------R--M--LI----------LD----------QK-IR-------------K--F----V--Y----AGVT--------L----......................---QQ-.........T----..........--K-..... 123
H1O.BE.87.ANT70 ---S---.-T-SK--A--Q---K--S----R---L-----------C--E----A--NEKL-Q--E-A-K---DS-Q--W-AIVV-W---N-YK-G--QQ-IQ-LK-VMG....................SR--ADA.........-KEDT..........SARQ..... 125
H1O.CM.91.MVP5180 -------.-T-SK--A--R------S--A-R---L---------Y-C-------A--TE-L-Q--E-A-K----D-K--W-AI-V-W---N-FD-R--QQ-IQ-LK-VMA....................SR--AEA.........-KEET..........SPRQ..... 125
H1O.CM.98.98CMA105 ---S---.-T-SK--A--R---K--S--T-----L-------D---C-------A--NEKL-Q--E-A-K----S-Q--W--ITV-W---N-YQVI--Q--IQ-LK-VMG....................SR--AEA.........-KENK..........STKQ..... 125
H1O.CM.98.98CMABB197 ---S---.-T-SK--A--Q---K--S-----------------T--C--E----A--NEKL-Q--E-A-K--TRD-Q--W--IVV-W---N-YKVE--QQ-IQ-LK-VME....................SK--ASA.........-KEDT..........SAKQ..... 125
H1O.SN.99.99SE_MP1299 -------.-T-SK--A--Q---K--C----R---L-------D-S-C--E----A--NEKL-Q--E-A-K----S-Q--W--I-V-W---N--KVE--QQ-IQ-LK-VMG....................SR--AGT.........-KEDT..........SARQ..... 125
H1O.US.99.99USTWLA I------.-T-KK--T*-Q----S-S----Q---L----K------C--D----A--NE-L-Q--E-A-K---DS-Q--*-AIVV-R---K-YRV---QQ-IQ-LX-VXX....................SX--AD..........NKEDT..........XTKQ..... 122
H1N.CM.02.DJO0131 -------.-T--K--Q--A-Y---------RM--L-----------C----MD-AS--A-L-N--E-A-A----G------AL-V-----SN-QVHN-Q------K-IKE..............KKERHKS.EP-NP...........E-G..........-AAA..AD- 131
H1N.CM.04.04CM_1015_04 -------.-T--K--K--A-Y----------M--L-----------C----MD-AH--N-L-N--E-A-N----G-------I-V-----ST-PVLN-Q------K-KKE.................QHK.SEA-NP...........E-G..........-AAA..AD- 128
H1N.CM.04.04CM_1131_03 -------.-T--K--K--A-Y---------RM--L-----------C----MD-AK--A-L-N--E-A-N----G-------L-V-----ST-PVLN-Q------K-KKE.................QHK.PEA-NP...........E-G..........-AAA..AD- 128
H1N.CM.95.YBF30 -------.-T--K--Q--S-Y---------RM--L-----------C----MD-AD--AKL-N--E-A-K-----------AL-V-----S--Q-HN-Q------K-K-E.................QHK.PEP-NP...........E-G..........-AAA..TDS 128
H1P.CM.06.U14788 -------.-T--R--A--R---------------V-----------C----M--A---EKL-E--E-A-R---DG-Q--W--LVV-W---K----S--QQ-IT-WK--MQ....................KR-KTS..............E..........GS--..... 120
CPZ.CD.06.BF1167 -------.-R-EK-----SV----------LI--L---GN--Q---L----M--AD---K-IM--S--VEI--P-II--F--I-V-H-I-EGEK-Q--EA-VKIVK-KLK.........ITSSE...TTGNEETA-GKKETAVTSSG-TEK..........IYPTLPS-G 147
CPZ.CD.90.ANT ---G---.-R-EK--T--S-----------MI--L---RS--Q---LSSS--------EKAIH--S--IEIR-P-II--F--ICV-W---KGEK----EQ-VKTVKMKVMQ........TQAET.....GSSQTASRGMLLRLLL....LN..........KQWCQR-LS 142
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VER.ZA.10.VSAG1003 GR-G---VQ-QG..NAW--VPL----------A----K-GA-IV---Q-----C--Y-I-Q---VL-D--G-L-IV--I------Q--LT--PP.---LPA--L-D-----------------E-IYT....A--KVD--A--R-------Q-C-K--N-V-V------- 298
VER.ZA.10.VSAM0022 GR---F-VQ-QG..NAW--VPL----------A----K-GA-IV---Q-----C--Y-I-Q---VL-D--G-L-IV--I------Q--LT--PQ.----PA--L-D-----------S-----E-IYT....A--KVD--A--R-------Q-C-K--N-V-V------- 298
WRC.CI.98.98CI04 ..---M-VLRTA..QGPQWDPL----IQT---HI-DRG-GA-CV-F----TDR-LAH-I--L--NI-D------II--IV---IQD---T--QP.----------Q-T------V-ASVEDELA-LAQ.....----D--AV----VLR--Q-V-QI-V-V-----K--- 276
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ..-V-M-VLRGP..QGPQWEPL----IQT---HI-DRG-GA-CV-F----TDR-LTH-I--L--NI-D------IV--IV---IT----T--PP.V--LP--A--N-T------V---ME-ELA-LAQ.....Q---DI-A-------R--Q-V-QI-V-------K--- 274
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major homology region p24 end p2 start p2 end p7 start Zn motif
H1B.FR.83.HXB2 KEPFRDYVDRFYKTLRAEQASQEVKNWMTETLLVQNANPDCKTILKALGPAATLEEMMTACQGVGGPGHKARVLAEAMSQVTNS.....AT.....IMMQRGN...........FRNQR.........KIVKCFNCGKEGHTARNCRAPRKK.................. 411
H1A1.UG.85.U455_U455A -----------F--------T-D-------------------S--R----G------------------------------QQT.....S......-------...........--GP..........RRI----------L-K--------.................. 405
H1C.ET.86.ETH2220 -----------F--------T-D------D---------------R----G-S--------------A-------------N-T.....T......----KS-...........-KGPK.........RAI----------L----------.................. 408
H1F1.BE.93.VI850 -----------F-V--------D--G---D-------------------TG----------------S------------A.--.....-......----KS-...........-KG--.........RV-----------I----------.................. 405
H1O.BE.87.ANT70 --------------------T---------------------Q---S---G-------V--------T----------ATAQQD...LKGGY..TAVF----.............Q-P.......IRKGTI----------I----------.................. 415
H1O.CM.91.MVP5180 --------------------T---------------S-----Q-------E-------V--------T---KI-----ASAQQD...LKGGY..TAVF----.............Q-P.......NRKGPI----------I-K-------R.................. 415
H1O.CM.98.98CMA105 -------------V----------------------S-----Q---S---G-------V--------T----------ATAQQD...LRGGC..TAVF----.............Q--.......GRKGPI----------I-K------R-.................. 415
H1O.CM.98.98CMABB197 ------------------------------------------Q---S---G-S-----V--------S----------ATAQQD...LKGGY..TSVF----.............Q-P.......NRRGAI----------I-K------R-.................. 415
H1O.SN.99.99SE_MP1299 --------------------T---------------------Q---S---G-------I--------T----------AAA.QD...LKGGY..TAVF----.............Q-P.......SRKGPI----------L----------.................. 414
H1O.US.99.99USTWLA ------------------------------------S-----Q-------G-------V--------T---KI-----ASAQQD...LKGGY..TAVF----.............Q-L.......GRKGP-----------V----------.................. 412
H1N.CM.02.DJO0131 ----------------------D-------------------Q------------------------A-------------Q.T...ATS......VFA-GR-...........-KGI-.........RTIR---------L----K---RG.................. 416
H1N.CM.04.04CM_1015_04 --------------------T-D-------------------Q-------S-S-------------------------A-AQ.A...ATS......VFV----...........-KGT-.........RTI----------L----K---RX.................. 413
H1N.CM.04.04CM_1131_03 -------------V------T-D-------------------Q-------GSS------------------------TA-AQ.A...ATS......VFV----...........-KGT-.........RTI----------L----K---RG.................. 413
H1N.CM.95.YBF30 --------------------T---------------------QL------G----------------A-------------QQP...TTS......VFA----...........-KGI-.........-PI----------L----K---RG.................. 414
H1P.CM.06.U14788 -------------------------S---D------------Q-------G-------N--------T----------AAANQASQELKGG.Y.TTVF--S-.............QR...........-P--------V--I-K--K---RR.................. 408
CPZ.CD.06.BF1167 --------------I-------P---------------------------G------L---------A----------Q-TQQN............VN-VQ-RA..........APQGKRGA......GNI-------I-----------R-.................. 437
CPZ.CD.90.ANT --------------I-------P--A-------I--------H------TG-S----L---------A----------ASAN-A.....QGT...AVFL----G..........N-GGK.........RPL---------------K---R-.................. 433
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ----K---------M----------T---D------------Q-------G-S--------------A----------TM-QSQ...ART.....D-FF-K-P...........GATP-.........RKI--Y-------L----K---R-.................. 418
CPZ.CM.05.LB715 --------------------T----T---D------------N--R----G----------------A------------ANAT....V........------...........-KGP.........KRTI--Y-------L----K---R-.................. 406
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 --------------------T----T---D------------N--R----G----------------A-------------Q--.....TS.....VFL----...........NGRPT.........RKI----------L--------R-.................. 408
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 --T-----------------T---------------------N--R----G-S--------------A----------T-AQTA....TS......VF-----...........-KGI-.........-TI----------L----K-----.................. 414
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 --------------------T--------D------------S--R----G-S--------------A------------ANAA..........TV-------...........-KGPK.........RVI----------I----K---R-.................. 411
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 --S-----------------T--------D------------S--R----G----GDEP-F------S------------AQH-.....N........DAKRQ...........-KGPK.........R------------I----K---R-.................. 406
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 --------------------T-D-------------------Q--R----G----------------S------------ANTT....VM........-----...........VKI-K.........R------------I--------R-.................. 409
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 -------------V--------D-------------------Q--R----G----------------A------------IQQT.....S.....S-F---AG...........G-TPP.........RR-----------I----K---R-.................. 413
CPZ.TZ.00.TAN1 --------------I-------P--T----------------H------QG------L---------S---KI-----ASA-A......GG....VN-L-.-GK..........RPPLK........KGQLQ------V-------------.................. 438
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 --A-----------I-------P--T-------I--------H------QG------L---------T---KI-----ATA--T.....VG....VN-L-.-GK..........KPLR.........KGQLQ------L----K--------.................. 439
CPZ.TZ.09.UG38 -------------CI-------P--T----------------H------QG------L---------S---KI-----ASANSA....VGG....IN-L-.-GK..........KP.L-........KGQLQ------P-------------.................. 433
CPZ.US.85.US_Marilyn ---------------------P---T-------------------R----G------V---------A----------C-MK-P.....S.....SVFL-K--...........AGKPG.........RKI----------L--------R-.................. 412
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ----------------------D----------I--------Q-------G-------N--------T----------AAAHSD...LKGGYT..AVF--K-GN..........NQGI........KKGP--------V--I-K------R-.................. 410
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ----------------------D----------I--------Q-------G-------N--------T----------AAAHSD...LKGGYT..AVF--K-GN..........NQGI........KKGP--------V--I-K------R-.................. 410
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con ----------------------D----------I--------Q-------G-------N--------T----------AAAHSD...LKGGYT..AVF--K-GX..........NQGI........KKGP--------V--I-K------R-.................. 410
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 ----------------------D----------X--------Q-------G-------N--------T----------AAANQASQDLKGGY..TAVF----.............QR...........GP--------V--I-K--K---R-.................. 408
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 --------------------T---------------------Q---S---G-------I--------T----------AS-HQD...LKGGY..TAVF----.............Q-P.......NKRGPI----------L-K------R-.................. 415
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 ----------------------D------D------------Q-------G-------N--------T----------AAANQASQDLKGGY..TAVF----.............QR...........GP--------L--I-K------R-.................. 408

p27 end p2 start p2 end p8 start
MAC.US.x.239 ----QS-------S-----TDAA------Q---I--------LV--G--VNP-----L----------Q---LM---LKEALAP.....VPIP..FAAA-Q..............-GP.........R-PI--W-------S--Q-----RQ.................. 412
H2A.DE.x.BEN ----QS-------S-----TDPA------Q---I--------LV--G--MNP-----L----------Q---LM---LKEAMGP.....SPIP..FAAA-Q..........................R-AIRYW-------S--Q-----RQ.................. 410
H2A.PT.x.ALI ----QS-------S-----TDPA------Q------------LV--G--MNP-----L----------Q---LM---LKEAMTP.....-PIP..FAAA-Q..........................RRTI--W-------S--Q------Q.................. 410
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 ----QS-------S-----TDPA------Q------------LV--G--INP-----L----------Q---LM---LKEAMAP.....-PIP..FAAA-Q..........................RRTI--W-------S--Q-----RQ.................. 410
H2B.CI.x.EHO ----QS-------S-----TDPA------Q---I--------LV--G--MNP-----L-----I----Q---LM---LKEALTP.....S-NP..FAAA-PR.............AG..........KRT-T-W----A-----Q-K---RQ.................. 408
H2B.GH.86.D205_ALT ----QS-------S-----TDPA------Q---I--------LV--G--MNP-----L-----I----Q---LM---LKEALTP.....-PIP..FAAV-QK.............AGK.........RGT-T-W----Q-----Q-----RQ.................. 409
H2G.CI.92.Abt96 ----QS-------S-----TDPA------Q---I--------LV--G--MNP-----L-----X----Q---LM---LKEAL-P.....TALP..FA.AAQQ.............KTGG.......KRSTI--W--------V-Q-----RQ.................. 415
H2U.CI.07.07IC_TNP3 --S-QS-------S-----TDPA------Q---I--------LV--G--MNP-----L----------Q---LM---LKEALAP.....GPLP..FA.AVQQ.............-TGG.......KKSMI--W-------S--Q-----RQ.................. 415
H2U.FR.96.12034 ----QS-------S-----TDPA------Q---I--------LV--G--MNP-----L-----I----Q---LM---LKEALQP.....MPIP..FA.AVQQ.............-GGP........RRP-R-W----------Q-K---RQ.................. 413
ASC.UG.10.RT03 --S-K--------C------D-S------T---------E--A----M.-G-S----L---------HY-TKL-----ASAFQ.....KTGNYN...-V-GPRGPKGA..RRGPMK-P...........NPR-----QF--MSKQ-PH-K-I.................. 417
ASC.UG.10.RT08 --S-K--------C------D-S------S---I-----E--A----M.-G-S----L---------HY-TKL-----ASAFQ.....RTGNYN...-A-GPQGPKGA..RRGPMK-P...........NPR-----RF--MS-Q-PQ-K-M.................. 417
ASC.UG.10.RT11 --S-K--------C------D-S------T---------E--A----M.-G-S----L---------HY-TKL-----ASAFQ.....KTGNYN...-V-GPRGPKGA..RRGPMK-P...........NPR-----QF--MS-Q-PQ---I.................. 417
COL.CM.x.CGU1 --D-KS------SA----P-AG-I-A--ANN--I-H------R---G-.QKPS--D-LA--------D---K------Q-FQQE.....R.....TN-IE...........................V-TA-----QGI--L--M-PK.-PIG...GAGR.GRGRGRGGF 408
COL.UG.10.BWC01 --D-KS------TA----P-GS-I-Q--ANN--I-H---E--R---G-.QKPS--D-LA--------DY--K------Q-FRQE..........TMN-IE...........................V-TA---Q--EI--LQKQ-PK.-GAGGFRGGGMRGRGRGGRGA 412
COL.UG.10.BWC07 --D-KS-----FSA----P-GG-I-Q--ANN--I-H---E--R---G-.QKPS--D-LS--------DY--K------QGMQKI............GLVE...........................VSTAR-----QV--L----PK--QFP...TRGR.GSSRGRGIM 410
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 ----K---------------D-A------T--MI-------R--------NP-----LH--------QQ---LM----VSAMRE....GGG....LT-V-QR...........GPGGP.......RPGNRIR-Y---QI--VQKD--K--TV.................. 447
DEB.CM.99.CM40 ----K---------------D-A------T--MI-------RI---G--QNP-----LH--------QQ---LM----ASALKE....AGS....LG-V-QRR..........GPPGS.........RRQIR-----QI--LQKD-KR---T.................. 442
DEB.CM.99.CM5 ----K---------------D-A------T--MI-------RI---G--QNP-----LH--------QQ---LM----ASALKE....AGS....LG-V-QRG..........GQGGG........PRRQLR-----QI--VQ-D-KK---V.................. 439
DRL.DE.11.D3 ----K--------A----HTDAA------Q---I--------V---G--TNPS----LL--------------M----REQQTA............----QN..PP.........-GPP.RGPRGPPPRNPR-P---QY---L-Q-TK----.................. 420
DRL.DE.11.D4 ----K--------A----HTDAA------Q---I--------V---G--MNPS----LL--------------M----KEQQAA............----QN..SL.........-GPP.RGPRGPPPRNP--P---QF--NL-Q-TK----.................. 420
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 ----Q--------A------P-D------Q---I--------L---G--MNP-----LI--------Q---KLMV-M--NGQ..............N-V-V-PQ...........KKGP......RG..PL-------F--MQ-E-K---QI.................. 411
GSN.CM.99.CN166 ----KE-----F-C------D-A------QS--------E--L----M.-G-N----L---------T--S-L-----ATALKG....TSS....YN-V-....KGPP....GRQGKT............P--Y---QF--L--D-PK-KER.................. 419
GSN.CM.99.CN71 ----KE-----F-C------D-A------QL--------E--L----M.-G-S----L---------T--S-L-----ATALKG.....SS....YN-V-....RGPP....GRQGKT............P--Y----F--I--D-PK-KER.................. 418
LST.CD.88.SIVlhoest485 ----KE-A---F-A----GG-H---E--K-KM---------RMVI----EG-S--D--K--------A--GKI-----ATAMQ-.....QMR...QN-V-V..TPP......RNEQGRFVRTGGGGPR-PLT------P-----M--Q--QE.................. 412
LST.CD.88.SIVlhoest524 ----K--A---F-A----GG-H---E--K-KM----------MVI----EG-------K--------A--RKI-----ATAMQG.....QMK...HL-V-Q..TPP......RNAQGRFVRTGGGGPRRPLT------P--S-KM--Q--QE.................. 410
LST.KE.x.lho7 ----KE-A---F-A----GG-H---E--K-KM---------RLVI----EG-S-----K--------A--GKI-----ASAIQQ.....QVR...QN-V-V..TPL......RNAQGRFVRTGGGGPR-PLT------P-----M--Q--QE.................. 415
MAL.ZM.09.SIVagmMAL_ZMB ----K--------AI----T-G---Q----S--I-----E--V---G--MHP-----L---------QY--KLMV-M-Q-MQGQ............N-V-Q-...........GP-GPP.....RG..NP.R------F--LQ---AE---M.................. 419
MND-1.GA.x.MNDGB1 --A-K-------NVM------G---M--QQH--IE----E--Q--RS--KG------LE--------Q----LM--M-RT-VGQ.....S.....QNFV-QR.GPQ.........-.GPVRQPTG..R-PI.----N----V--FFK---R-.................. 407
MND-2.CM.98.CM16 ----K--------A----RTDPQ--T---Q---I--------S---G--MNPS----PL--------KY--QMM----KEAQS............AV---NSGGPP.........-G.....PPRQPPRNIR-P----F--GL-D-IS----.................. 418
MND-2.GA.x.M14 ----K--------A----RTDPQ--T---Q---I--------S---G--MNPS----LL--------KY--QMM----QKMQS............EV---NSGGPP.........-G.....PPRQPPRNPR-P---RY--VL-D--L----.................. 418
MND-2.x.x.5440 ----K--------A----RTDPQ--T---Q---I--------AT--G--MNP-----LL--------KY--QMM----Q-AQAA............V---NSGGPP.........-G.....PPRQPPRNPR-P----F--VL-D------R.................. 418
MNE.US.x.MNE027 ----QS-------S-----TDPA------Q---I--------LV--G--MNP-----L----------Q--KLM---LKEALAP.....GPLP..FAAA-Q..............KGP.........R-PI--W-------S--Q-----RQ.................. 412
MON.CM.99.L1_99CML1 ----K--------C-----TD-A------Q------------L----M.-G-S--D-LQ--------M--S-I-----AGAIAN.....MPMN....-V-ARGPPQ........RKG-............P-------F--M-K--K--QRR.................. 416
MUS-1.CM.01.CM1239 ----K--------C-----SD-A------S---------E--L---SM.-G------LQ--------A--S-LM----ASALR.....QNS.QL..N-V-G...ARGK.GSQGGP-GN............PR-Y---QF--M--S-PK-KTR.................. 414
MUS-2.CM.01.CM1246 ----K------F-C------D-A------QS--------E--LV---M.-G---K--LQ----IE--M--S-LM----TNALR.....QN-INT.IN-V--...QSPRGVMGKKRE-S............TR-Y---QF--L--D-PK-KST.................. 421
MUS-3.GA.09.09GabOI81 ----KE-------C-----TD-A------T---------E--A----M.-G------LQ--------AS---L-----VDAF-K.....TGATA...-V--AA.PIPR....GPNNR-............PR-----QF--L-K--PK--VV.................. 422
OLC.CI.97.97CI12 ----S------F-A-----G-----T----K--I--------GV----.VKPS----L----------Y--------LRP-Q...............-V-QR.............PAP....GGGPQQGRLR-Y---RF---KN--SQ.KGP.................. 389
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 ----K--------A------DPA------QS--I---------V--G--MNP-----L---------QY---------Q-ANSA...........I.-A-MRGGQR.........SGP...PRGQGGKTFL--Y----L--IS-Y-K---R-.................. 419
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 ----K--------A-----TDPA------Q---I---------V--G--MNPS----LL--------Q----------QHANSM............M-A-MRGQGR.........SGP...PRRGGERPVP--Y----T--IS-F-K---R-.................. 419
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 --S-K--------A------DPA------QS--I--------MV--G--MNPS----L---------Q----------QMMQSN............--A-QSAN...........-GP...PRRSGGNPNLR-Y----P--IS-Y-K---R-.................. 417
SAB.SN.x.SAB1 ----K--------A-----TDPA------QS--I---------V--G--MNP-----L-----I--AQ----LM----TAAFQQ.......QTVGN-FV-Q-ARP..........-GP.LGGRGRPLNPNI--Y----P--L--F-K---RQ.................. 437
SMM.CI.79.SIVsmCI2 ----QS-------S-----TDAA------Q---I--------LV--G--MNP-----L-----I----Q---LM---LREAFQP.....GPLP..FAAA-QR.............GGGVR........RPI--W-------S--Q-K---RQ.................. 415
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ----QS-------S-----TDPA------Q---I--------LV--G--MNP-----L----------Q---LM---LKEALGP.....TQLP..FAAA-QK.............G..P.........SK-R-W-------S--Q-K---RQ.................. 412
SMM.SL.92.SL92B ----QS-------S-----TDPA------Q---I--------LV--G--MNP-----L----------Q---LM----KDALTG......SLV...AAQF--.............AAKGQ.....GNKP-IR------T--S--Q-----R-.................. 416
SMM.US.06.FTq ----QA-------S-----TDPA------Q---I--------V---G--MNP------S---------Q---LM---LKSALAP.....GVLP..FAAA-Q..............KGGLR........HT---W-------S-KQ-----RQ.................. 415
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 ----QS-------S-----TDPA------Q---I--------LV--G--MNP-----L-----I----Q---LM---LKEALRP.....DQLP..FAAV-Q..............KG--.........RTI--W-------S--Q-----RQ.................. 413
SMM.US.86.CFU212 ----QS-------S-----TDPA------Q---I--------LV--G--MNP-----L----------Q---LM---LKEALTP.....GPLP..FAAA-L..............-GGPK........RT---W----D-----Q-K---RQ.................. 414
SMM.US.x.H9 --S-QS-------S-----TDPAX-----Q---I--------LV--G--INP-----L----------Q-X-LM---LKDALTQ.....GPLP..FAAV-Q..............KG-X.........--IX-X--X----S--QF----RQ.................. 413
SUN.GA.98.L14 -------T---F-A----SG-E---E--K-KM----------LVI----ETPS-----R--------S--GKI-----ASAFRQ.....QVG..RQA-V-QN.LPP......RNSQGRFVRIGGGGPR-PMT------P--L-NQ--E-K-G.................. 417
SYK.KE.x.KE51 --T-K-------HC------DPA----L-QS--I-----E-RS----MVK.P-----LQ--------QY--KL-----VMTQH-.....L......G-I-GPRQGSNP......R-GP............TR-----QL--LQKD-PR-K-L.................. 434
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM --I-K-------HC------DPS--G-L-Q---I-----E-RQ----MVK.P-----LQ--------L---KLM----VMAQQ-.....V......N-V-GPSKG..........-SM............I--Y---QI--MQKD-KK-L-A.................. 433
TAL.CM.00.266 R---K-------RC-----TD-A------Q---------E--A----M--G------LQ--------Q--S-LM----AEALK.....QN-QQV.IA-V-Q..GQGGP.RGRGGP-RN.......PP.GQIR-Y----F--I-K--P--PRQKV................ 431
TAL.CM.01.8023 R---KE------RC-----TD-A------Q---------E--A----M--Q------LQ--------Q--S-LM----AEALK.....QN-QQV.IA-V-...GQGGP.KGRGGP-RT.......PP.GQIR-Y----F--I-K--P--Q-PRG................ 434
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 ----K-------QA-----TP-D----------I--------LV--G--IHP-----L-------------KLMV---Q-MQGV............N-V-.-AP...........-GG-.....GRGRGPPR--K--QI--IQKD-PRAGPN.................. 421
VER.KE.x.AGM155 ----K--------AI------G---Q----S--I--------V---G--MHP-----L---------SY--K-M--M-QNLQSQ............N-V-Q-GG...........-GRP.....RPPP...--Y----F--MQ-Q-PE---I.................. 419
VER.ZA.10.VSAC4004 --A-K--------AI------G---Q-------T-----E--V---G--MHP-----L---------QY--KLMV-M-Q-L.Q-.....NQ.....N-V-Q-TG.........GP-GPKGPR..GPP....R------F--LQ---PE---S.................. 424
VER.ZA.10.VSAG1003 ----K--------AI------GD--M-------------E--V---G--MHP-----L---------QY--KLMV-M---MNQQ.....QQ.....--V-Q..GN........PRKGPP........RPSA------RF--LQ---PE---I.................. 422
VER.ZA.10.VSAM0022 ----K--------AI------G---Q----S--I-----E--I---G--MHP-----L---------QY--KLMV-M-Q-LNQQ.....NQ.....V-V-Q-GGG........PR-GPP........KP.IR------F--IQK--TE---L.................. 423
WRC.CI.98.98CI04 --D-KT-------V-----GAP---Q---DK--I--------A---G-.QQP-----L----------Y-SKIM-Q-LQEAL.-.....SQ.....A-V-QQ.............PVKP........KGPIR-----QI--M-KD-PK-K-PVPLR.............. 399
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 --D-KS-----F-V-----GVP---Q---DK--I--------Q---G-.QSP-----L----------Y-SKIM-Q-LQEAL.-....QSQ.....A-V-QQ.............AVK.........RGPLR-----QI--M-KD-KK-KRSPQQR.............. 397
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H1B.FR.83.HXB2 ..........GCWKCGKEGHQMKDCT.........ERQANFLGKIWPS....YKGRPGNFLQSRP...E........PTAPP........................EESFRSGVETT........TPPQKQE......................PIDKELYPLT...... 487
H1A1.UG.85.U455_U455A ..........----------------.........-------------....N-------P----...-........-----........................A-I-GM-EKM-........S-AKQE.......................LK-R-QT--VS..... 481
H1C.ET.86.ETH2220 ..........----------------.........--------RL---....N------------...-........-----ESLRPEPTA.............PPP----F.E-A-........PS-KQE.......................LK-R-ALTSLK..... 494
H1F1.BE.93.VI850 ..........------R---------.........-------------....N------------...-........-----........................A---GFRE-I-........PS-KQE.......................QK-G----PLA..... 481
H1O.BE.87.ANT70 ..........------Q--------RN........GK-------Y--P....GGT----YV-RPAH...........-S---........................M-EEVK-Q..E........NQE--GGP.NE.......................---FA...... 488
H1O.CM.91.MVP5180 ..........------Q--------KN........G--------Y--P....GGT----YV-KQVS...........-S---........................M-EAVKEQ..E........NQS--GDQ.EE.......................---FA...... 488
H1O.CM.98.98CMA105 ..........------Q--------RN........GK-------Y--P....GGT----YV-KQVH...........-S---........................M-EETK-Q..E........SQE--GSP.NE.......................---FA...... 488
H1O.CM.98.98CMABB197 ..........------Q--------KN........GK-------Y--P....GGA----YV-KQVPPAT........-S---........................M-EEMK-Q-NR........EQN....P.NE.......................---FA...... 489
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ..........------Q--------KN........G--------Y--P....GGT----YA-RQVS...........-S---........................MTEEMK-Q..E........NQE--EDQ.NE.......................---FA...... 487
H1O.US.99.99USTWLA ..........------Q--------RN........G--------Y--P....GGE-----M-KQMPPPA........-S---........................M-EVVK-Q..E........NQN-GEDS.NE.......................---FA...... 488
H1N.CM.02.DJO0131 ..........------Q--------KN.......EG--------G-SP....F-------P-TTTTRK-........-----........................L-NYG-QE-RS........-QGKERQE.NTEN....................S---PLT..... 499
H1N.CM.04.04CM_1015_04 ..........------Q--------KN.......EG--------G-SP....F-------P-TAT.RK-........-----........................L--YG-QE-GS........-QGKEMQE.NQEK.................TENS---PLT..... 498
H1N.CM.04.04CM_1131_03 ..........------Q--------KN.......EG--------G-SP....F-------P-TTT.RK-........-----........................L--YG-QE-RS........-QRKEMQE.NQEK.................TENT---PLT..... 498
H1N.CM.95.YBF30 ..........------Q--------KN.......EG--------S-SP....F-------P-TTT.RK-........-----........................L--YGFQE-KS........-QGKEMQE.NQER.................TENS---PLT..... 499
H1P.CM.06.U14788 ..........------Q--------KS........G-----------P....GGK----YV-KQVQ...........-----........................M-EEEMTQ..N........KQXEEK-D.EKE......................----A...... 482
CPZ.CD.06.BF1167 ..........------Q----L----.......QSKSGV-----RT-....WWGC-----V-NQSQ..T........QNQEQS.......................QTQEKLVEKAEP.......SA-PME-V.NHW.....................NSKDGF...... 518
CPZ.CD.90.ANT ..........---R--Q----L-N-PAT......NTGKV-----PT-T...WWGC-----V-KEEV..V.......E-----........................I-IYQEEHKR-QK......GLKGEE-...........................-P-SY...... 512
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ..........------Q--------S.........G--V-----G---....RS------V-N-T...-........-----........................A--YGYQEKEK........NQEEQE-G........................NR---PLT..... 493
CPZ.CM.05.LB715 ..........------Q---R-Q--KLS.........KV--------L....NS------P----EP...........----........................M---GFQPK..........-AQKMEVK.EEEQTE...............EKES---PLT..... 487
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 ..........------Q----I----A.......GD--------G-SP.WSGGSK-------G-K...-........-----........................I---GYQET-V........NKQGEKKE.MEVE..................KEP---QLT..... 493
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ..........------Q--------RS.......G---------V--L....S-------P-TTT.RK-........-----........................I--YGYQE-K-........-QGTER-E.KE.K.................TESS---PLT..... 498
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ..........------Q---R-Q--NM........GK.V-----L---....SQ------P----EP...........----........................I---GFQPK..........-TQKQEDR.EEDKTE...............NK..---PLT..... 490
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 ..........------Q-----RN--N........---------L---....S---------K--EP...........----........................I---GFRE-.E........PAQKEEVK.SE.ETE...............NK..---QLT..... 486
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 ..........------Q----Q-N-PD........MQR---------P....R---------K--EPP-........-S---........................I---GFQDQKI........DSLKQXVR.NEEQTE...............NR..---PLD..... 494
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ..........---------------QN.......EG--V----GG---....RS------P-RKV...-........-----........................P-T-GYAEQ-Q........-GKSQKGE..EST..................TEKES--YP..... 494
CPZ.TZ.00.TAN1 ..........---R--Q---------TRN.....NSTGV-----RT-....LWGC-----V-N.....T........-EKGKA.......................Q-QETAQTPVVP.......-A-PLEM..........................TMKGGF...... 514
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ..........---R--Q---------.....ARTNNTGV-----RT-....LWGC-----V-N.....N........-EKEKP.......................Q-QEGVQT..VP.......-A-PMEMG.........................PMKEGF...... 514
CPZ.TZ.09.UG38 ..........---R--Q---------GR.....PNNSGV-----RT-....LWGC-----V-N.....T........-EKEKN.......................Q-Q....TPVEP.......SA-LMEP...........................-KEGF...... 504
CPZ.US.85.US_Marilyn ..........------Q---------AG.......N--------H-SPSWSGGSK------EN-K...-........-----........................I-D-GYQE--V........-QEKQGK.........................EKEPFQLT..... 492
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ..........------QD-------RS........G--------Y--P....GGE----YV-KQVQ...........-----........................M-EEEKET..R........K-GKE......E......................-----...... 479
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ..........------QD-------RS........G--------Y--P....GGE----YV-KQVQ...........-----........................M-EGEKEM..R........K-EKE......E......................-----...... 479
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con ..........------Q--------RS........G--------Y--P....GGE----YV-KQVQ...........-----........................M-EGEKEM..R........K-EKE......E......................-----...... 479
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 ..........------Q--------K........SG-----------P....GGK----YX-KQVQ...........-----........................M-EEEMTQ..S........KQKEE--D.KKE......................----A...... 482
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 ..........------Q--------K........NG--------Y--L....GGT----YV-KQAQ...........-S---........................M-EVMK-K..E........NQD-GGDQ.GE.......................---FA...... 488
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 ..........------Q--------K........IGK----------P....GGK----YV-KQVQ...........-----........................M-EEEVTQ..S........RQKEGPKE.E........................-----...... 480

p8 end p1 start p1 end p6 start PTAP motif PSAP in HIV-2 B, U
MAC.US.x.239 ..........-------MD-V-AK-P.........D---G---..LGP...WG-.K-R--PMAQVHQGL.......M----.........................P-DPAVD..........LLKNYMQ.....LGKQQREK...........QRESREK-YKEVT... 496
H2A.DE.x.BEN ..........-------P--I-AN-P.........----G---..LGP...RG-.K-R--PVTQAPQGL.......I----.........................PADPAAE..........LLERYMQ.....QGRK...............QREQRER-YKEVT.ED 492
H2A.PT.x.ALI ..........-------P--L-AN-P.........----G---..LGP...WG-.K-R--PVT-VPQGL.......T----.........................PAEPAAD..........LLEQYMQ.....QGRK...............QREQRER-YKEVT.ED 492
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 ..........-------A--I-AK-P.........----G---..LGP...WG-.K-R--PVAQIPQGL.......T----.........................PIDPVED..........LLEKYMQ.....QGKR...............QREQRER-YKEVT.ED 492
H2B.CI.x.EHO ..........------QQ--I-SK-P.........----G---..FGP...WG-.K-R--P.VQAPQGI.......V-S---MNPAFGMTPQGAIPSAP.......PADPAEE..........MLKNYMQ.....LGKK...............QKENRER-YKEVT... 505
H2B.GH.86.D205_ALT ..........-------T--I-SK-P.........----G---..LGP...WG-.K-R--PMTQVPQGV.......T-S---MNPAEGMTPRGATPSAP.......PADPAVE..........MLKSYMQ.....MGRQ...............QRESRER-YKEVT... 507
H2G.CI.92.Abt96 ..........-------P--I-AK-P.........----G---..FGP...WG-.K-R--PMTQVPQGL.......T-S--.........................PMDPAVD..........LLKNYMQ.....LGRK...............QKEQRNK-YKEVT... 495
H2U.CI.07.07IC_TNP3 ..........-------P--I-AK-P.........----G---..FGP...WG-.K-R--PMTQIPQGL.......T----.........................PADPAVD..........LLKNYMQ.....MGRK...............QKESRER-YKEVT... 495
H2U.FR.96.12034 ..........-----E-P--N-AS-P.........-TKVG---..LGP...WE-.K-R--PMAQVPQGL.......T-----AEPAVDLLTPTAP...........PADPAVD..........LLKSYMQ.....QGKK...............QKENRER-YKEVT... 507
ASC.UG.10.RT03 ..........K-F---R---MARQ-RAS....EGAQGG------AFLDKHLGPRKG-R--PVVQ.............-S---LTLQAD...............TFQ--NLGPA-...........GIQKIP-.................GE...KTRES---SLS..... 509
ASC.UG.10.RT08 ..........K-F---R---MARQ-RAS....DSAQGG------AFLDKHLGPRKG-R--PVVQ.............-S---LTLQAD...............TFQ--NLGPA-...........GIQKTP-.................DNNGEKTRES---SLS..... 512
ASC.UG.10.RT11 ..........K-F---R---MARQ-RAS....EGAQGG------AFLDKHLGPRKG-R--PVVQ.............-S---LTLQAD...............TFQ--NLGPA-...........GTQKTP-.................GNNGEKTRES---SLS..... 512
COL.CM.x.CGU1 RGAPRRP..VR-FT-NQ---MQR--P.........NK------............ATRGVELQT.............AIF--..........................KMSKD...........LP-RREK.........................GES---SLK..... 475
COL.UG.10.BWC01 WGRGRNPGPLK-FG--QL--IQR--Q.........NK------............AGRGIDLQT.............AIF--A.......................MSKMQKQ...........EGRKRD..........................ENT---SLR..... 483
COL.UG.10.BWC07 RGGMRRGGQAK-FG--QL--IQAT-P.........NK-V----............T--GMDLQT.............AVF--..........................KMSQRK..........EPSKGEMD........................REGI--........ 478
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 ..........R-F--QQT--MA-N-P.....KAAPQSKN----..KLP...WGRRA-R--IEQQHQT......WGIGKYI-EG........................GDEIFSS..........SRV-EQ.....KPQQQ...............EETRRGKYP...... 531
DEB.CM.99.CM40 ..........K-F---Q---IA-N-G........QTPR-----..NTP...WASR--R---E............GIGKYI-EST.......................ADQVYST..........TRV-VQGQE.NNPQRE...............ETTRRGKYP...... 522
DEB.CM.99.CM5 ..........K-F-------IA-N-G........QVPR-----..NAP...WASR--R---E............GIGKYI-EST.......................ADQVYST..........TRV-VQG-R.NAPQED...............TTTRRGKYP...... 519
DRL.DE.11.D3 ..........--FR--ALD-MLRN-..........PK-V----..NTP...WGS-K-R--P-ASL...........T-S---LPGY...................LQ-DPAER..........MLQKYME-GA.QQKRQQR.............QQQQKKG-YKEAY... 508
DRL.DE.11.D4 ..........--FR--ALD-MLRN-..........PK-V----..NTP...WGS-K-R--P-ASL...........T-S---MPGF...................LQ-DPAER..........MLQKYME-GA.QQKRQQR.............QQQQKRG-YEEAY... 508
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 ..........K-F----I--MA---K.........NG------..YGH...WGGAK-R--V-Y-GDTVG......LE-----.....................METAYDPA..........KKLLQQYAE.....KGQR...............LREE.REQTRKQKEKE 499
GSN.CM.99.CN166 ..........K-F---RA--FS-P-RTG.....TPIKELY--D....LG.RGRRRA-R--PVTF...........LL----AEEE..................EPQQLNLSTP-...........GE--S...................KGQKEESRNT---SLS..... 505
GSN.CM.99.CN71 ..........K-F----A--LARQ-KTG.....TPAKEL---D....LG.RGRR.A-R--PVTS...........LL-S--AEEV..................EPQQLNLSPP-...........GE--N...................KEQKAEKRNT---SLS..... 503
LST.CD.88.SIVlhoest485 ..........---N--SKE-RFAQ-PKP.......KGKV----..YGP...WRN-P----PLMGGNAG.......VV-S---........................M-RNS...........TKAERALETYR.NLGQQLR..............KQQQ.V-QKC..... 497
LST.CD.88.SIVlhoest524 ..........---N--AKD-R-AQ-PKP.......KGKV----..YGP...WRN-PS---PIMGGAAG.......VI-S---........................M-KVPP..........TRAERAIETYR.NLGQQLR..............KQQQ.V-QKC..... 496
LST.KE.x.lho7 ..........---N--SKE-RFAQ-P.......KPKGKV----..YGP...WSSKP---YPLLGGAAG.......RI-S---........................M--AP...........TKAERALETYR.TLGQQLK..............RQQQQV-QKC..... 501
MAL.ZM.09.SIVagmMAL_ZMB ..........K-F----I--MA---K..........G-V----..YGR...WMGTK-R---AAT-GEEPR.......-S---..........ST............AYDPA..........KKLLQQYAE.....KGKR...............LREQ-KR-PP..RNPE 503
MND-1.GA.x.MNDGB1 ..........---N--AMD--KAQ-P.....KPAQQQRV----..YGP...WGPSK---YPAQE...........VT-----........................L-EKP.............LQKTLSTYQ.KLGRGLR..............QKMK.EEKRE..... 488
MND-2.CM.98.CM16 ..........--F---DL--I-RN-P..........KMV----..NTP...WGS-K-R--PAMPL...........T-----MPG.....................M-DPAER..........MLLDYM-KGQ.QQKAESKQ............EKKER.G-YEAAY... 504
MND-2.GA.x.M14 ..........--F---DT--M-RN-P..........KMV----..NAP...WGS-K-R--PAMPL...........T-S---MPG.....................M-DPAEK..........MLLDYMRKGQ.QQRAAKET............KQE-DKG-YEAAY... 505
MND-2.x.x.5440 ..........--F---DP--L-RN-..........PKMV----..NTP...WGS-K-R--PAMPL...........T-S---MPG.....................L-DPAEK..........MLLDYM-KGQ.QQRAAAGA............QKEEKKG-YEAAY... 505
MNE.US.x.MNE027 ..........------QM--V-AK-P.........D---G---..FGP...WG-.K-R--PMAQMHQGL.......T----.........................P-DPAVD..........LLKNYMQ.....LGKQ...............QRESKRK-YKEVA... 492
MON.CM.99.L1_99CML1 ..........K-YN--QP--LA---PQPP....KQNKGV----..N-F...GP-KG-R--PLTS...........VQ-S--TLPA..............G...TAEPVNLNQEI...........GS-KT....................GTPKETRRD---SL...... 502
MUS-1.CM.01.CM1239 ..........K-F---R---LA-Q-RSE......GAKS-----....DPLGLQRR--R--P-TS...........LL-----EQ...................EGDLVNLSPP-...........G-.......................KDGASDR-S---SLS..... 495
MUS-2.CM.01.CM1246 ..........R-F-------LARQ-RTD.....TGKSAV----....KDLGFRSRK-R--PVTS...........LM-----D....................TAEPVN-SPL-...........G-KEE...................PPKDRKDR-T---SLS..... 506
MUS-3.GA.09.09GabOI81 ..........K-F---R---MA-Q-N.......TSTGRV----NP....FGPQ-RG-R--PVTQ...........LV-----G....................TGEPVN-SPK-...........GE---.-.................KEE...TR-T---SLS..... 503
OLC.CI.97.97CI12 ..........T-Y----P--IA-N-RV...GGQQQQSKV----..KWR....GGKAEPPLNMQQRTE......MDIF-S--T.............................................LEQI..LEKGTR...............EKREMKEEKK...... 466
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 ..........------E-D-IL---P..........K-V----..NAP...WKQ-K-R--PLTSV...........T-S--GMD......................QYDPAEA..........MLKRYLE-GK.KQKQQKRQE...........EKSQQGRAYEEAL... 506
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 ..........------D-D-L-----..........K-V----..SAP...WSR-K-R--PLTSL...........T-S--GVEQDNHA................SQYDPAEA..........MLRKYLE-GR.MQKQQQRKE...........EKAQKGKAYEEAL... 512
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 ..........------SPD-LL----..........K-I----..RLP...WGQ-K-R--PLTSL...........T-S--GMES.....................NYDPAEE..........MLKNYLRRAG.EQKRQQRQE...........ESK-REGAYQEAL... 505
SAB.SN.x.SAB1 ..........------SPD------Q..........K-V----..FGP...WGR-K-R--PLTSI...........R-----MERDYSRPEENWYADRPPTR.GPGPDDPATA..........LLKQYAV-GK.RQKQQWQN.............HSPQQS-YEEAY... 543
SMM.CI.79.SIVsmCI2 ..........-------S--V-AK-P.........----G---..FGP...WG-.K-R--PMTQLQQGL.......T-----.........................MDPAVAAPPMDP.AVDMLRNYL-.....LGQQ...............QRERKER-YKEVT... 504
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ..........-------M--I-AK-P.........----G---..FGP...WG-.K-R--PMAQMPQGL.......T----.........................PADPAVD..........LLKDYM-.....LGRK...............QKESRER-YKEVT... 492
SMM.SL.92.SL92B ..........------E--RIQAN-P.........NQK-G---..LGP...WG-.K-R--PMQTTSL.........T-S--..........................PDPAA.R.........IVKEYLEK....AQRE................KTRRSR-YKEVT... 493
SMM.US.06.FTq ..........-------M--I-AK-P.........---VG---..FGP...WG-.K-R--PMTQMPQGL.......T-----.........................-DLARD......PAEDLLKRYMQ.....QGRK...............QRESRER-YKEVR... 499
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 ..........---G---T--V-AK-P.........----G---..LGP...WG-.K-R--PMAQMPQGL.......I----.........................P-DPAVD..........LLKNYM-.....MGRK...............QRENRER-YKEVT... 493
SMM.US.86.CFU212 ..........-------M--V-AK--.........----G---..FGP...WG-.K-R--PMAQVHQGL.......T----.........................PADPAVD..........LLKEYM-.....QGRK...............QRENRER-YKEVT... 494
SMM.US.x.H9 ..........-------A--V-AK-P.........----G---..LGP...WG-.K-R--PMAQMPQGL.......T----.........................P-DPAVD..........LLKNYM-.....VGRR...............QRENRER-YKEVT... 493
SUN.GA.98.L14 .......PPGS------M--KQAQ-P........QGK-V----..YGP...WNR-P----PVM..............-S---....LEDLT...........LGNRMTPPQ-...........KAERALETYR.LLGQGLR..............AQQKRKERGE..... 507
SYK.KE.x.KE51 ..........K-FN--GT--IARQ-RQPRKGQGNPPP-------G....WG.NRKP-A--PVM-E...........T-----....AEDWPWQQQ......TWGNYASPQQKHIAMA........--L-P-SS.PKTVKDLLVPGKPSEKKEEMKEKGP---SLQ..... 554
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM ..........K-FN---T--LARA-RQPKRNQGPPVA-------G....WGVSRRP-A--PVRSE............-S---.LEDIEDGPWL........TWSAQMSQQAQAKAQN........S-SK-....PPTNREVLSPKESSGKEE....T-S---SLS..... 547
TAL.CM.00.266 .......PPGT-Y----P--IA-Q-S.........SA-------S.FLGKIPPVRG-R--PVVQ.............-S---......................IEPLTASWQEG..........-TTWTPP..............AKKPQETTTTRES---SLA..... 520
TAL.CM.01.8023 .......PPGS-F---QM--RAAQ-R.........QP-------A.FLGKIPPVKG-R--PVVQ.............-----......................IEPLTASWQEG..........-TTWTPP.............TKDAAAPKQQTRES---SLA..... 524
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 ..........K-L----P--LA---R.........SG------..RMP..TWGT.K-R---.EQGGAV.........-----.MPAHGFPTGSP.........AAGAYDPA..........RKLLEQYA-.....KGDQ...............LR........KQKEKE 509
VER.KE.x.AGM155 ..........K-L----P--LA---R..........G-V----..YGR...WMGTK-R--PAATLGAE.........-S---..........PP.NNSTP.......YDPA..........KKLLQQYAE.....KGKQ...............MRNQNRN-PA..NNPD 505
VER.ZA.10.VSAC4004 ..........K-F----T--MA---R..........G-V----..YGR...WMGSK-R---AATAGEEDR.....TS-----..........PP...........TAYDPA..........KKLLQQYAD.....QGRQ...............LKEQ.RR-PP..KNPE 510
VER.ZA.10.VSAG1003 ..........K-L----P--MA---R..........G-V----..YGR...WMGSK-R---AAT-GEEVM......T-----..........PP..........TTAYDPA..........KKLLQQYAE.....QGKR...............LREQ.RR-PP..KNPE 508
VER.ZA.10.VSAM0022 ..........R-L----P--MA---R..........G-V----..YGR...WAGSK-R---AAT-GEDGN......F-----..........PPT..........TAYDPA..........KKLLQQYAD.....RGRQ...............LREE.RR-PP..KNPE 509
WRC.CI.98.98CI04 .....RGQGPT--G--EI--VQRN-P.......KSR--I----..NGR....GQMPSN-YPVQKVRS.LNNFGPATI-S---MRE.......................DPNI.............QELE-Y..LLKGAQ...............LKEQAQAKKEEKKRET 497
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 .......GPPT--G---T--IQ-N-P.......ETR--V----..NGR....GQRPSN-YPVQKMNAGVNTFGP.VV----V..........................DPTM.............QELEQY..LLRGAQ...............MKREKEKEMQ..KEGK 488
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H1B.FR.83.HXB2 ...................SLR.SLFGNDPSS..Q* 500
H1A1.UG.85.U455_U455A ...................LK..-------L-..-- 494
H1C.ET.86.ETH2220 .......................------HLL..-- 505
H1F1.BE.93.VI850 ................SLK--....-----.....- 492
H1O.BE.87.ANT70 ...................--K.----T-.....-- 499
H1O.CM.91.MVP5180 ...................--K.----T-.....-- 499
H1O.CM.98.98CMA105 ...................--K.----T-.....-- 499
H1O.CM.98.98CMABB197 ...................--K.----T-.....-- 500
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ...................---.----T-.....-- 498
H1O.US.99.99USTWLA ...................--K.---XT-.....-- 499
H1N.CM.02.DJO0131 ...................---.------L--..-- 513
H1N.CM.04.04CM_1015_04 ...................---.------L--..-- 512
H1N.CM.04.04CM_1131_03 ...................---.------L--..-- 512
H1N.CM.95.YBF30 ...................---.---------..-- 513
H1P.CM.06.U14788 ...................--K.----T-.....-- 493
CPZ.CD.06.BF1167 ...................--K.-I--S-.....-- 529
CPZ.CD.90.ANT ...................--K.----K-.....-- 523
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ...................--K.----S----..-- 507
CPZ.CM.05.LB715 ...................--K.----S-Q--..-- 501
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 ...................--K.----S----..E- 507
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ...................--K.----S---L..-- 512
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ...................--K.-------L-..-- 504
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 ...................--K.-------L-..-- 500
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 ...................--K.-------L-QQE- 510
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ...................--K.----S----..-- 508
CPZ.TZ.00.TAN1 ...................--K.-I--S-.....-- 525
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ...................--K.-I--S-.....-- 525
CPZ.TZ.09.UG38 ...................--K.-I--S-.....-- 515
CPZ.US.85.US_Marilyn ...................--K.----S----E..- 506
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ...................--K.----T-.....-- 490
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ...................--K.----T-.....-- 490
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con ...................--K.----T-.....-- 490
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 ...................--K.----T-.....-- 493
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 ...................--K.----T-.....-- 499
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 ...................--K.----T-.....-- 491

Gag end
p6 end

MAC.US.x.239 ...............EDLLH-N.----G-.....-- 511
H2A.DE.x.BEN LLHLEQRETPHREETEDLLH-N.----K-.....-- 522
H2A.PT.x.ALI LLHLEQGETPHKEVTEDLLH-N.----K-.....-- 522
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 FLQLEKQETPCRETTEDLLH-N.----K-.....-- 522
H2B.CI.x.EHO ...............EDLLH-N.----E-.....-- 520
H2B.GH.86.D205_ALT ...............EDLLH-N.----E-.....-- 522
H2G.CI.92.Abt96 ...............EXLLH-S.----D-.....-- 510
H2U.CI.07.07IC_TNP3 ...............EDLLH-N.----D-.....-- 510
H2U.FR.96.12034 ...............EDLLH-N.------.....-- 522
ASC.UG.10.RT03 .......................----D-.....-- 517
ASC.UG.10.RT08 .......................----D-.....-- 520
ASC.UG.10.RT11 .......................----D-.....-- 520
COL.CM.x.CGU1 .......................----D-.....-- 483
COL.UG.10.BWC01 .......................----E-...Q.S- 492
COL.UG.10.BWC07 ...................--K.----E-LL-GQN- 494
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 ................DLSD-K.----E-.....-- 545
DEB.CM.99.CM40 ................DLMG-K.----E-.....-- 536
DEB.CM.99.CM5 ................DLMG-K.----E-.....-- 533
DRL.DE.11.D3 ..................N--S.----S-.QL..-- 522
DRL.DE.11.D4 ..................N--S.----S-.QL..-- 522
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 ..............VED.V--S.----G-.....-- 514
GSN.CM.99.CN166 .......................----E-.....-- 513
GSN.CM.99.CN71 .......................----E-.....-- 511
LST.CD.88.SIVlhoest485 ...............VDEPC-SFFF-PD-.....-- 513
LST.CD.88.SIVlhoest524 ...............VDEPC-NFFF-PD-.....-- 512
LST.KE.x.lho7 ...............VDEPC-N.---PD-.....-- 516
MAL.ZM.09.SIVagmMAL_ZMB ..............WED.Y--N.----EG.....-- 518
MND-1.GA.x.MNDGB1 ...............EDFH--ST.--QE-.....-- 503
MND-2.CM.98.CM16 ..................N--S.----T-.QL..-- 518
MND-2.GA.x.M14 ..................N--S.----T-.QL..-- 519
MND-2.x.x.5440 ..................N--S.----T-.QL..-- 519
MNE.US.x.MNE027 ...............EDLLH-N.----E-.....-- 507
MON.CM.99.L1_99CML1 ......................A----E-.....-- 511
MUS-1.CM.01.CM1239 .......................---QD--LE..K- 506
MUS-2.CM.01.CM1246 .......................----D-Q-K..-- 517
MUS-3.GA.09.09GabOI81 .......................----D-Q-E..-- 514
OLC.CI.97.97CI12 ............PLYPSLA-....---E-.....-- 481
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 ..................S--N.------.....-- 518
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 ..................A--N.----S-.....-- 524
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 ..................T--N.----S-.QL..-- 519
SAB.SN.x.SAB1 ..................S---.----E-.....-- 555
SMM.CI.79.SIVsmCI2 ............EDLLHLN--....--D-.....-- 519
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ...............EDLLH-N.----E-.....-- 507
SMM.SL.92.SL92B ...............EDLLH-N.----E-.....-- 508
SMM.US.06.FTq ...............EDLLH-S.----E-.....-- 514
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 ...............EDLLH-N.----E-.....-- 508
SMM.US.86.CFU212 ...............EDLLH-N.----D-.....-- 509
SMM.US.x.H9 ...............EDLLH-N.----E-.....-- 508
SUN.GA.98.L14 ...............CQEPC-N.M--PE-.....P- 522
SYK.KE.x.KE51 .......................----D-.....-- 562
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM .......................----E-.....-- 555
TAL.CM.00.266 .......................----D-.....-- 528
TAL.CM.01.8023 .......................----D-.....-- 532
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 ..............LED.Y--.S----G-.....-- 524
VER.KE.x.AGM155 ..............WNEGY--N.----E-.....-- 521
VER.ZA.10.VSAC4004 ..............WED.Y--S.----G-.....L- 525
VER.ZA.10.VSAG1003 ..............WED.Y--K.----G-.....-- 523
VER.ZA.10.VSAM0022 ..............WED.Y---.----G-.....-- 524
WRC.CI.98.98CI04 ..........GLPEWPSLK-....--ET-.....-- 514
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ............VEYPSLK-....--EP-.....-- 503
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Pol start

H1B.FR.83.HXB2 FFREDLAFLQGKA...REFSSEQT...RANSPTRRELQVWGRDN................................NSPSEAG.ADRQG..TVSFNFPQVTLWQRPLVTIKIGGQLKEALLDTGADDTVLEEMSL....PGRWKPKMIGGIGGFIKVRQYDQILIEICGH 125
H1A1.UG.85.U455_U455A ----N---Q--E-...--------...------S-N-WDG-K-.................................DL-C-T-.-E---..-D--S---I---------V------I--------------DIN-....--K----I----------------------K 124
H1C.ET.86.ETH2220 ----T---Q----...---P----...-------ESQTRANSPTT.......................RELQVRGS-TF----.-E---....-L----I--------------------------------IN-....--K---------------------I-----K 132
H1F1.BE.93.VI850 ----N---Q--E-...-K-P----...------S---R-QRG--.................................PL----.-E-R-TV.P-LS---I---------------I---------------DIN-....--K---------------K---N-------- 125
H1O.BE.87.ANT70 ---QI--SGGHE-...-QLCA-...TS..TPISPTDGGGSEG..........................TGESGT........ERGPE...RAL-VCL--IP--D--I--ARV--H-C-V-----------NNIQ-....E-K---------------KE--NVTV--E-R 121
H1O.CM.91.MVP5180 ----V--SGGHE-...-QLCA-...TS..VPISPTNGGGSEG.....................TRES.ESEGGS........-R.......A-PICL--IP--D--I--A-V--H-C-------------NNIQ-....E---T-------------KE-NNVTV-VQ-K 121
H1O.CM.98.98CMA105 ---QI--SGGHE-...-QLCA-...TS..APLSPTDGGGNKG..........................TGESGT........EGESE...RAL-VCL--IP--D--I--ARV--H-C-V-----------TNIQ-....E-K---------------KE-ENVTV--E-R 121
H1O.CM.98.98CMABB197 ---QI--SGGRE-...-QLCA-TSAPS..-PISPTDGGGNEG..........................TGESGT........E..PE...RAL-VCL--IP--D--I-IA-V----C-V-----------NNIQ-....E-K-T-------------KE--NVT---E-R 122
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ----I--SGGHE-...-QLCA-...TS..VPISPTDDGGNEG..........................TRESGT........EGGPE...R-L-VCL--IP--D--V--ARV--H-C-V-----------TNIQ-....E-K-T-------------KE-N-VPV--E-R 121
H1O.US.99.99USTWLA ----V--SGGRE-...-Q-YA-ANAPS..SPISPTNGGGSEX.......................AX.XSESGG........-..LE...R-L-VCL--IP-XD--I--A-V--H-C-V-----------SNIQ-....E-K-T-------------KE-XDVTV--E-R 124
H1N.CM.02.DJO0131 ---KG-VS--RET...-QLPPDNNNKE--H--AT---W-S-G...........................EEHT....GEG---E.H-ELSI.PTL----I------VI-V---KEVR------------I--IQ-....E-K-------------------NVT-D-Q-R 130
H1N.CM.04.04CM_1015_04 ---KG-VS--RET...--LPPDSNKE.--H--AT---W-S-G...........................GEHTG.KGDAG-P-E.--ELSV.PTL----I------VISV---NEVR------------I--IQ-....E---------------------N-T-D-Q-R 132
H1N.CM.04.04CM_1131_03 ----G-VS--RET...--L-PDNNKE.--H--AT---W-S-G...........................EEHTEKGD.AG-P-E.--EHSV.PTL----I------VISV---NEVR------------I--IQ-....E---------------------N-T-D-Q-R 132
H1N.CM.95.YBF30 ----E-VS--RET...-KLPPDNNKE.--H--AT---W-S-G............................EEHTGEGDAG-P-E.--ELSV.PT-----I------VI-V---KEVR------------I--LQ-....E-K-------------------N-TVD-Q-R 132
H1P.CM.06.U14788 -------SGGQE-...-QLCT-TS...TTD---Y....................................GGGGDDSEQA-G-KGG-ERV..-P-SL--I---D--VIPV----HIC------------VDNLP-....E-----------------KEFEEVKX--E-R 122
CPZ.CD.06.BF1167 ----THPLVGVQT...-K-CA-SESDSESGTESDTGETSGES................RTLSSS..................N.GGGESLEQQGWL--EIH-----MMEVTVQ--VCT-----------FADLK-....K-SCN-RT-------VP-QE-YNVP-T-A-K 128
CPZ.CD.90.ANT ----TDPHVV-VQT..--LCA-GGSS.G---S-H-D-..S-GA..........................QEDSEGSQGGGGT..........T-LV--EIP-----MMEVL-Q--KCQ-----------V-GIH-....Q-N----T--------S-Q--NKVP-Q-GDR 125
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ----G---P-RE-...-QLCT--D...------S---W-PRE...................................GEEPR-TGRGEQTI.P-S----I-------IPVR-E---C------------IQDIQ-....Q-I---------------K---NVS---E-K 124
CPZ.CM.05.LB715 ----N--SQ-RE-...--L-----...------NG--W-STK..............................DSSE-GSEGG-TDRGE-ESVP------IS-----VL-V----H-----------------LE-....G-K---------------K--EN-P-----K 130
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 ----R-VSVERGI...K-TRELPAGQEGTH-S-H--FW-S.............................GNNSEQTGRKERD-GGE-APV..P-I-L--I-------LGV--E---I------------IDNVQ-....T-----------------K---N-A---E-R 132
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ----G--S--RE-...-K-PPDNNKE.-----SN---W-S..............................GGEDHTGDREGRKGE--ELSV.PTL----I------IL-V----EI-------------I--IQ-....E-K---------------K---NVI---Q-K 131
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ----T----P---...-KL-----...--H--AN---W-SAK...............................NHPETGGQGRGQ--EQAV.P-L----IS-----I----V--Y--G-------------DLE-....G-----------------K---N-P---G-K 128
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 ----T---Q----...---P--E-...-T--S-N---R-Q-G...............................GTCPEGGSEERG--EQAV.S-A----IS-----V--VR-E-------------------IE-....G---------------------NVT-D---K 128
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 ----N--SP-RE-...---PP-E-RTT-TKC--N--FW-S-.............................SENRFSETXGQERGX--EQTV.P--G---IS-----V-AAR---VI--V-------------IE-....E-K-R-------------------P-----K 133
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ---GG---PERE-...--L-PKEG...GT--S-S-D-R-CRA-T..............................DRKESEGG-EYN-K-E..P-LS---I-------LPVRVA---C-------------DNIQ-....E-K-R--L----------K---NVE---E-K 128
CPZ.TZ.00.TAN1 ----THPLVGVQT...--LCA-HP....RERE......................................GSGAGDSTDTSGANCPTT-DDDERRVL---N-----MM-V-VQ--VCQ---------S-FCNIK-....K-Q-T--T-------VP-SE-YN-PVQ-GNK 121
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ----THPL..VGVQTREFCAKQPREGEAPGARGSADSAYCPS............................................NGDGPHERRVL--IN-----MMAVRVQ-H-CQ---------S-FCNLQ-....K-Q----T--------P-SE-YN-PVQ-GNK 120
CPZ.TZ.09.UG38 ----THPLMGVQT...---CA-HP...-EGEESGTDTSGAISPT..........................................DGTT..EGRV---IN-----MM-V-VQ--VCQ---------S-FCNLK-....K-Q-T--T-------VP-NE-YN-PVQ-GNK 116
CPZ.US.85.US_Marilyn ----T-VP..IVERGIK-TRELPGKQEG-H-S-N-GFR-SR--S..................................DTGETGKGKG.A..L-A----I-------LR--VA--IV-------------DNIQI....E-T-R---M---------K---HVN---E-R 127
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ----I--SRGRE-...-QLCA-AS..............................................ATNSPT-GGGRE-NEETRKGG-L-S----I---D--VIPVR---H-C------------V-HLP-....E-----R-----------KE-EDVE---EHR 117
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ----I--SRGRE-...-QLCA-AS...AT----N........................................GGGRKGDEETRKGGT...L-S----I---D--VIPV----H-C------------V-HL--....E-----R-----------KE-EDVE---EHR 117
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con ----I--SRGRE-...-QLCA-AS...AT----N........................................GGGRERNEETREGGT...L-S----I---D--IIPV----H-C------------V-HL--....E-----R-----------KE-EDVE---EHR 117
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 -------SWGQE-...-QLXT-...ASTT----Y..................................GGGGDDPE..QT-G-TGGQE-V..---SL--I---D--VIPV----HIC------------VDKIP-....E-----------------KEFENVK---E-R 122
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 ----V--SGGHE-...-QLCA-...ASTTV---N..................................GGSDERKG.....ESGSRGGSGRAL-ICL--IP--D--V--A----H-C-V-----------HDIQ-....E-K-T-------------KEFNNVTVQ-E-R 121
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 ----N--SGGQE-...-QLCA-...ASA-----H..................................GGGGSDPE....QTEGRAEG-T..----L--I---D--VIPV----HIC------------VDKIP-....E---V-------------KEFENVK---E-R 120

Pol p15 start p15 end protease start
MAC.US.x.239 ---PWSMG..KE-...PQ-PHGS.......-ASGADANCSP.................RGPSCGSAKELHAVGQAAERKA-RKQREALQGGDRG-AA--FS--R--V--AH-E--PV-V--------SIVTGIE-....GPHYT--IV-------NTKE-KNVE--VL-K 137
H2A.DE.x.BEN ---VGPTG..KE-...SQLPRDP.......--SGADTNSTSGR..SSSGTVGEIYAAREKAEGAEGETIQRGDGGLAA-R..AER-TSQRGDRGLAA--FS--K--V--AY-ED-PV-V--------SIVAGIE-....GDNYT--IV-------NTKE-KNVE-KVLNK 150
H2A.PT.x.ALI ---AWPMG..KE-...SQLPRNP.......-SAGINTNSTPSR..ASSGPAGAVYAAGEKAKRAEREAIQRGDGGLTA-R..AGR-TTQRGDRGLAA--FS--K--V--AY-E--PV-V--------SIVAGIE-....GSNYT--IV-------NTKE-EDVE-KVLNK 150
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 ---VGPMG..KE-...PQ-PCGP.......N-AGADTNSTPDR..PSRGPTREVHAAREKAERAEREAIQRSDRGLPAAR..ETR-TMQRDDRGLAA--FS--K--V--AHVE--PV-V--------SIVAGVE-....GSNYS--IV-------NTKE-KNVE-RVLNK 150
H2B.CI.x.EHO ---VRPLG..KE-...SQ-PRPG.......T-.GDSAICAPDEP.SIRHDTSGCDSICTPCRSSRGDAKELHATREEAEG..EQRETLQGGDRG-AA--FS--R--V-KAT-E--SV-V--------SIVAGIE-....GSNYT--IV-------NTNE-KNVE--VV-K 150
H2B.GH.86.D205_ALT ---VRTLG..KE-...SQLPHDP.......-ASGSDTICTPDEP.SRGHDTSGGDTICAPCRSSSGDAEKLHADGETTER..EPRETLQGGDRG-AA--FS--R--V-KAC-E--SV-V-----V--SIVAGIE-....GSNYT--IV-------NTKE-KDVE--VV-K 151
H2G.CI.92.Abt96 ---VWTLG..KE-...SQLPHDP.......--SGSDSISTT.................DGPSSRPTEELHAXGEEAKG....AEKQTLQGGDRXXAA--LS--R--V--AY-ES-PV-V--------SIVAGIE-....GSNYS--IV-------NTKE-KNVE-KVV-K 133
H2U.CI.07.07IC_TNP3 ---VWPMG..KE-...SQLPHDP.......D-SGVDTNSA.................PSRPSSGSAEELHADGQETKG....EQGKTIQGGDGG-AA--FS--R--V--AH-E--PV-V--------SIVAGIE-....GVNYH--IV-------NTKE-TNVE--VL-K 133
H2U.FR.96.12034 ---AWPLG..K--...SQLPHGP.......--AGTDPNSP.....SSRTSSGSADPDSPSSGPSSGSAKELHATGQETKG..EQRETIQGGDGG-AA--FS--K--I--AY-E--PVKV--N-----SIVAGIK-....EPYYT--TV-E-E---NTKKFHNVN-KVL-K 147
ASC.UG.10.RT03 ----GFFR..QASGAQEGPQEL..........................PSSTAISSTFDSAGRHFSGGELRPSCRDTKDP..RR...GEDKG--LSL-VIP--G--I-SCLVER-EVDL---------IIHDQDI..ELGDN-H--I---V--N-R-KA-HSVE--WQ-K 135
ASC.UG.10.RT08 ----GFFR..QASGAQEGPQEL..........................PSSTAISSTFDSAGRHFSGGEPRPSCRDTEDP..RRQQWGKNKG-PLSL-VIP--G--I-SCLVE--EVDL---------IIHDQDI..ELGDN-H--I---V--N-R-KA-HNVD--WQ-K 138
ASC.UG.10.RT11 ----GFFR..QAPGAQEGPQEL..........................PSSTAISSTSDSAGRHFSGGELRPSCRDTEDP..RREQWGEDKG-PLSL-VIP--G--I-SCLVE--EVDL---------IIHDQDI..DLGDN-H--I---V--N-R-KA-HSVS--WQ-K 138
COL.CM.x.CGU1 ---GNQGG..-ATD.....-HLPP.......EDEQRPATQ...............................................E-EGGE-LSLLE-S-RR--I-IVEVE--KCQ-----------FK-EDV..QLT-A-TAVQ-Q----A-R-K--RDKILKMG-K 107
COL.UG.10.BWC01 ---GRQGD..RP-...DRNL-PS.......NEQDA-AGGT...............................................EERREH-VSLLE-S-RR--I-IAE-E--KCQV----------IK-SDI..DIK-T-TAVN-Q----N-R-K--KDKKVL-G-K 109
COL.UG.10.BWC07 ---DTRGD..-PT...DSCLPPK.......DESEEGTLQG...............................................GDGQGRNLSLLEIP--R--F-WAELE--RFQV-V---------K-EEI..QLT-T-TVVT------S-RAK--KNRVMK-G-K 109
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 ----TSLG..EESP.QEFHRAATP.DMGHREVHTGGRGRD............................LLLFQGTGTET..PAAGGDEEREIPR-IGLE-P--R--VT--E-E-RRVQV---------IIH-KDI..QLTSPFV--TV--L----N--C-PG-E-QCQ-K 134
DEB.CM.99.CM40 ----YSLG..LQET.QELSRRNW..EV.HPGEHS-SGILD............................YQGTSTGAGEQPPE-GNNEEREV.PG--GAEIS--R--MT-VH-E-RKVQV-I-------IIS-KDI..DLEAP-T--TV--L----N-KC-PG-E-AMANK 133
DEB.CM.99.CM5 ----CSLG..LPET.QEF-GRDW..EI.HPREHS-SGLFN............................NQGTCARGKEC-PG-HN-QEREV.PR--GAEIS--R--MTAVYVE-KRVQV-I-------IIS-KD-..DLDAP-T--TV--L----N-KC-PG-E-KMADK 133
DRL.DE.11.D3 ----YSLG..QRET.QEFS-GL.......................ADPISSSIARIPPGGSGREDAPKVHGAGSSAEETT-.TTTAEE-PLQGGLQL--FS-RL--TTIVE-E--KV------------IQGLE-....T-K---QI------T-N----FNCE-K-A-K 139
DRL.DE.11.D4 ----YSLG..QRET.QEFS-GL.......................ADPISSSNARIPPGGSGREDAPKVHGAGSPAEETT-.TATAEE-PLRGGLQL--FS-RL--TTIVE-E--KV------------IQGLE-....T-K---QI------A-N-K--FNCE-KVA-K 139
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 ---VWPLGRSETKKFCAIQRRHSWS...............-TNSPP......NGNSLRSSKEAPPAVCREGTAPERGE....RTDKETEGERSGGC-LELP--R--MKRVI-E-TPVQ----------IIQ-KD-HFPPHKP-RS-VV-----G-H-KE-QGVQVQLEDK 145
GSN.CM.99.CN166 ---PWPGA..PPSP..Q-L--NFPAA.NSPGG.GGRTPA................................AQSLDT-RGTPEQGTEG-EQEH-LSL-VIS--G--MKEVS----VVSM---------IVQDSAI..ELDTP-T---V-----L-Q--EHKHVEVIFNEK 130
GSN.CM.99.CN71 ---PWPGA...TSP..Q-L--NFPAA.ISPGG.GGGTPA................................AQPVSAGGGAPEQGAEGRKEEH-LSL-VIS--G--MREVSM---VVSM---------IVQ-SAI..ELDTP-T--TV-----L-Q-KEHRHVEVIFNEK 129
LST.CD.88.SIVlhoest485 ---LWTLE..EWSS..-KL-FDGGE..CRS.S-ISSP.................NGKELNKSRESLRNIQEPRTTTEE.....ATAGSTEMCGRAMPEFLL-SR--IEN-LVNR-PVS-----R----IFS-N-V..KIE-PYT-RVV-----Q-R-KE-KDVF---A-K 139
LST.CD.88.SIVlhoest524 ---VWSLE..EWTF..-QL-NHGRG..CRS.DSFSAT................HGESASNKSREGNRDIQEPRTTTEE.....ATTSSTEVCGRALPEFLL-SR--IEKVLVN--EVT----------IFS-N-V..RIE-PYT-RVV-----Q---KEFRDVF-Q-A-K 140
LST.KE.x.lho7 ---IWSLE.-QTSR..QLS-TGRS...CRE.NSISSP.................NGECSNKSRESTGDLQDFRTTAEK....AA-ASPTEMCGRALPEFTL.SR--IES-LVN--PVS----------IFS-N-V..RIE-PYT-RVV-----Q-R-KE-RDVF---A-K 139
MAL.ZM.09.SIVagmMAL_ZMB ---VWPMD..-YEAEKFSRRHSWGGT..PAQCPS.IDG..................LRPCKEAPTTICREGKTIEGAR....EETTT-EPG.MGGL-LELP--R--IKIVR-E--PIKV---------IIK-QD-A..LT-S-R--I------GLQ--E-NNVEVILEDK 140
MND-1.GA.x.MNDGB1 ---VWPLG..SLQT..G-L-...........................GTRGDSNSSTIRGETSAENSEHLSEIRERA.....QAE-EG-EERGG-S--EYS-SR--IEEVSVD-VTIR----------IFN-RNI..KLK-N-Q--I------NLR-K---NVYV--R-K 132
MND-2.CM.98.CM16 ----YPLG..QWQT..Q-LP.......GDAIDPN.GP............SNARDGRPSRENAVRLHEERATAESGKQ.....TGKE-E-SIRG-LQL--FS--N--TTVVE-E--KV------------IKDLD-....K-N---QI------S-N-K-FFNCKVT-A-K 137
MND-2.GA.x.M14 ----CSLG..QWQA..Q-L-.......CHATDPISTP.............DARDGGSSREDVIRLYEKGATTEGSKGD....QAGEG--SLRG-LQL--FS--N--TTVVE-E--KV------------IKDVD-....T-N---QI------A-R-K--FNCK-TVA-K 138
MND-2.x.x.5440 ----YPLG..QWQA..Q-LP.......CHAIDPISTP.............DARVGRPGRKDAVRLYEERATTEGSSR-....PERGKE-SLRG-LQL--FS--N--TTVVE-E--KV------------IKDLE-....T-N---RI------A-R----FNCKV--A-K 138
MNE.US.x.MNE027 ---LWPMG..KE-...PQ-PHGP.......NASGADTNCSP.................RGPSCGSAKKLHAVGQTAER....KQKEALQGGGRG-AA--FS--R--V--AH-E--PA-V--------SIVAGIE-....GPHYT--IV-------NTKE-KNVE--VL-K 133
MON.CM.99.L1_99CML1 ----SFRS..QEGA..K-LP-HLCAA.QRTDSAS..............................RDCGASQSQPRDWF-...EDG-PK-DEAG-LSLLSIS--G--IRSVL----KVSM---------IIQDQHV..NLGEN-T--VV-----M-E-K--KA-QVIFEDR 130
MUS-1.CM.01.CM1239 ---GSSWP.PE-EA..K-LPPDLAFT.NGPARAGGRPGQSLPAS......................................-SQGWSERQEE-LS--VIS-SG--IREVM-E--VVHM---------IVQDSNI..QIDKP-N--LV-----N-S--E-RGVQVSFNEK 126
MUS-2.CM.01.CM1246 ----GSRL.PVSEA..E-LP-YIAHA.YGTPRYS-AGELLPTSRAQG...................................RATQG-ERQKD-LS--VIS--G--IK-VD-N--PVSM---------IIQDSDI..KIS-ELT--VV--L--L-N-K--KGVIVKFNEK 129
MUS-3.GA.09.09GabOI81 ----SFWS.PE-GT..K-LP-HPVGA...DG---DWGASQLFA...............................EGRG....AAEGEGRNQEN-LS--VIP--G--IR-VE-E--RVSV---------II--SHI..VLK-E-T---V-----L-N--E-RNVA-RFQDK 127
OLC.CI.97.97CI12 ----MEGR.ESR-SPQHATEDRDGHL.SLCTYPG..................................TDFGEGNK......-KERDE-GEET-LSL-SIS--R--MIELY-E--QVT-----------IKGKDI..YME-NGI-RI------A-R-M--RCRIRIF.EK 125
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 ----CSLE..AGET..E---FNLRDTLCSRDGSV-P....................CGSHVKEILGAGEKAEAAKEAG....-EKPAGESIRRGIVL--FS--K--VTWVT-E--KV------------ISDIE-....GDN----I------Y-N-K--YNCK---A-K 138
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 ---KCALE..SGET..E-L-VDFLDSLCSRGG-G...........QSCLPVR...SSRSHAKEIPGTGQNAETATEEG....REGSEGESLRG-TCL--FS--K--VTMVN-E--KV------------INGIE-....GEN----I------Y-N-K--YNCK---A-K 144
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 ----TPLG..SGEA..E-L-FDFLDSLCSRDGEQL..........RPCRRD.........AKELSEEGRGTKETTEAG....REQEER-SISG-L-L--FA--K--TTIAQ-E--KV-V----------I-GIE-....GND-T--I------Y-N-K--KNCE---A-K 139
SAB.SN.x.SAB1 ---VWPLG..QRET.QEFP-DLHQTN.SSPNG-GLQQAGGKLVCRQTSDQRTRARRSSNSPVKAVCCSGETAETAVA.....KPLATTEPLRGGLQL---S--R--MK-VY-E--KVT---------S-IQGIE-....GDN---RI------C-N-KA-HNQEVK-EDK 157
SMM.CI.79.SIVsmCI2 ---IWPMG..KE-...SQLPHDP-PAGADTNGAPNG.........SSCGGA......PNGSSCGHVEELSETRSATER....EERKALQRGNGRLAA--FS--R--V--AY-E--PV-V--------SIVAGIE-....GLGYT--IV-------NT-E-TNVN--VL-K 142
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ---IWSLG..KE-...SQLPHGPNASGPD................TDSPP........SGPSSGSAEGLHEVGKETER....EQRETIQGGDGGLAA--FS--R--V--AH-E--PV-V--------SIVAGIE-....GLNY---IV-------NTKE-QKVK-QVL-K 133
SMM.SL.92.SL92B ---PWPMG..KE-...SQLPHAD..NIID................TVSTP........RSSSPDSQ.GVSRESTEGKD....KEEQALQGGDGG-AA--FS-RR--V-RAL-E--PL-V--------SIVAGIE-....GPGYT-RIV-------NTKE-RTVK--VL-K 130
SMM.US.06.FTq ---LWSMG..KE-...SQLPHDPDASGAY................ANGPSRRPS....KGSGGGSLEEVHAAGQEAEG....EQRETIQGGEGG-AA--FS--R--V--AH-E--PV-V--------SIVAGIE-....GLNYT--VV-------NTKE-KNVA--VL-K 137
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 ---AWPMG..KE-...PQLPHGPDASGAN................TNCSP........RGSSCGSTEELHEDGQKAEG....EQRETLQGGDRG-AA--FS--R--V--AY-EE-PV-V--------SIVAGIE-....GPNYT--VV-------NTKE-KDVK-KVL-K 133
SMM.US.86.CFU212 ---XWPMG..KE-...PQ-PHGPSTSGAD................ANSTP........SRSSCRXVKGIHETGQETER....EQRETLQGGDGG-AA--FS--R--V--AQVE--PV-V--------SIVAGVE-....GTNYT--IV-------NTKE-KNVE--VL-K 133
SMM.US.x.H9 ---AWPMG..KE-...PQ-PHGPDASGAD................TNCSX........RGSSCGSTEELHEGGQKAEG....EQRETLQGGNGG-AA--FS--R--V--AY-EE-PI-V--------SIVAGIE-....GPNYT--IV-------NTKE-KDVK-KVL-K 133
SUN.GA.98.L14 ---VWPLE..QG-A..--L--HAFCS.A..................SRGSDIGEQNDTTPVKGRESSGDLQTVRTGPQ...STAEEEGKGGMSGAML.EYA-SR---EKVF-N--PVT----------IVS-D-V..SIE-H---RVV-----Q-R-KE-ADVFV--RDK 141
SYK.KE.x.KE51 ----RVGE..QETP..SK--CDEGDT.NSPTSGG..-AMAAT-MGKLCFTPTEAHSNGHPATATVLSKDSQGPLGPWETF..REER-DEGEGT-LSL-SIS--R--MME-NVE-TKVTM---------IIR-QDI..QLHQP-T--IV--L--N-R----N--RFQ-ERP 159
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM ----RMGG.LQE-PSQLPSEERAICS...P-GGH.......-RWAMAHMVSTDEPTSTSEGTELSLEETPHQQGSALA....EGEQWE-GDQE-LSLS-LS--R--MIEVDVE-D-VQM-V-------IIR-EDI..QLHQP-S--IV--L--N-T----RN-RFTVVKP 153
TAL.CM.00.266 ----VFFR..ENPT..GQRTE-FS........SGATIGTAN.................RASHSIMAGGDYHVDPTSQE.....APRNNHNKGE-LSLFGQS--R--I-KVL-E--EV-V---------IIQVGEI..ELE-VPHQ-TV--LA-Y-Q-QS-SA-E-QWENK 134
TAL.CM.01.8023 ----GFFR..EDPP..GQGTE-LPSG.ATHRTAD........................RASHSIMAGGDYHMDPSDQG....CRSTQATDEGE-LSLVSQS--R--I-KVL-E-REV-V---------IIQ-GDI..ELE-VPHQ-TV--LA-Y-Q-QS-TGVE--WEHK 135
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 ----NANL..-NKAAQFFRARRSRSDGSPDACA-.IPH..................RFASCGSIRPSQETAGAVCQKG....RSIEKAEGEGTGGL-LEFP--R--MSK-Y-Q--PVQV---------IIK-EDIH..LE---R--VV-----G-S-K---N--VN-D-K 143
VER.KE.x.AGM155 ---VWPVD..-DKT.KKFSR-HSWGG.TKCA-STEQ.................LYTLRPSKEAPAAVCRERETNEKSEQ...KPPSE-SRLERGIF-.ELP--R--IR-CI---TAVK----------IIKDTD-..QLR-S-R--IV-----GLN-KE--NVEVQLEDK 143
VER.ZA.10.VSAC4004 ---VWPVD..--QT.EKFSRRHSWGG...........RSNL....SHCSPSTDG..IRPCQEAPPAICRSRETAQGT......EETTPQKSG-GGL-LELP--R--MKE-L-N-LPVMV---------IIK-TDI..NLA-P-R--L------GLR-KE-NNVTVQ-EDK 142
VER.ZA.10.VSAG1003 ---VWQVD..-EQA.EELPR-HSGGG...........S.ND...PHSSPSTDHS..LRPSQEAPPTVRRAGEATQGT......KEASTQEPRMGGL-LE-P--R--IR--H-N-LPIKV---------IIK-TDI..QLQ-S-R--L------G-N-KE-NNVVV--E-K 142
VER.ZA.10.VSAM0022 ---VWTVG..-EQT.EKFSRRHSWGG...........W.EF...PNGTPPTDHS..LRPCKEAPAAVRRQGEAAEGG......EKTTTEEPG-GGL-LE-P--R--MR-VY-N-LPIK----------IIK-TDI..QLA-H-R--L------GLN-KE-LNVTLNLE-K 142
WRC.CI.98.98CI04 ----WERA..DALKQLPSSKG-ELEQ.FWAG.NNTVCSSNEGGSKH.........TRIREIPPERSSIEGAGTGK.......KGREEERNGAARVA---IS-RN--MIQCI-E-NSVS-----------IDIHLN....NKN-Q-RI------TMN-KL-RK-Q-R-L-K 146
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 ----WPR...AE-...LQQL-SS..........KN-CRGEYLWASG.....ANSTSGSYHARTRAISSERSSDEEG......ERERNAEGGESRISL--IS-RT--MIQCI--RESVS-----------VDVQL.....E-N-Q-RI------TMQ-KL-KDVR-K-L-K 138
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protease end p66, p51 RT start M41L D67N D110 catalytic site
K70R

H1B.FR.83.HXB2 KAI.....GTVLVGPTPVNIIGRNLLTQIGCTLNFPISPIETV...PVKLKPGMDGPKVKQWPLTEEKIKALVEICTEMEKEGKISKIGPENPYNTPVFAIKKKDSTKWRKLVDFRELNKRTQDFWEVQLGIPHPAGL......KKKKSVTVLDVGDAYFSVPLDEDFRK 281
H1A1.UG.85.U455_U455A -T-.....----------------M------------------...------E-------------------T---N---------------------------------------------------------T---......----------------------S--- 280
H1C.ET.86.ETH2220 ---.....----------------M---L-R------------...--------------------------TA--E---Q-----R---------------------------------------------------......----------------------G--- 288
H1F1.BE.93.VI850 ---.....----------------M-----------V------...--------------------------T---L-----------------------------S--------K----------------------......---------------------K--K- 281
H1O.BE.87.ANT70 EVQ.....----------------I--GL-----------AP-...------------------SK---E--TA--Q---Q-----R----------I-------G-----------------E-----------G--......-Q-Q-------------C---P---- 277
H1O.CM.91.MVP5180 EVQ.....------------L---I--GL-----------AP-...------------------SR---E--TA--Q---Q-----R----------I-------------------------------------G--......-QRQ-------------C---P---- 277
H1O.CM.98.98CMA105 EVQ.....----------------I--GL-----------AP-...--R---------------SK---E--TA--Q---Q-----RV---------I-------G-----------------------------G--......-Q-Q-------------C---P---- 277
H1O.CM.98.98CMABB197 EVQ.....----------------I--GL-----------AP-...------------------SK---E--TA--Q---Q-----RV---------I-------G-----------------------------G--......-Q-Q-------------C---P---- 278
H1O.SN.99.99SE_MP1299 EVL.....----------------I--GL-----------AP-...------------I-----SK---E--TA--Q---Q-----R----------I-------------------------------------G--......-Q-Q-------------C---P---- 277
H1O.US.99.99USTWLA -MQ.....R-----------L---I--GL-----------TP-...------------------SR---E--TA--Q-X-Q-----R---X------I----------X----------------X----X----XX-......-QRQ-------------C---P---- 280
H1N.CM.02.DJO0131 --V.....----------------F------------------...-----------R-------A---E--RQ--A---Q-----R----------I----------------------------------------......Q----------------C-------- 286
H1N.CM.04.04CM_1015_04 --V.....----------------F---------------K--...-------------------A---E--R-------------R----------I---R------------------------------------......-Q---------------C-------- 288
H1N.CM.04.04CM_1131_03 --V.....----------------F-----------L---K--...-----------E-------A---E--R-------------R----------I----------------------------------------......-Q---------------C-------- 288
H1N.CM.95.YBF30 --V.....-----------------------------------...-------------------T---E--R-------------R----------I----------------------------------------......-Q---------------C---K---- 288
H1P.CM.06.U14788 QVY.....----------------I--L-----S-------I-...-----A-----R------SK---E--RA--Q---Q----T-----------I-------GS----------------------------G--......Q-R----I---------C---P---- 278
CPZ.CD.06.BF1167 TVK.....TK--I-----------V-R-L---------TV-I-...K----E------------SR---E--T---ENLRA----IEV--D------I----------------------------------------......--R-VI-----------I---PE-Q- 284
CPZ.CD.90.ANT TVL.....A---L--N--------V-CLL---------KV---...-----E-----R------SK---E--K---DKL-A-N---R---D------I-------TS--------------------I----------......-Q---------------I---Q---- 281
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 -VQ.....----------------I--------V----S----...-----------RI-----SA------T---Q--------------------I--------S-------------------------------......-E---------------C---K---- 280
CPZ.CM.05.LB715 R-V.....----------------I------------------...--A--------R--------------T-----------------------------------------------------------------......-----------------C----N--- 286
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 --T.....----------------I---------------G--...-----------R--------------T---Q--------------------I-------GE------------R------------------......-----------------C----S--- 288
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 --V.....----------------F-----------------I...-----------R--------------T-------------R----------I----------------------------------------......-----------------C----N--- 287
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 --L.....----------------I------------------...--Q-----------------------T-------Q-----R---------------------------------------------------......---R-------------C----N--- 284
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 R-V.....----------------I------------------...--S--------R-----------R--T-------------RV---------I----------------------------------------......-Q---------------C----N--- 284
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 R--.....----------------I-------------T----...-----------R--------------T-------------R----------I----------------------------------------......-----------------C----E--- 289
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 RVE.....S---------------V---L-----------TP-...-------T---R------SK---E--T---R---------R----------I---R------------------------------------......--------P--------C----N--- 284
CPZ.TZ.00.TAN1 EVR.....A-----E--I------I-K-L------------V-...K-Q--E------------SK---E--T---KTL-------AV---------I-------TS--------------------L----------......R-RNM------------I---P---- 277
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 EVR.....A-----D--L------I-Q-L---------KV-V-...K-E--Q------------SK---E--T---STL-------A----------I--------S--------------------L----------......--R-V------------I---P---- 276
CPZ.TZ.09.UG38 EVT.....A-----D--I------I-Q-L---------KVDV-...K----E------------SK---E--T---NSL-E-----A----------I-------GS--------------------L----------......--RGM------------I---P---Q 272
CPZ.US.85.US_Marilyn --Q.....-S--------------I-------------S-K--...--R--------R-------A------T---Q--------TRV---------I----------------------------------------......---R-------------C---KE--- 283
GOR.CM.04.SIVgorCP684con -VV.....---------A------V--K-------------V-...--S---------------SK---E--TA--Q---Q----------------I-------------------------------------G--......-----------------C---P---- 273
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 -VV.....----------------I--K----------S-DV-...--S---------------SK---E--TA--Q---Q----------------I-------------------------------------G--......-----------------C---P---- 273
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con -VV.....----------------I--K----------S-DV-...--S---------------SK---E--TA--Q---Q----------------I-------------------------------------G--......---R-------------C---P---- 273
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 EVS.....------------V---I--LV------------V-...-----------R------SK---E--TA--Q---Q----T-----------I--------S----------------------------G--......-QR--------------C---P---- 278
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 EVQ.....------------V---I--GL-----------AP-...------------------SR---E--TA--Q---Q-----R----------I-------------------------------------G--......---Q-------------C---P---- 277
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 EVH.....----------------I--S-------------V-...------------------SK---E--TA--QD--Q----TR----------I--------S----------------------------G--......-Q---------------C---P---- 276

protease end p51 RT start D catalytic site
MAC.US.x.239 RIK.....--IMT-D--I--F------AL-MS-----AKV-P-...K-A----K----L-----SK---V--R---EK---D-QLEEAP-T------T-------KN---M-I------RV----T------------......A-R-RI----I------I----E--Q 293
H2A.DE.x.BEN RVR.....A-IMT-D--I--F---I--AL-MS--L-VAK--PI...K-T----K---RL------K---E--K---EK-----QLEEAP-T------T-------KN---M-I-------V----T-I----------......A---RISI---------I--H----Q 306
H2A.PT.x.ALI RVK.....A-IMT-D--I--F---I--AL-MS--L-VAK--PI...E-R----K----LR-----K---E--K---EKT-R--QLEEAP-T------T-------KN---M-I-------V----T-I----------......A--RRI-----------I--H-S--Q 306
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 RVR.....A-IMT-D--I--F---I--AL-MS--L-VAK--PI...KIM----K----LR-----K---E--K---EK--R--QLEEAP-T------T-------KN---M-I-------V----T-I----------......A---RI-----------I--H----Q 306
H2B.CI.x.EHO RVR.....A--MT-D--I--F---I-NSL-M-----VAR--P-...K-Q---EK----IR----SK---L--K---EK-----QLEEAP-T----S-T-------KN---M-I-------V--E-T------------......AS--RI---------------P---Q 306
H2B.GH.86.D205_ALT RVR.....A-IMT-D--I--F---I-NTL-M-----VAKV-P-...K-E----K----IR----SR---L--K---EK-----QLEEAP-T------T-------KN---M-I-------V----T--N#-------#......AE-RRI--I--------I---PN--Q 305
H2G.CI.92.Abt96 RIQ.....A--MT-D--I--F---I-VKL-MS-----AKV-P-...K-R---------IR----SK---Q--R---DK--Q--QLEEAP-T------T-T-----KN---M-I------RV----T------------......AE-RRI----I------I---V---Q 289
H2U.CI.07.07IC_TNP3 -VR.....A-IMT-D--I--F---I-VKL-MS----VAKV---...K-T---------IR----SK---E--K---EK--Q--QLEEAP-T------T-----R-KN---M-I------RV----T------------......AE-RRI-----------I----Q--P 289
H2U.FR.96.12034 TIR.....--IMT-D--I--F------EL-MS-----GKEAL-...IGG----K----LR----SK--LE--K---EK-----QLEEAP-T------T-------KN---M-I------RV----S------------......AE--RI-----------I--C----Q 303
ASC.UG.10.RT03 RVT.....EE----D--I--M---F--KF-V---MVVGKFKPT...E-R-RE-K----------SA---Q--K--VQD-VDK-QLE---------S---C-R---K----M-I---K--EH---LA------------......P--AQ-SIV-IK---YAI--H---Q- 291
ASC.UG.10.RT08 RVT.....-E----D--I--M---F--KF-V---MVVGKFKPT...E-R--E-K---R------SA---Q--K--VQD-VNK-QLE---------S---C-----K----M-I---K--EH---LA------------......P--AQ-SIV-IK---YA---H---Q- 294
ASC.UG.10.RT11 RVT.....EE----D--I--M---F--KF-V---MVVGKFKPT...E-R--E-K----------SA---Q--K--VQD-VDK-QLE-V-------S---C-R---K----M-I---K--EH---LA------------......P--AQ-SIV-IK---YA---H---QR 294
COL.CM.x.CGU1 EYR.....-DI-I-H--I--V---M-KEGKLVVAQLSDR-PVT...K-T--E------------SK---EG-QK--ERL-A----E-AELG------I-C-R---KNE----I------------M---------G--......IE-THI----I------I---P-YQ- 263
COL.UG.10.BWC01 EY-.....-DI------I------I-KDGKIV-AQLSDR-PIT...K----E-----R------SK---EG-QK--ERL------E-AAHG------I-C-R---KNE----I------------F---Q-----G--......VE--NI----I------I---P-YQQ 265
COL.UG.10.BWC07 EYK.....-DI-LAD--I--L----IGEGKIV-AQLSAN-PVT...K-S----L---R------SK---EG-QK--DRL-A----E-AALG------I-C-----KNE----I--------------I-------G--......HE--NI----I----------PEYQ- 265
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 V-V.....-E----E--I--L---F-APL-FSI-MLE-Q-QYT...-----E-KS-------ASSQG-DRGSQGNSGKDGGGRPMAPAS-T----S---------KN---M-I-L-----A--PV----T--------......PQ-RQI----IA---Y-I---PS-AQ 290
DEB.CM.99.CM40 V-V.....SDL---D--I--L---Y-AKM-VSI---VLDYT.....-----E-A----I-----SR---E--KD-LKP-IEA-Q-VPAA-T----S---V-----KS---M-I-L-A---A--EV----T-----SA-......PQMEQI----LA---Y-IA--PT-A- 287
DEB.CM.99.CM5 V-V.....SD----D--I--L---Y-AKM-VSI---VLDFT.....-----E-A---RI-----SR---E--K--IRP-VEA-Q-VPTE-T---SS---V-----KN---M-I-L-A---A---V----T-----S--......PQMEQI----LA---Y-I---PQ-AR 287
DRL.DE.11.D3 ITH.....AS--------------V-CKL-A-----V-QV-P-...K-T---------I-----SK---E--K---EQ-----Q--R------------C-----G----------Q---A----F---------G--......-ACEQI-----------C---P---- 295
DRL.DE.11.D4 ITH.....AS--------------V-CKL-A-----V-QV-P-...K-T---------I-----SK---E--K---EQ-----Q--R-----A------C-----G----------Q---A----F---------G--......-ECEQI-----------C---P---- 295
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 IIT.....-SI-I-S--I------I-A-A-MK-VMGVLSSQIE.ETK-Q--E-K----L-----SR---E--T---KQ--E---L-R--G---------------K-Q--M---------A----F------------......Q---QI--I-I----Y-I--CKE--- 303
GSN.CM.99.CN166 RIK.....A-----------L---C-SKL-V---MVQQK--PI...E-H--A-KE---I-----SR---E--TQ-TQ--LRL-QLE---------S---------KSQ--M-I---K--EA---LA-----------IPHPAGLEQ-EH--II-MK---Y-I--Y----- 292
GSN.CM.99.CN71 RIK.....A-----------L---C-SKL-V---MVQQKL-P-...E-H--S-KE---I-----SK---E--TQ-TQ--L-L-QLE---------S---------KSQ--M-I---K--EA---LA------------......EQ-EH--II-MK---Y----Y-E--- 285
LST.CD.88.SIVlhoest485 TTV.....----L-----D-V---I--SV-AK-VLAQLSDKIP.ITK-R----C---R------SK---EG-QA--DRL--------ADAG------I-------KNE----I---Q--AL---LH-----------I......--C-QI--V-I------I---P-Y-Q 297
LST.CD.88.SIVlhoest524 TTV.....----L-----D-V---I-NPL-AR-VLAQLSEKIP.ITK-H----C---R------SK---EG-QA--DRL-------PVD-G------I-------KNE----I---K--EL----H-L---------I......--C-QI--V-I------I---P-Y-Q 298
LST.KE.x.lho7 TTV.....----L-----D-V---I--AM-AK-ILAQLSDKIP.ITK-S----C---R------SK---EG-QA--DRL-------PVD-G------I-------KNE----I---K--EL----H-L---------I......--C-QI--V-I------I---PNY-- 297
MAL.ZM.09.SIVagmMAL_ZMB TLK.....-A--L----I------F-A-A-VK-VMGQLSEAIP.IT--R--E-AK--C------SR------TD--DSL-------R--G--A------C-----QS---M-I-------A----F---------S--......Q---Q-----I----Y-I---PE--- 298
MND-1.GA.x.MNDGB1 GTF.....----I----ID-----IMEKL-GK-ILAQLSDKIP.ITK------V---RI-----SK---VG-QK--DRL-E-----RVD-G-N----I-------KNE----I-------L----H-L---------I......--C-RI----I------I---P-Y-P 290
MND-2.CM.98.CM16 TTH.....AS----------V---V-KKL-------V-KV---...K-T----T----I-----SK---L--Q---SQ-----Q---------------C-----G-S--------Q---V----F---------G--......-QCEQI----I------C-------- 293
MND-2.GA.x.M14 STH.....AS--------------V-KKL---------K----...K-T--------RI-----SK---L--QT--D---------R------------C-----G-S--------Q--RV----F---------G--......-QCEQI-I--I------C----S--- 294
MND-2.x.x.5440 ITH.....AA--------------V-KKL---------K----...K-T----T---RI-----SK---L--Q---NQ--------RV-----------C-----G-S--------Q---V----F------T--G--......-QCEQI----I------C---V---- 294
MNE.US.x.MNE027 RIK.....--IMT-D--I--F------AL-MS-----AKV-P-...K-T----K----LR----SK---V--R---EK---D-QLEEAP-T------T-------KN---M-I-------V----T------------......A-R-RI-----------I----E--Q 289
MON.CM.99.L1_99CML1 EVW.....A--------I--L---V-AKM-V---MAAGGDLQPPSLE-T--A-KE---L-----SR---E--TQ-TQ--L-L-QLEPTE-N----S-C-------KS---M-I-------A----F------------......E-MDH--IV-MK--FY-I--W-P--- 289
MUS-1.CM.01.CM1239 TIK.....A--------I--M---C-SKF-I---MIQEK--PI...K-A--E-AK--M-------Q------EG-VQQ-L-LDQ-EE---D----S-C---R---KS---M-I---Q--EA--E-T------------......AEHEH--IV-IK--FY-----PA--- 282
MUS-2.CM.01.CM1246 RIV.....A----S---I--L---C-SKLEI---MVMAGQQLK.PTK-S--ERKK--M------SK---E--K--TQK-I-L-QLEEA--N----S-----R---K----M-I---K--EV--E-A---T-----S--......AQ-AH--IV-MQ--FY-----KE--P 287
MUS-3.GA.09.09GabOI81 YIV.....A-----------M---C--KL-F---CVQTSL-PL...K-R--E-KE----------A---D--IN-TQ--L-L-QLEEA--D----S-C-------KS---M-I---K--ES----S------------......SR-RH--IV-MK---Y-----P---- 283
OLC.CI.97.97CI12 EIQ.....EA----D----VV---V-AAV-IR-VCAQLSDKIP.ITK----E-HKP-QI-----SK---E--EK--DRL-E----Q-AEAS-QW---I-C-----KNEY---I---A--AA-----------------......-EREQI----I------I---PEY-E 283
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 VTH.....AH--------------V-HKL-AS------KA-II...K-E--E-Q---R------SK---E--T---NA--------R----------I-C-R-----------------------F---------G--......--C-QI----I------C--Y-P--- 294
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 VTH.....AH--------------V-HKL-AS------KA--I...E------Q----------SK---E--T---NA-------------------I-C-R-----------------------F---------G--......--C-QI----I------C--Y-P--- 300
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 RTH.....AH--------------V-KKL-A-------Q---I...K-E--S-Q---R------SK---E--T---NA-------------------I-C-------------------------F---------G--......-QCERI----I------CL-Y-P--- 295
SAB.SN.x.SAB1 TCK.....A-I---E---------V-A-L-V---LTQRE--PI...K-H----Q---RIR----SK---E--KA--EDL--Q-HLER--------------R---K-Q--I-M---Q---S----Q------------......QQREQI----I------C---P--Q- 313
SMM.CI.79.SIVsmCI2 RVK.....--IMT-D--I--F---I--AL-MS--C-LAKV-P-...K-T----KE---L-----SK---E--R---EK-----QLEEAP-T------T-------KN---M-I-S-----V----N------------......AE-RRI----I------I--W-E--Q 298
SMM.SL.92.SIVsmSL92A EVR.....A-LMT-D--I--F---I--AL-IS--Y-VAKVQP-...K-T----K----QR----SK---E--K---EK-----QLEEAP-T------T-------KN---M-I-------V----T-I----------......QQRRRI-----------I---P---Q 289
SMM.SL.92.SL92B VIR.....E-LMT-D--I--F---I-AAL-VS--Y-VAKV-YT...K----E-----RL-----SK---Q--T---EK-----QLERAP-T------T------NKD---M-I-------M--E-T------------......-EMERI----I----------PE--Q 286
SMM.US.06.FTq TIR.....---MT-D--I--F------RL-MS----VARV-P-...K-T----Q----LR----SK---E--K---EK-----QLEEAP-T------T-------KN---M-I------RV----T------------......A-RRRI-----------I---PE--Q 293
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 VIK.....--IMT-D--I--F------AM-MS--L--AKV-PI...K-T----KE---LR----SK---I--R---EK---D-QLEEAP-T------T-------KN---M-I-------V----T------------......A-RRRI-----------I----E--Q 289
SMM.US.86.CFU212 RIR.....--LMT-D--I--F------AL-MS----MAQV-P-...K-T----K-----R----SK---Q--K---EQ---D-QLEEAP-T------T-------KN---M-I-------V----T------------......A-R-RI-----------I-------Q 289
SMM.US.x.H9 VIK.....--IMT-D--I--F------AM-MS--L--AKV-PI...K-T----K----LR----SK---I--R---EK---D-QLEXAP-T------T----XX-GN---M-I-------V----T---------X--......A-RRRI-----------I----E--Q 289
SUN.GA.98.L14 T-T.....----------D-----I-SAL-GR-VLATLSEKIP.ITK----E-AA---------SR---EG-QK--DRL-A-----RAD-G------I-------KNE----I---V--GM----H-L----------......--C-QI--V--------I---P-Y-- 299
SYK.KE.x.KE51 DGRIKEVE-SL---------L---I-SKL-AK-VMIAQKL-PM...K-Q----KEL--L------R--LE--RA-VSD-LEK-QLE-AS-T--------V-Q---KL---MPM---K--EA--------------G--......ST-R.M----LK---YT-----E--Q 319
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM SGKRKQVE--L---------L---I--KL-VK-VMVQTAL-P-...K-S---DKEL-RL-----SV--LE--KA-VED-L-A-QLE-AS-T--------V-R---KK---M-I---K--EA----F---------G--......-RQ-.L-II-LK---Y-----KE--P 313
TAL.CM.00.266 R-R.....D---I----I--L---F-AKFSV---MVS-D-PIT...K----E-KEP--I------R---EG-QI-IDD-V-A-QLEEV-------S-----R---K-Q--M-I---A--QA----A---Q-----S--......PQM-QI----MK---Y-I---P--SQ 290
TAL.CM.01.8023 R-R.....D---I----I--L---F-AKF-V---MVSTE-PVI...K----E-KEP--I------K---EG-QA-IDD-V-A-QLEE--------S-----R---K-Q--M-I---A--QA----A---Q-----S--......PQ--QI----MK---Y-I---P--AR 291
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 ETR.....-N--I----I--V---I-APL-AR-IMGQLNEKIP.ITK-Q-----S---L-----S-------T--TQAL--------V-G---------C-R---K-Q--M-I---A---A----F------------......-R--QI----I----Y-I---PE--P 301
VER.KE.x.AGM155 ILR.....----I-A--I------F-A-A-AK-VMGQLSQTIP.IT--R--E-AR--RL-----SK---I--Q---KTL-E---L-RV-GD-A------C-R---KSQ--M---------A----F------------......--M-QI-II------Y-I---PE--- 301
VER.ZA.10.VSAC4004 TL-.....--I-I----I------F-ASA-MK-VMGQLSDKIP.IT-A---E-AK---I-----SA------TD--ED------LTR--G-------I-C-----TSQ--M---------M----F------------......R-M-QI----I-N--Y-----P---- 300
VER.ZA.10.VSAG1003 EL-.....------E--I------F-ANA-MK-VMGALSTNIP.ITK-N--E-AK--CL-----SK---L--QQ--Q-------LT---G--A--------R---K-Q--M-I-------V----F---------G--......----QI----I----Y-I---P---- 300
VER.ZA.10.VSAM0022 EL-.....--I---E--I------F-ANA-MR-VMGQLSDAIP.ITK-A--E-AK--CI-----SR---E--QQ---Q------LT---G-IA--------R---K-Q--M-I-------V----F---------G--......H---QI----I----Y-I---P---- 300
WRC.CI.98.98CI04 TVE.....ADIMT-K--I------V-EKM-MH-A-AQLSDKIP.ITK-S----CT--R------SK---EG-QK--DRL-A------AS-G------I-------KNE----I---K--EV----F---------G--......R-N-NIS-V-I------I---P-Y-Q 304
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 EVR.....ANLMT-K--I------V-EKL-MH-A-AQLSDKIP.ITK-S----CQ--RI-----SK---EG-QK--DRL-A-----RAEAN------I---R---KNE----I---G--AV----F---------G--......H--RNI----I-----FI---PEY-Q 296
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polymerase motif K219Q

H1B.FR.83.HXB2 YTAFTIPSINNETPGIRYQYNVLPQGWKGSPAIFQSSMTKILEPFRKQNPDIVIYQYMDDLYVGSDLEIGQHRTKIEELRQHLLRWGLTTPDKKHQKEPPFLWMGYELHPDKWTVQPIVLPEKDS..WTVNDIQKLVGKLNWASQIYPGIKVRQLCKLLRGTKALTEVIP 449
H1A1.UG.85.U455_U455A ---------------V---------------S--------------S-H------------------------A------A---S--FI-----------------------------Q------..--------------------A----K--------A----DIVT 448
H1C.ET.86.ETH2220 --------T----------------------P------PQ------AP--E----------------------AP-----E---K--F------------------------------Q------..----------------------------------A----DIVT 456
H1F1.BE.93.VI850 --------V--------------------------C----------MK--------------------------------E------F-----------------H------------Q--N---..--------------------------P-------A----DIV- 449
H1O.BE.87.ANT70 --------V---------------------------------D---RD--ELE-C------------PLTE--KR--L--E--YQ--F----------------------------S-Q--N--V..---------I----------Q--R--E----I----S----V- 445
H1O.CM.91.MVP5180 --------V------V--------------------------D----S--EVE----I---------PLAE--KRV-L--E--YQ--F------------------------------Q--D-EV..--------------------Q--R-KE----I----S----V- 445
H1O.CM.98.98CMA105 --------V------X--------------------------D----D--ELE-C------------PLTE--KX--L--D--YQ--F------------------------------Q--N--V..---------I----------Q--R-KE----I----S----V- 445
H1O.CM.98.98CMABB197 --------V------V-------------------D------D--K-D--ELE-C-------I--N-PLTE--K-V-S--E--YQ--F------------------------------Q--N--V..---------I----------Q--R--E----I----S----V- 446
H1O.SN.99.99SE_MP1299 --------V---------------------------------D----D--ELE-C------------PLTE--KRV-L--E--YQ--F------------------------------Q--N-EE..--------------------Q--R-KE----I--A-S---IV- 445
H1O.US.99.99USTWLA --------V------V----------X---------------D----N--E-E--------------PL-E--KRV-L--E--YKX-F-------------X----------------Q--N-EV..--------------------Q--R-KE----I----S----V- 448
H1N.CM.02.DJO0131 --------T--------------------------------------KH-E-I-------------S-LA---ETV----S---K--F----------------------------T-K---Q-V..-------------------------K---R-I---------VN 454
H1N.CM.04.04CM_1015_04 --------V------------------------------T-------KH-E-I--------------DLA---ETV----G---K--F------------------------------K-----T..-------------------------------I---------VT 456
H1N.CM.04.04CM_1131_03 --V-----V------------------E-----------T-------KH-E-I----------------AK--ETV----G---K--F---------------------------R--K-----T..-------------------------------I---------VT 456
H1N.CM.95.YBF30 ------------------------------------T---------EKH-E-I---------------LA---EAV-D--D---K--F------------------------------K-----V..-----------------------R-K-----I---------VN 456
H1P.CM.06.U14788 --------V--D---L--V----------------H-----------S--EVE--------------PLSE--QRV-K--E--YV--F------------------------------K----E-..-----------------------R-KE----I----S----VA 446
CPZ.CD.06.BF1167 --------V---R--K--C-T--------------Y------D----KH-E-DV-------------TAEK-KEVVQ---N--KA---E-----Y-EK------------E-----Q-K---PET..-----------------------RT-E----I--V-G--D-VQ 452
CPZ.CD.90.ANT --------V---------C----------------A------A---DKY-AVE-------------M--TA--EM--K-----QV---E------------Q--------------K-K---P-D..------------------------TK---R-I--V-S--DRVQ 449
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 --------V-------------------------------------AK----TV-------------D-T---Q-V--------H--F------------------------------K----EV..-----L---I--------------IK-----I----R--D-V- 448
CPZ.CM.05.LB715 --------V--------------------------A--------Y-----E-I--------------K-EL--Q-V----D------F-------------------------A----Q--D-E-..-------------------------K-----I----S----VT 454
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 --------V-------------------------------------Q---ELT-----------------E--K-V-L------T--F------------------------------Q--Q-ET..-------------------------K-----IK-A------VA 456
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 --------V---------------------------T----------N--EL-----------------T---EAV-R--S---T--F----------------------------T-Q-----T..-------Q-----------------K-----I--A------VT 455
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ----------------------------------------------R--------------------K-E---N-V----A---K--F------------------------------Q----E-..------------------------IK-I-R----V-NS---VT 452
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 --------V-----------------------------------------E-I--------------K-EL--E-V----A---K--F------------------------------Q----E-..---------I------C------R-K-----I---------VT 452
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 --------V-----------------------------------Y-----E----------------H-E---E-V----A---K--F------------------------------Q--X---..-------------------------K-----I---------VX 457
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 --------V-------------------------------V-D---QK--EL---------------SLEE--KRV-Q--E------F------------------------------Q--Q-EN..------------------------IK-----I--A-----IVE 452
CPZ.TZ.00.TAN1 --------L--N---K-F------------------------D----EH--VD---------I----NEEE--KL-KK------T---E-----Y-EK---M--------N-----N-T---PEQ..----H---------------H---TKE----I--V-G---PVE 445
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 --------L--N---K-F------------------------D----KH-EVDV------------YSEEE--KLMK-------A---E-----Y-EK------------------N-T---PEQ..----H---------------A---TKE----I--V-G--DPVE 444
CPZ.TZ.09.UG38 --------L--N---K-F-----------------N------D----DH-EVDV-------------NEND--QL-KR------A---E-----Y-EK------------N-----N-T---PEQ..----H-------------------TKE----I--V-G--DPVQ 440
CPZ.US.85.US_Marilyn --------V---------------------------------D-----H--VI--------------NLEK--E-V-L---Y--T--F--------E---------------------Q--Q-EI..------------------------IK-----IK-A------VN 451
GOR.CM.04.SIVgorCP684con --------V------V-------------------H------D----K--E-E--------------P-TE--Q-V-K--E--YA--F------------------------------K----E-..-----------------------R-KE----I----S----VT 441
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 --------V------V-------------------H------D----K--E-E--------------P-TE--Q-V-K--E--YA--F------------------------------K----E-..-------R---------------R-KE----I----S----VT 441
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con --------V------V-------------------H------D----K--E-E--------------P-TE--Q-V-K--E--YA--F------------------------------K----E-..-----------------------R-KE----I----S----VT 441
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 --------V------V-------------------H-----------E--E-E--------------PLPE--QRV-K--E--YA--F------------------------------K---RE-..-----------------------R-KE----I----------- 446
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 --------V------V--------------------------D----D--E-E--------------PLAE--R-V-V--E--YQ--F------------------------------K--D-EV..-------X------------Q--R-KE----I----S----V- 445
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 --------V------V-------------------H------D----N--E-E--------------PLSE--QRV-K--E--YA--F------------------------------K----E-..-------G---------------RIKE----I---------VT 444

DD catalytic site
MAC.US.x.239 -----L--V--AE--K--I-K--------------YT-RHV------A---VTLV-----ILIA--RTDLE-DRVVLQSKEL-NSI-FS--EE-F--D---Q------W-T--KL-K-E--QRET..-----------V----A-------TKH--R-I--KMT---EVQ 461
H2A.DE.x.BEN -----L-AV--ME--K--I-K--------------YT-RQV------A---VILI-----ILIA--RTGLE-DKVVLQ-KEL-NGL-FS---E-F--D---Q---C--W-T--KL-KLQ--Q--I..-----------V----A---S---TKH--R-I--KMT---EVQ 474
H2A.PT.x.ALI -----L--V--AE--K--I-K--------------HT-RQ-------A-Q-VILI-----ILIA--RTDLE-DKVVLQ-KEL-NGL-FS---E-F--D--YK----G-W-T--KL-K-Q--Q-EV..--------H--V----A-------TKH--R-I--KMT---GVQ 474
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 -----L-----AE--K--I-K-S------------YT-RQV------A----ILI-----ILIA--RTDLE-DRVVLQ-KEL-NGL-FS---E-F--D--YQ------W-T--KL-R-Q--Q-EV..-----------V----A-------T-N--R-I--KMT---EVQ 474
H2B.CI.x.EHO -----L-AV--AE--K--L-K--------------YT-A-V-D----A-N-VT-I-----IL-A--RSDLE-DRVVSQ-KEL-NNM-FS--EE-F--D---K------W-K--KL-K-Q----EV..-----------V----A-LF----T-HI---I--KMT---EVQ 474
H2B.GH.86.D205_ALT -----L--V--AE--K--I-K---------QS-C-Y--R-V-D----A-S-VI-I-----ILIA--RSDLE-DRVVSQ-KEL-NDM-FS--EE-F--D---K------W-K--KL-K-Q----EV..----A------V----A-LF----T-HI---I--KMT---EVQ 473
H2G.CI.92.Abt96 -----L--V--AE--K--I-K--------------HT-R-V-D----A-E-XI-I-----IL-A--RTDLE-DQVVLQ-KEL-NKT-FS---E-F--D--YQ------W-K--KL-K-N----ET..-----------V----A-L-----TKN----I--KMT---EVQ 457
H2U.CI.07.07IC_TNP3 -----L--V--AE--K--I-K--------------YT-R-V-D----A-E-VI-I-----IL-A--RSDLE-DKVVLQ-KDL-NQL-FS---E-F--D--YQ------W-K--KL-K-N----EV..-----------V----A-------TKN----I--KMT---EVQ 457
H2U.FR.96.12034 -----L-----AE--K--I-K----------T---YT-RNL------A-E-A--I-----ILIA--RNDLE-DQLVSQ-KEL-NKT-FS---E-F--D--HK------W-K--KL-K-E---R-V..-----------V----A-V-----TKH----IK-KMT---EVQ 471
ASC.UG.10.RT03 --------V--MG--E---FK-------A--T---NTIGDL-QQI--KY-Q-LMI------LI---ETVTE--KIV-QI-NI--KQ--Q--EE-Y-PQR-VN-L----R-RE--IPR-T--V-QV..Y---E------Q------------TKA----I----G---EVQ 459
ASC.UG.10.RT08 --------V--MG--E---FK-------A--T---NTVGDL-QQI--KY-Q-LMI------LI---ETVTE--KIV-QI-NI--KR--Q--ED-Y-PQR-VN-L----R-RE--IPR-T--V-QV..Y---E------Q------------TKA----I----G---EVQ 462
ASC.UG.10.RT11 --------V--MG--E---FK-------A--T---NTIGDL-QQI--KY-QVLMI------LI---ET-TE--KIV-QI-NI--KQ--Q--EE-Y-PQR-VN-L----R-RE--IPK-T--V-QA..Y---E------Q------------TKA----I----G---EVQ 462
COL.CM.x.CGU1 --------V--LA--T--V-K----------T---GTVAR-------RGQL.Q-A-------L----PLEE--RAVQ---DA--YY--E--E--Y-AD--YK--------KQ-KL-KVKI--Q-K..-----------A---L--L----RTKEIS-CTK-K-H-L-EVQ 430
COL.UG.10.BWC01 --------V--LS--T--I-K----------T---ATVA-----I--KGKL.Q-A------------PKEE--KE-Q---DA--YY--E--E--Y-A---YK--------QE-KL-KVKI--QET..-----------G---L--V----RTKEIS-CTK-K-H-L-EVQ 432
COL.UG.10.BWC07 -----V--V--MS--Q--V-K----------T---GTVA-----V-REGKL.H-A-------I----D-KE--QEVQKV-TL--HY--E--E--Y-ET---K--------G--KL-KVKI---EN..-----------A---L-------RTKE-S-CTK-K-G-LDEVQ 432
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 --------V--TA--E--EFR------SA------HTVHRV--G---KY--VL-V------L----RTEE---LVVKT--DY--ER--K--PE-F-A---YQ----V---K---T---QI--EEE..----K------I--------S---TKH---SI--VPG--DPVK 458
DEB.CM.99.CM40 -----V--V--IQ--E--EFR------SA------A-VGRQ-QI--EK--ELI-V------L-----RKD--LK-VAQ---F--ER--R--PE-Y-ED---H--------K--RLM-VT--DEEE..---HK------Q--------S---TKH--RAI--VPG--DPVT 455
DEB.CM.99.CM5 --------V--TQ--E--EFR------SA------ATVGRQ-KL-KEKY--LI-V------L---N-DKVS-LEQVKQ--KF--EK--R--PE-Y-ED--YH--------K--HLL--E---EEE..---HK------Q--------S---TKH---AI--VPG--DKVS 455
DRL.DE.11.D3 --------V--QG----------------------ATAD---Q---EK---VI--------F----RPKHL-EQM-K---T--KF--PE-----F-DN--YE----Q---K-----E-R--D-EI..-----------V--------S---TKE----I--A-P-D-EVE 463
DRL.DE.11.D4 --------V--QG----------------------ATAD---Q---EK---VI--------F----RPKHL-DQM-K---T--KF---E-----F-DN--YE----Q---K-----E-R--D-EI..-----------I--------S---TKE----I--A-P-D-EVE 463
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 --------V--TG------F-C---------T---NTAAN---EIKRHT-GLE-V------WLA--HDETR-NQQVDIV-KM--EK--E-----V-R---WE----K---N---INK-E--PLEGE.----K---V--V------------TKHT-AM---K-N-L-E-V 472
GSN.CM.99.CN166 ----SV--V--QA-AE---FK-------A--T---NIVASL-RQI-D-E--V-LI------LI---RKL-E--QVVHKI-NL-TSYNIQ--EA---PDY-VK-L------KG-RL--VE--DQ-T..---------------V---H---RTK----CI--A-G--DQVE 460
GSN.CM.99.CN71 ----SV--V--Q--AE---FK-------A--T---ATVASL-YQI-D-E--V--I------LI---RKLAE--QVVHKI-NL-TSYNIQ--EA---QDY-VR-L------KG-RL--VE--DQ-I..---------------V---H---RTK---RCI--A-G---QVE 453
LST.CD.88.SIVlhoest485 -----V-----QE--R---------------C---ATVAGL-SE---L----IL-------LI---RDKKG-DQAVK---EL-MT-N-E--E--F-A---YH----V----R-EIEKVK--DI-LQKT---N------V----A-L-E--RTKE----I--V---E--VT 467
LST.CD.88.SIVlhoest524 --------L--QE--K---------------C---ETVSGL-AE---L----LL-------FI---R-KEG-SQAVK---EL-IT-N-E--E--F-DK--YH----V----R-EIERVK---I-TRKT---E------V----A-L-D--RTKE----I--V-P-EQLVT 468
LST.KE.x.lho7 --------L--QE--K---------------C---GTVAGL-SE---L---MI--------FI---R-RKG-DQAVK---EL-MT-N-E--E--F-A---YH----V----R-EIEK-K---M-LTKT---Q------V----A-L-D--RTKE----I--V-P-E-I-N 467
MAL.ZM.09.SIVagmMAL_ZMB -----------QG--Q---F-C---------T---NTAA---AQIKEEL-GLE-V------W---NYSERE-DE-VRQ--EK--Q--FE--E--V-S---YE----K-W-S--QL-KLEIE---Q..---------A------A-L---L-TKHI-R-I--KRG-LDPVL 466
MND-1.GA.x.MNDGB1 -----V--V--QA--K--M------------C---GTVASL--V---NH-TVQL-------F----YTAEE-EKA-V---AL-MT-N-E--E--Y------H-----------KIEKVQ---LAEQ.P---E-----------A-L-----TK-----I--GLNI--KVT 459
MND-2.CM.98.CM16 --------V--QG----------------------ATAD---Q---ERH--V---------F----RVAPE-SRM-Q---D---F---E-----F------E----I---K-----KVQ----EE..--------------------S---TKE--R-I--A-P-D-KVE 461
MND-2.GA.x.M14 --------V--QG----------------------ATAD---KT-KEEY-EVL--------F-----SASE-NKMVNR--E--RF---E-----F------E----V---Q-----K-Q----ET..--------------------S---TKE----I--A-P-D--VE 462
MND-2.x.x.5440 --------V--QG----------------------ATAD---KA-KEKH-EVL--------F-----SASE-SKM-V---E--QF---E-----F------E----V---K-----K-Q----E-..--------------------S---TKE----I--ARP-DKIVE 462
MNE.US.x.MNE027 -----L--V--AE--K--I-K--------------HT-RNV------A---VTLV-----IL-A--RTDLE-DRVVLQ-KEL-NSI-FS--EE-F--D---Q------W-T--KL-K-E--Q-ET..-----------V----A-------TKH--R-I--KMT---EVQ 457
MON.CM.99.L1_99CML1 ----S---L--AE-AK---FK----------TV--HTAAELPQEI--KY-EVTLI------LI--NHSLPE--KIVGVI-AT---K-IQ--PE-F-DDY-VQ-L------SH-KIAK-E--DQEQ..----E----I------A---S---TKN---SI--ARS--DTVV 457
MUS-1.CM.01.CM1239 ----SL-QV--QG-AR---FK----------T---YTAA-L-QEI-EA----TLI------LI--NR--SG--RVVAQI-NM--KL-IQ--ED-Y--DY-VQ-L------RG-KI--VT--QQEN..----------------A-A---V-TK----CI--V-S---EVQ 450
MUS-2.CM.01.CM1246 ----SV-AV--MG-AK-F-FK----------T---ATTA-L--QV--D-Q-AL-V------LI---R---E--RLVKKI-DL-SSK-IQ--ED---PDY-VE-L------KG-RIK-VE--DQ-T..----E-----------A-V-S---TKH--RCI--I-G---LVE 455
MUS-3.GA.09.09GabOI81 ----S--AV--QM-AR---FK----------T---HTVSNL-KDI-EKYK--ILI------LIA--RDL-D--KVV-AI-NM--KYNIQ--EH---QDY-VN-L------QG-KI--VS---QAE..----E-----------A-V----RTKH--HCI--A----DRVV 451
OLC.CI.97.97CI12 --------V--DR--R--I------------C----TVAHLM--W--E--E-DL-------------PRAE-LE-VKQ--EL-RSYN-E--P--Y-ED--YE----T-Y-KR-KIAR-K----EE..-----------Q--------S---TKA----IK-P-G-LDKVE 451
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 -------A---QG----------------------TTAN-----V------L---------F----RTELE-SQM-KK--E---A--FE--E--F-DK---E----V---------E-K----EE..--------------------A---TKE----I--I-R-DDKVE 462
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 -------A---QG--V-------------------TTANR-------E---V---------F----RTELE-NQM-KR--E---I--FE-----F-DK---E----V---------E-K----EE..--------------------T---TKE----I--V-R-D-KVE 468
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 -------AV--QG--V-------------------A-AN---Q---EE---VI--------F----RTKLE-DKM-KQ--D---F--FE-----F-DK--Y---------KS----E-K----EE..--------------------S-LRTKE----I--A---D-KVE 463
SAB.SN.x.SAB1 --------V--RE-------K----------T---TTAN---QE--QK---VD-------MLIA--RPKAE-LVMVQQ--DY-ET--FK--E--F--D--Y-------Y-K--QL-E-T---REE..--------------------T---TKH--R-I--ARP---IVQ 481
SMM.CI.79.SIVsmCI2 ----AL--V--AE--K--I-K--------------DT-R-V------A-E-AT-I-----ILIA--RNDLE-DQLVAQ-KEL-NGL-FS---D-F--D--HK------W-K--KL-K-K---R-R..-----------V---VA-L-----TKH----IK-KMT---EVQ 466
SMM.SL.92.SIVsmSL92A -----L--V-SAE--K--I-K--------------HT-RQV------A-S-VTLV-----ILIA--RSDLE-DKVVTQ-KEL-NDL-FS--EE-F--D---Q------Y-K--KL-K-T----EV..-----------V----A-------TKH----I--KVT---EVQ 457
SMM.SL.92.SL92B --------V--QE--K--I-K--------------AT-RQV------A---VLLV------LI--NRGLTE-DKMVTQ--DM-NNL-FS--ED-F--N--LQ----L-Y-K--KL-K-E----ER..-----------V----A-------TKN---MI--KMT---EVQ 454
SMM.US.06.FTq -----L--V--AE--K--I-K--------------HT-RNV------A----TLV-----ILIA--RTDLE-DRVVLQ-KEL-NGL-FS---E-F--D--YH------W-T--KL-K-E--QRE-..-----------V----A-------TKH----I--KM----EVQ 461
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 -----L--V--AE--K--I-K--------------YT-RNV----K-A---VTLI-----VLIA--RTDLE-DRVVLQ-KEL-NGI-FS--EE-F--D---Q------W-T--KL-K-E--QREI..-----------V----A-------TKH--R-I--KMT---EVQ 457
SMM.US.86.CFU212 -----L--V--AE--K--I-K--------------HT-RGV------A---VTLI-----ILIA--RTDLE-DRVVLQ-KEL-NGM-FS---E-F--D--YQ------W-T--KL-K-E--Q--N..-----------V----A-V-----TKH----I--KMT---EVQ 457
SMM.US.x.H9 -----L--V--AE--K--I-K--------------HTXRNV------A---VTLI-----ILIA--RTDLE-DRVVLQ-KEL-NSI-FS--EE-F--D---Q------W-T--KL-K-E--QRET..----N------V----A-------TKH--R-I--KMT---EVQ 457
SUN.GA.98.L14 --------V--QA--K--V------------C---GTVASL--K--R-Y-EVQL-------LI---Y-KKK-EEIVKQ---L-ME-N-E--E--Y-G---YK----I----R-EIEK-K--PLEEE.P-------I--VI-----L-E-LRTKE----I--N-P-A-KVK 468
SYK.KE.x.KE51 -----V-----SS--E---FK----------T---ATVNQ--Q-I-EK-S--I-V------L---NRSEKE-GQIVS-IVKS--AV-FSI-PE-W-DKF-LQ-L--T------SL-KVQ---ITES.P---EL--II-V------------CKA-S-CI--A----DIVE 488
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM -----V-----AS--E---FT----------T----TINQ--Q----KYS-LTLI------LI-T-RSEKA-QEIVQQIVTA--KV-FKV-KE-W-DQY-MQ-L--T------QL-K-E--NI-DE.I---QL---I-V--------S---TKE---CI----Q----LT 482
TAL.CM.00.266 --------L--DR--R---FK----------T---HTSDQL-RK--DKY-QVALF------L---NESLEE--RIVG---AL-NKV-IQ--EA-Y-DK--IK-L----Y----K----E--D-LT..----EL---I------C---S---TKA--RY---V-G-L-EVQ 458
TAL.CM.01.8023 --------L--DR--R---FK----------T---YTSDQL-RK--EKY-QVALF------LI---ESLE---RIVG---AL-NKV-IQ--EA-F-DK--IK-L----Y-E--K--N-E----QT..-----L--------------S---TKA---C---V-G-L-EVT 459
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 -------QV--VG------F-C---------T---HTAQRV-KEIG-KVQ-LE-I-----MWI----PEKE-DE-V--V-KL--LR-FE-----V--R--YD----K-Y-SH-SLNK-EI--QEH..-----------V------L-----TKA-------AQD--A-VQ 469
VER.KE.x.AGM155 -------TV---G------F-C---------T---NTAS----EIK-ELKQLT-V------W---QE-GPK-DQLVQT--NR-QE---E--E--V-R----E----K-W-H--KL-S-E-EK-EQ..-----L----------A-L---LRTKNI------K-N-LD-VE 469
VER.ZA.10.VSAC4004 -------A----G--K---F-C---------T---NTAAG---KI-EELKELT-I------W---NCGERK-DEL--R--TE--A--FE-----V--Q---E----K-Y-Q--V----E-E--EQ..----------------A-----L-TKRI-Q-IK-K-N-LDPVV 468
VER.ZA.10.VSAG1003 ------------G--T---F-C---------T---NTAA----EIKADL-ALT-I------W-----TPYE-DKQ--T---R-G----E--E--L--Q--YE----K-W-H--QL---E-K-PEE..-------RV--Q----A-L---L-TKNI---I--K-N-L-PVQ 468
VER.ZA.10.VSAM0022 F-------V--QG--T--IF-C---------T---NTAA----EIKTEL-ALT-I-----MW-----TPYE-DKQ-TI--ER-SQ---E--E--L-----YS----K-W-Q--QL---E--NPEE..-----------M----A---A-L-TK-I---I--K-D-L-KVT 468
WRC.CI.98.98CI04 -----V--V---S--K--V------------C---ATVASL-DV-K----TMQ-L-------I---F-KPR-LE-V-----L--T-N-E--E--L-L---CK----I----R-QI-E-K---EVR...----V----------A---E--QT------I--N-P---EVT 471
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 -----V------K--T--V------------C---ATVASL--I---KH-KVQ-V-----------Y-KKE-LQM-Q---DL--T-N-E--E--L-L---CK----I------EI-E-K---EIR...----V---I------A---E---TKE----I--N-P--AEVE 463
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p51 RT end p15 RNase H start
H1B.FR.83.HXB2 LTEEAELELAENREILKEPVHGVYYDPSKDLIAEIQKQGQGQWTYQIYQEP.FKNLKTGKYARMRGAHTNDVKQLTEAVQKITTESIVIWGKTP.KFKLPIQKETWETWWTEYWQATWIPEWEFVNTPPLVKLWYQLEKEPIVGAETFYVDGAANRETKLGKAGYVTNRG 617
H1A1.UG.85.U455_U455A -----------------D-------------V--------D----------.-----------K-S-----------V---VS---------I-.--R---------A--M----------------------------D--A------------------------D-- 616
H1C.ET.86.ETH2220 -----------------------F---------------ND---F-F----.--------F-KRGT----------AV----AL----------.--R---------A---D------------------------------A-V--------------I-------D-- 624
H1F1.BE.93.VI850 --A-------K-----R----------------------D---------N-.----------KV-S----------------AL--------RSP------L----D----D--------------------------T---A--D-------S-----K-------DK- 618
H1O.BE.87.ANT70 -SR------E----R--Q-------Q-D---WVN-----GE---------E.H--------T-QKAS----IR--A-VI--VSQ---I----L-.-----VTR-------AD-------------S----I----R--S---M----Y-------------------EQ- 613
H1O.CM.91.MVP5180 -SK------E----K----------Q-D---WVS---H-E------V--DE.H----------QKAS----IR--A-V---VSQ-A------L-.--R--VTR-------A--------------S----I-------T-----------------N----------EQ- 613
H1O.CM.98.98CMA105 -SK------E----R----------Q-X---WVD-----E---------DK.Y--------T-QKAS----IR--A-VL--VSQ--------L-.-----VTR-I--A--AD-------------S----I-------S---M----Y-------------------EL- 613
H1O.CM.98.98CMABB197 -SK------E----K----------Q-D---WVN-----E------V--TE.H--------T-QKAS----IR--A-VI--VGQ--------L-.-----VTR-V-----AD-------------S----I----R--S---M--Q-Y--------D--S-------EQ- 614
H1O.SN.99.99SE_MP1299 -SK------E----K----------Q-D---WVN-----W---------DE.H--------T-QKAS----IR--A-VL-RVSQ-A-I----L-.------TR-------AD-------------S----I-------S---M----Y--------D----------EK- 613
H1O.US.99.99USTWLA -SQ------E----R----------Q-D---WVN-----E---S--V--DE.H--------T-QKAS----IR--A-V---ASQ-A---X--L-.-----VTR-------AD-------------S----I-------T--------Y--------D----------EQ- 616
H1N.CM.02.DJO0131 F-K-------------R--L-------G-E----------D----------.Y---------KR-S-----I---V-V---VA--G------I-.-----V---V--A---DN-------------------------T---T----Y-------K--------F--D-- 622
H1N.CM.04.04CM_1015_04 F------------------L-------E-E----------S---------S##---------K-KS-----I-----V---VA-----------.-----V---V--A----N-------------------------T---S----Y-------K--------F--D-- 623
H1N.CM.04.04CM_1131_03 F----G-------------L-------E-E----------S---------S.H---------K--S-----I-----V----A-----------.-----V---V--A----N----------------P--------T---S----Y----------------F--D-- 624
H1N.CM.95.YBF30 F------------------L-------G-E-V------------------L.H---------K--S-----I---V-V-R-VA-----------.--R--V---V--A---DH-------------------------T---S---------------------F--D-- 624
H1P.CM.06.U14788 F-R------E--K------------Q-E-E--VD-----A------VF--E.H----------QKAT----IR--A-VI--VSQ--------L-.--R--VNRNV-----SD-------------S----I--------D--P-T----------------------D-- 614
CPZ.CD.06.BF1167 --A------E--KQ----T-Q-T----KEP-K-AV----K------V--KE.NQI--------NH-T---EL---AGV----G----I---RV-.V-Q--VT--V-QQ--SD---VS-------------I----N-LT--MPE---Y--------DS---------D-- 620
CPZ.CD.90.ANT M-R------E--KQ--QQKIE-Y--Q-GLP-K-T-----S---------NE.G-L--A-----PT-T---E-R--AGV----GL-------EV-.--Q---TR---DA--SD------------------IR---N-LAD--PE------------NSQ--------D-- 617
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 --P------------VST-------N-D-E----V----E-------F--Q.HR---------Q-ST----IR--A-VI---AV----------.R-R--V---S-----A-------------I----------S--TD--PT-D-Y-----------K-----I-DK- 616
CPZ.CM.05.LB715 --K-------------AN-----------E----V-----S---------Q.----------KT-S-----------V----AL--------I-.--R---------A---N-----------Y--------------T---T-------------D----------D-- 622
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 M-Q---M--E-------D---------E-E----V----NS------F--Q.H----------Q-S-----IR--A-V---VA-----------.--R--V---V-----S---------D-----------------T---P-------------D--K-------D-- 624
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 --R-------------------A--N-D-E-------------------DL.H---------K--ST----IR----V---VAL----------.--R--V---V---------------D-----------------T---S----Y----------------F--D-- 623
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 F-R--------------N---------A------V-----S---------Q.-----------QGS---------A-VM---AI--------I-.--R------A--A---D-----------Y----SH--F-----Q---P------------------------D-- 620
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 F-T-------------------A------E-----------------F--Q.Y------------S-----------V---VAL--------V-.R-R---------A---D-----------Y--------------QD--P------------------------DK- 620
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 --Q-------------RD----A------E--------------------Q.H---------K--A--S--------V---VAL----------.--R---------A---D-----------Y--------------T----------------------------D-- 625
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 M-R------E------------T----E-E----V---NN-------F--T.GR---------Q-A-P---IR--A-V-P-VSP---IL--TV-.-----V-R-V--A---D-------------R----------------Q----Y----------RR------I-N- 620
CPZ.TZ.00.TAN1 M-R------E--KQ----K-Q-A----KLP-Q-A----------------E.G---------KSP-T---EIR--AGLI---GN---I---IV-.--L--VS----SQ---D---V--V-----I-----IR---N-LSD--PE------------DS-K-R-------- 613
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 --R------E--K-----K-Q-A----KLP-Q-AV---------------E.G---------KSP-T---EIR--AGLI---GN-------TV-.--L--VT----SQ---D---V--V-----I-----IR---N-LSD--PE-------------S-K-------D-- 612
CPZ.TZ.09.UG38 M-R------E--K-----K-Q-A----KLP-Q-AV---------------E.G---------KSA-T---EIR--AGLI---GN---I---IV-.--L--VS----SQ---D---V--------I-----IR---N-LDN--PE------------DS-K-------D-- 608
CPZ.US.85.US_Marilyn F-H---M--E-----------------E-E-V--V----RS------F--R.H----------Q-S-----IR--V-V----A---------V-.----LV---V-----S---------D--------------K--T-A-E-----------Q----K-------D-- 619
GOR.CM.04.SIVgorCP684con -SK------E---------------Q-E-E--VNV---EE-------F-DE.H----------Q-AT----IR--A-VI--VSQ--------L-.--R---CRS--DAF--D----S-------IS----I-----------T--------------S-Q-------D-- 609
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 -SK------E---------------Q-E-E--VNV----E-------F-DE.Y----------QKAT----IR--A-VI--VSQ--------L-.--R---CRS--DAF--D----S-------IS----I-----------P--------------S-Q-------DK- 609
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con -SK------E---------------Q-E-E--VNV----E-------F-DE.Y----------QKAT----IR--A-VI--VSQ--------L-.--R---CRS--DAF--D----S--------S----I-----------P--------------S-Q-------D-- 609
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 --R------E--K------------Q-E----VD-----E-------F--E.H----------QKAT----IR--A-VI--VSQ--------L-.--R--VNRTL--A--SD-------------S----I--------D--P-T----------------------D-- 614
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 -SK------E----R----------Q-D---WVN-----E------V--DE.H----------QKVS----IR--A-VI--VSQ--------L-.-----VTR----A--AD-------------S----I-------S---S----Y--------D----------EQ- 613
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 F-R------E--K------R-----Q-E-E--VD-----E-------F--E.H----------QKAT----IR--A-VI--VSQ--------L-.--R--VNRTL--A--SD-----------Y-S----I--------D--PET----------------------D-- 612

p51 RT end p15 RNase H start
MAC.US.x.239 W--M--A-YE--KI--SQEQE-C--QEG-P-E-TVI-SQDN--S-K-H--D..-I--V--F-KIKNT---G-RL-AHVI---GK-A-----QV-.--H--VE-DV--Q---D---V------D-IS-----R-VFN-V-D--E-E--Y-T--SC-KQS-E-----I-D-- 628
H2A.DE.x.BEN W--L--A--E--KI--SQEQE-Y--QEE-E-E-T---SQGH----K-H--E..-I--V----KIKNT---G-RL-AQV----GK-AL----RI-.--H--VER----Q--DN---V------D--S-----R-TFN-VGD--P------T--SC--QS-E-------D-- 641
H2A.PT.x.ALI W--L--A--E---I--SQEQE-H--QEE-E-E-TV--DQDN----K-H-GE..-I--VE---K-KNT---G-RL-AQV----GK-AL----RI-.R-H--VER----Q--DD---V----D-D--S-----R-AFN-V-D--L------T--PC--QS-E-----I-D-- 641
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 W--L--A--E--KI--SQEQE-C--QEE-E-E-TV--DQDN----K-H-GG..-I--V----KVKNT---G-RL-AQV----GK-AL----RI-.--H--VERD---Q--DN---V----D-D-IS-----R-VFN-V-D--L------T--SC-KQSRE-----I-D-- 641
H2B.CI.x.EHO W--L--A-FQ--KI--EQEQE-S--KEGVP-E-TV--NLAN----K-H-GD..-I--V----KVKNT---G-RL-AHV----GK-AL----EI-.M-H--VER---DQ---D---V------D--S----IR-A-N-V-D-LE-V--Y-T--SC-KAS-E-------D-- 641
H2B.GH.86.D205_ALT W--L--A--Q--KI--EQEQE-S--KERVP-E-TV--NLAN----K-H-GN..-V--V----KVKNT---G-RL-AHV----GK-AL----EI-.V-H--VER---DQ---D---V------D--S----IR-A-N-V-D-LE-R--Y-T--SC--TS-E-------D-- 640
H2G.CI.92.Abt96 W--L--A--Q--KI--XQEQE-A--KEXEP-E-TV--NLDN----KVH-GN..RI--V----KIKNT---G-RL-AHV----GK-AL-----L-.F-H--VERD---Q---D---V----D-D--S--H--R-V-N-V---LEQT--Y-T--SC-KTS-E-------D-- 624
H2U.CI.07.07IC_TNP3 W--L--A--Q--KI--EQEQE-T--REGEP-E-TV--NLDN----K-H-GN..-I--V--F-KIKNT---G-RL-AHVI---GK-A------V-.I-H--VER----Q---D---V------D--S-----R-A-N-V---LERV--Y-T--SC--NS-E-------D-- 624
H2U.FR.96.12034 W--M--A-F---KI--SQEQE-A--REEEN-E-TVL-NQDN----K-H-GD..RT--V--F-KVKNT---G-RL-AHV----GK-A------I-.M-H--VER-V--Q---D---V--VLD-D--S-----R-A-N-V---LL.E--Y-T--SC--AS-Q-------D-- 637
ASC.UG.10.RT03 V-----T-----QA--DQEAK-G---AE-P-EVD-IQL-GT--G-TVR-DK..EV-----F-KQ-S--S-PF---VD-IM--GK--L-Y--RI-.Q-NV-VN--Q-DA--N-H--VS---DIKP-H----IQM----VQD--SE---W-I-------S---------D-- 626
ASC.UG.10.RT08 V-----T--V--QA--DQEAK-G---AE-P-EVD-TQL-ET--G-TVR-DK..EV-----F-KQ-S--S-PF---VD-IM--GK--L-Y--RI-.Q-NV-VN--Q-DA--S-H--VS---DIKP-H----IQM----VQD--P----W-I-------S---------D-- 629
ASC.UG.10.RT11 V-----T-----QA--DQEAK-G---AE-P-EVD-IQL-GT--G-TVR-DK..EV-----F-KQ-S--S-PF---AD-IM--GK--L-Y--RI-.Q-NV-VN--Q-DA--S-H--VS---DIKP-H----IQM----VQ---PE---W-I-------S---------D-- 629
COL.CM.x.CGU1 -SA---E--QD-KQ-I--E-Q----I-HE-IWVD-FRL-K---G-AVC-KH..GT-RR--HNTGKNQ-F-SMQE-ASVI---GR-A--T---V-.-M-V-AKR-D--Q--SD---SA----I---SSSYV---VWN-VL--LKE-P-YWT--GCS-KLGA----WINSK- 597
COL.UG.10.BWC01 -SA---E--E--KK-V--EQK----R-EE-IWV--MRL-K---G-AVQ--H..GT--R--INTGKS--F-SMQE-ATVI---GR-A------V-.RM-V-AKR-D--Q--SD---S-----I---S--YV---VWN-ML--VRS-P-YWT--GYS-KDNW----WINSS- 599
COL.UG.10.BWC07 -SGQ--E--EQ-------EQE----K-EEEIWVT-FRL-K---G-AVE-VH..GT--R--VNTGKS--F-SMQE-AMVI---GR-AL-----V-.LM-I-AKR-D--Q--SD---S-----I---S-S-V---VWN-VLS-LEKEV-YWT--GYS-KEGI----W-NSK- 599
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 -----QA--E-A-Q----Q-S-T--KEQE----D-T-LSE---G-T-R-SK..GI-------KAK---F--FH-IAKLMM-VG-----T--RL-.T-R--V--QD-DG--H-H----------A-H-----R---S-VS---KE-D-Y---------S-E-----ISE-- 625
DEB.CM.99.CM40 -S---QA--R--K----QE-S----KEQEP----LS-L-K---G-V-R-PK..GI-----FS-DK---Y--FH--AK-MY--G-----F--RI-.Q-R--VV--E-DN--HNH---A---D--AIH--H------E-VS---PD-D-Y---------S---------EW- 622
DEB.CM.99.CM5 -S---QA--R--K-TP-QE-S----KEDEP--S--S-I-R---G-V-R-TK..GL-----FSKDK-T-Y--FH--AK-MY--G-----Y---V-.--R--VV--E-DN--HNH-------D--A-H--Q--R---E-VS---PD-D-Y---------S-M-----ISEW- 622
DRL.DE.11.D3 W-R-----YE--KL----QM-----Q-E-P-K-K---L-N---S---E-DD.N-P-------KVKNS----MRM-AGL----AK-AL----RL-.T-Y--VER-V--Q--Q----V----D----S--H-I----N-LSD--P-E-VY--------VS-E-------S-- 631
DRL.DE.11.D4 WSR-----YE--KL----QM-----Q-E-P-K-K---L-N---S---E-DD.N-P-------KVKNS----MRM-AGL---VAK-AL----RL-.I-Y--VER-V--Q--Q----V----D----S----I----N-LSD--P-E-VY--------VS-E-------S-- 631
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 W-----A-YKN-QG-VQ-TQE-T----L-E---TV----E------FT--G..AV--V-R--KQ-ET----LRT-AHL----CK-ALT---RL-.RVQ--VD-K--DM--QD---VS--------S--L------S-V----K-EDVY------SKV--------LSE-- 639
GSN.CM.99.CN166 -----QI----------QSSE-G---AE-P-VV--TSL-EQ--G-MFS--G..-M--SA-F-KT-N--I-SYQ-FAD-LT-VGR--Q-T---V-D--RI-VV--Q-DA--MN--------TI-AIH--H-LRQ--T-VS--LED-V-Y--------TS----------T- 628
GSN.CM.99.CN71 -----QI----------QSSE-S---AE-P-VV--TSL-EQ--G-MFS-DS..-M-RS--F-KT-T--I-SYQ--AD-MT-VGR--Q-T---V-D--RI-VV--Q-D---MN--------TI-A-H--H-LRQ--T-VS--LEN-V-Y--------TS----------T- 621
LST.CD.88.SIVlhoest485 W-DA-LE-YEQ-QQ----KLQ-A----T-E-VVRV-QNKK-VI-F-WR-GN..SI-RA-R-Q-QKA----PLQK-A------GK-------HV-.-IQV-VTR-V-DQ--SDH--V-----L--IS--Q-EQE--S--A---E-VD-Y------EKVG-T-------QS- 634
LST.CD.88.SIVlhoest524 W----LE-YET-KT----K-Q-A------E-VVRV-QNKK-VI-F-WR-GN..AI-RA-R-Q-QKS--M-PLQ--A------GK-------FV-.-IQV-VTR----N--INF--V----DL--IS--Q-EQE--S--A---E-TD-Y------E-VG-T-----I-QS- 635
LST.KE.x.lho7 W----LE-YGQ-K-V---KMQ-A----E-E--VRV-QNKK-II-F-WR-GN..NI-RA-R-Q-QKA----PLQK-V--I---GK-------FV-.-IQV-VTR-V--H--SDH--V----DL--IS--Q-EQE--IW-A---I-VD-Y------EKVG-T-----I-QS- 634
MAL.ZM.09.SIVagmMAL_ZMB W-P------E---S---TEQE-A----Q-P-R-AV--L-N---G---K--Q..-V--V---EKQKAI---ELRI-AGL----AK--L----TL-.--E--VER-V--Q--SD---VS--------SV--------S-V-D--PKEDVY-----C--QS-E-----I-QY- 633
MND-1.GA.x.MNDGB1 M----R--YEQ-K---A-EQE-S----N-E-YVRF--TTG-DISF-WK-GN..-V-RA---GKQKT--S--LMK-AG-T--VGR-------FV-.-MQI-TTR-I--D--H----C-----V--IS--M-ERE--S-SP--LE-V--Y--------DS-M-----I-D-- 626
MND-2.CM.98.CM16 W-R-----YE--KL-VQ-E------Q-E-P-M-KV--LT----S---E--D.N-P--V-----TKN----ELRV-AGL----AK-AL-----L-.--Y---ER-V-DQ--P--------------S--H-IG---N-LR--VP-EDVY--------NS-E-------A-N 629
MND-2.GA.x.M14 W-R-----YE--KL-VQ-E------Q-G-P-M-KV--LT----S---E--E.N-P--V-----TKH----ELRV-AGL----AK-C-----EL-.--Y--LER-V-DQ--HD------------IS----IR---N-L----P-EDVY--------NS-E-----Y-A-- 630
MND-2.x.x.5440 W-R-----YE--KL-VQ-E------Q-E-P-M-KV--LT----S---E--D.N-P--V-----TKN----ELRV-AGL---VAK-CL-----L-.--Y--LER-V-DQ--HD---V------D-IS----IR---N-L-D--P-EDVY--------NS-E-----Y-S-- 630
MNE.US.x.MNE027 W--M--A-YE--KI--SQEQE-C--QEG-P-E-TVI-NQDN--S-K-H--D..-I--V--F-KIKNT---G-RL-AHVI---GK-A-----QV-.--H--VE-DV--Q---D---V------D-IS-----R-VFN-V-D--E-E--Y----SC-KQS-E-----I-D-- 624
MON.CM.99.L1_99CML1 -SDL-QA-----------EST-G----NEP-KV-LTSLAEN--G-RFF--K..SV-----F-KI-ST-S-TYQ--AD-LA-LGK-A--T--RL-.I-R--VV--Q-DA--ADN--IN-V-DI-A-YS-H-LRQ--T-VQD--E--P-Y--------TS-E--------F- 624
MUS-1.CM.01.CM1239 -----Q------Q----QA-Q-A-F--EQP-V---VSL-DS--G-NFL-NK..GI--S--F-KV-SV---SYQ--SD-IAR-GR--L-----P-E-VRI-VI--Q-DQ----H--VS---DI-A-H-TH-LRQ-FT-VP--LSE-P-Y------HKVS----------T- 618
MUS-2.CM.01.CM1246 -S-Q-Q-----------QEAG-A----E-P-VL--VSL-EQ--G-TFT-DR..NM-R---F-KI-T--S-PYQ--A--LSRASK-AL-C-----D-CRI-VV--Q-DN--ADS--T----DI-A-H--Y-LRQ-FT-VP---ET-P-Y--------NS---R-----D-- 623
MUS-3.GA.09.09GabOI81 -S-L----M------M-QE-Q-D----E---VV--TSL-G---G-MFS-NS..-P-----F-KV-SV---PYQ---D-MT-LGR-A--Y---V-D--RI-VI--Q--K--ADH--V----DV-A-HS-H-LRQY-T-VQ---EK-P-Y--------TS-A-R------T- 619
OLC.CI.97.97CI12 W----KE--E--------EQE--M-KEEEP-QCT.LCYTK-TVA-R-W-KH..GT----RFQ-KMT----KFR-M-G-IE--GK--------L-.I-QV-TTRKD--A-AFDD--VH---DI---SNSENQRTFWE-VPA-M.EV--------Y--KS-E------SSG- 616
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 F-K-----YE--KLL---KL-------E-P---KV--LEG---S--VE-GD.G-P-------KQKT----EIRM-AGL----CK-A------L-.--E--VER-V--Q--AD---VS--------S----IR---N-V-D--P-E-VY--------NS-------I-D-- 630
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 F-R-----YE--KLL---QM-------E-P---KV--LTG---S--VE-GD.G-P-------KQKT----EIRM-AGL----CK-AV-----L-.--E---ER-V--Q--AD---VS--------S----IR---N-V-D--P-E-VY--------NS-Q-----I-D-- 636
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 M-K---I-YE--KM----KL------EK-P-V-N---LEG---S---E--S.G-P-------KQKT----EIRM-AGL----AK-A-----RL-.T-R---ER-V-D*-RSQ---V----D----S----IR-G-N-V-D--P-E-VY--------NS-I---------- 630
SAB.SN.x.SAB1 W--------E---Q--RQKQQ-Q----ALP-R-KVL-L-D---G-----PE.N-I--V----KIKT----ELRM-AGL----GK-------QI-.IME--VER-L--Q--SD---V-------M-S--Q-IR---K-V-D--P-EAVY--------NS-E-----L-D-- 649
SMM.CI.79.SIVsmCI2 W--L--A------I--EQEQE-AF-REEEN-E-TV--NQDN----K-H-GS..RV--V--F-KIKNT---G-RL-AHV----GK-AL-----I-.F-H--VER-V--Q---D---V----D-D--S-----R-VFN-V-D--P-E----T--SC--VS-E-------D-- 633
SMM.SL.92.SIVsmSL92A W--L--A-----KI--SQEQE-S--QEGEP-E-TAI-NQEN--S-K-H-GE..-I--V----KIKNT---G-RL-AQVI---GK-A------V-.--H--VER-L--Q---D---V--V-D-D--S----IRMAFN-V-D--P-E--Y----SC-KQS-A-------D-- 624
SMM.SL.92.SL92B W--L--A------I--NQEQE-R--REDEP-E-TVL-NQDN--S-K-H-GD..RI--V--F-KIKNT---GIRL-ANV----GK--L-------.F-H--VER-V-DQ---D----------D-IS----IR-VFN-V-D--EKE-VY-I--SC--NS-E-------D-- 621
SMM.US.06.FTq W--M--A-FE---I--NQEQE-C--QED-P-E-T-V-SQDN--S-K-H--N..-I--V----KIKNT---G-RL-AHV----GK-A------V-.--HM-VER-I--Q---D---V------D-IS-----R-VFN-V-D--E---------SC--Q--V-----I-D-- 628
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 W--M--A-YE--KI--SQEQE-C--QEG-PIE-TVI-SQDN--S-K-H--D..-V--V--F-KVKNT---G-RL-AHV----GK-AL----EV-.--H--VER-I--Q---D---V----D-D--S-----R-VFN-V----Q---------SC--QSRE------AD-- 624
SMM.US.86.CFU212 W--L--A-YE--KI--SQEQE-C--QEG-P-E-TVV-NQDN--S-K-H--D..-V--V--F-KIKNT---G-RL-AHV----GK-A-----RI-.--H--VER-I--Q---D---V----D-D--S-----R-VFN-V-D-LE-E----T--SC--QS-E-------DG- 624
SMM.US.x.H9 W--M--A-YE--KI-PSQEPE-C--QEG-P-E-PVI-SQDN--S-K-H--D..-I--V--F-KIKNT---G-SL-AHV----GK-A-I---QV-.R-H--VEX-I--Q---D---V------D--S-----R-VFN-V----Q--------RSC--QSRE-------D-- 624
SUN.GA.98.L14 M----RE-YQS-Q-V-Q-S-S-S--E-D-E--CRV--VK--IL-F-WL-GK..QV-RV-R-QKRGA--E-PCQ--AA-L---GR-------FV-.-IQV---R-I-SQ--AD---C-----L---S--K-EQE--T-AT--VP-.D-Y------EKLE-R-----I-QG- 634
SYK.KE.x.KE51 ------A-M--------VEQT-S--Q-E-P-E-H-S-L--Q--G-I-K-G-QE-P-I---TGKAYAT-H--YQA-AQLMN--GIQALW----I-.E-H--VKR-E--K---DH-----L--VKC-H--I--RWY-N-VS--V.E------------NS-E-Q---I-D-- 656
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM ---A--A--E---Q----EQA-S----K-P-E-H-T-L-SQ--G-M-K--QKGPP-I---T-KTFA--S--YQS-AQLLN--GIQ-LWY---V-.T-H--VKR-E--K---D------V--VK-IS-----RWY-N-VP---PE-V----------DS-T-N----ASD- 651
TAL.CM.00.266 -S----A---------A-ET--T--QEGEP-E--LT-LAE---G-M-K-GK..RL-----F-KQ-T--S-PYQ--IG-M---GK----F--QV-.V-RI-VV--E--Q----H--CS---TIVPIH-----R---N-VQ---E--D-Y------H--S-E-------AT- 625
TAL.CM.01.8023 ------A------A--A-ET--S--KEGEP-E--LT-LAE---G-MVK-GK..RL-----F-KQ-T--S-PYQ--VG-M---GK-A--F--QV-.I-RV-VV--E--Q--S----CS-L-TIVPIH-----R---N-VS---E----Y------H--S-E-------TS- 626
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 W--Q--V-FRQ-Q-----EQQ-A------S-R-T-T-LDD---G--FK--G..-V------TKSKNT---EFRV-AGM--RVCK-A-TF---L-.IMEV-VER-V--Q--SD---V--L--I--IS----I----N-V-D--PK-KVY-C---C--NS------FL--T- 636
VER.KE.x.AGM155 W-P---A-YE--K----TEQE-T--A-E-P-R-AV--L-D---S--FK--G..-I--V--F-KQKAT---ELRV-AGV----GK-AL----QL-.T-E--VERD---Q--AD---VS-----D--SV----T---T-T----P-EDVY-----C--QS-E-----I-QQ- 636
VER.ZA.10.VSAC4004 W-D---A-YE--KI---TEQE-T----E-P-KVAV--L-D---G--FK-D...-I-----FMKQ-TT-S-ELRI-AGL----AK--L-T--IL-.--E--VER-V--Q--A----VG--------SV----T---R-T-D--PKQDVY-----C--NS-M-----I-QY- 634
VER.ZA.10.VSAG1003 W-P---V-Y---K----TSQE-A------N-KVAV--LPE---S--FK--GG.NI------MKNKAT----LRV-AGL----AK-------QL-.I-E--VE-----Q--SD---VG---D----SV----T---R-T-D--PKEDVY----SC---S-------I-QQ- 636
VER.ZA.10.VSAM0022 W-Q---I----------TTQE-A----T-S-R-T---LPD---S---K--GN.QI-R----MKAKAT----LRV-AGL----AK---TC--TL-.V-E--VER-V--Q--SD---VS--------SV----T---R-T-D--PKVD-Y----SC--NS-E-----I-QQ- 636
WRC.CI.98.98CI04 W----LE--EI-KS----EQM-A--TGKELVAEL-KTGSGQWAYSIREAGE.K-P--V---G-Q-HT---ELRS-AH-M---G---------V-.---I--E-DI-DS--SDH--VS---DT-H-S--Y-ARE--KIVL----EV--Y-I--S---DS-E----F.WTNS 638
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 W-M---A--EI--A----SQQ-S--GGGDLIAEV-KTGTGQWAYTIKEAGE.T-P--V--FT-I-HT---ELRT-AHCI---G--A------L-.--RI-VE-DI-DM--S----------V-H-S--F-KRE--T-VS---E-V-EM-I--S--K-S-E-----.WTKT 630
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p66 RT, p15 Rnase H end p31 Integrase start

H1B.FR.83.HXB2 RQKVVTLTDTTNQKTELQAIYLALQDSGLEVNIVTDSQYALGIIQAQPDQSESELVNQIIEQLIKKEKVYLAWVPAHKGIGGNEQVDKLVSAGIR..KVLFLDGIDKAQDEHEKYHSNWRAMASDFNLPPVVAKEIVASCDKCQLK.GEAMHGQVDCSPGIWQLDCTHLE 784
H1A1.UG.85.U455_U455A -----S--E--------H--H-------S--------------------R----I------K--E------S-------------------S---..------------ED-----C-----------------------N-----.----------------------- 783
H1C.ET.86.ETH2220 ---I-S--E-----------Q-------S---------------L----K----I---------S--R---S-------------------S---..------------E-------------NE--I----P-----C-------.---I----N-------------- 791
H1F1.BE.93.VI850 K----S--E-----A-------------S--------------------K----I---------Q--R---S---------------------V-..-I----------E------N-------------I---------------.----------------------- 785
H1O.BE.87.ANT70 K--IIK-DE-----A--M--L------KET------------V-SS--T----PI-Q----E-T---Q---T------------KI-----KD--..R----E---Q--ED--------K-L--E-G---------I---P--HI-.---I--------EV--I----M- 780
H1O.CM.91.MVP5180 K-NIIK-EE-----A--M-VLI-----KEQ---------V----SS--T--D-PI-Q----E-T---R---T------------KI-----KD--..R----E---Q--ED----------L----G---I-----I---P--HI-.---T-----Y--E---M------ 780
H1O.CM.98.98CMA105 K--IIK-DE-----A--M--L------KEK--------------SS--T----PI-Q----E-TR--Q----------------KI-----KD--..R----E---Q--ED----------L--E-G---------I---P--HI-.------------EV--M------ 780
H1O.CM.98.98CMABB197 K-RIIK-EE-----A--M--L------KEQ--------------SS--T--D-PI-Q----E-T---Q---T------------KI-----KD--..R----E---Q--ED----------L--E-G---------I---P--HIR.---I--------EV--M------ 781
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ---IIK-EE----RA--M-VL------KET----Q----V----SS--T----S--Q----E-T---Q---T------------KI-----KD--..R----E---Q--ED----------L----G---------I-N-PQ-HI-.---I--------EV--M------ 780
H1O.US.99.99USTWLA K--IIQ-EE-----A--M-XL------KER---------V----SS--T--D-PI-Q----E-T---QX--TX-----------KI-----KD--..R----E---Q--ED-------X--L----G---------I---P--HIR.E-P--X------E---M------ 783
H1N.CM.02.DJO0131 K----SIE------------L-------Q---------------HSH--K------S----E-----R---S-------------------S---..--------E---ED--R---------------S----------------.---I----N----V--------- 789
H1N.CM.04.04CM_1015_04 -----S-EN-----------LM----X-Q-----------M---HS---K------S----E-----R---S-------------------S---..--------E---E---R-----K----------I---------------.--------N----V--------- 790
H1N.CM.04.04CM_1131_03 -----SIK---------H--LM---E--Q-----------M---HS---K------S----E-----R---S-------------------S---..--------E---E---R----------------I---------------.--------N----V--------- 791
H1N.CM.95.YBF30 -----SIA------A-----LM---E--RD----------M---HS---K------S----E-----R---S-------------------S---..-I------E---ED-DR-----K----------I---------------.--------N----V--------- 791
H1P.CM.06.U14788 ---IIK-EE-----A--E-VL---KE--EQA--------V----S-T----D-P--QK---EMT-------S------------NI-----KD--..R----E---Q--ED----------L--E-G---I-----INN-P--HV-.---------------------M- 781
CPZ.CD.06.BF1167 KSR-IE--E----QA-----L---K-AKEK---------V---L-GT----D-P--EE--QE-MN--A---N------------E------KN--..-----E---Q--ED--RF----KML-DEY----I-----I-Q-N--HR-.---I--------E--------I- 787
CPZ.CD.90.ANT -SR-KH-QK----QA-----LM--E--TGP------------VL-GT------P--EE--QK---R-QI--S-------------------Q---..Q----E------ED-D-------SL-DEY----I-----I-Q----HV-.---R------------V------ 784
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 K--IIS-EN----QA--G-L-------EQQ---------V-----S---H-----------E----D----S-------------------S---..------------E---R-----K-L-GE-----I-------N-----V-.---L---------T--M------ 783
CPZ.CM.05.LB715 K--IIS--E-----A-----Q-------S----------------G---K----I------S--N--R---S------------E------S---..R-----------E------N--K-------I--I---------------.----------------------- 789
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 ---I-N-E------A--T-V------AEHI---------V----HS-----------L---E------S--S-------------------S---..R-----------E------N-----------------------------.-------------M--------- 791
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ----TSISE----QA----VLM----A-Q----------V----HS---K-----------E-----RI--S-------------I-----T---..------------E---R-----K----------I---------------.---I---IN----V--------- 790
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 K--IIP--E-----A-----Q-------P--------------L-------D---------N---------T-------------------S---..---------R--E------N-------------I---------------.----------------------- 787
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 ---IIS--E-----A-----Q------EV----------------G---T----I------E---------S-------------I-----S---..------------E------N-------------I-------N-------.---I------------------- 787
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 ---IIS--E----RA------------EV----------------S---I---DI--------V----I--S-------------I---------..------------E------N--K---DE-----I---------------.----------------------- 792
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 K---IS-EE-----A--E-LRI------Q---V------V----NS--------I------E---------T-------------------S---..------------ED--R---------DE-Q-----------T-------.---I------------------- 787
CPZ.TZ.00.TAN1 -YRSKD-EN----QA--W-VD---K---AQ---------VM-VL-GL----D-PI-E---QK-TQ-TAI---------------E------KN--..-I------NE--ED-D------K-L-DEY----------I-Q-P--HI-.---I-----Y--E---I------ 780
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -Y-TRE-EN----QA--W-VD---K---SQ---------VM-VL-GM----D-PI-EE--QK-MQ-NA----------------E------KN--..-----E--TE--ED-D------K---DEY----I-----I-Q-S--HK-.---I--------EV--------- 779
CPZ.TZ.09.UG38 -Y-AKE-EN----QA--W-VD---K---AQ---------VI--L-GL----D-PI-E---QK-TN-AA---------R------E------KN--..R----E--NE--ED-D------K-L-DEY----------I-Q-P--HI-.---I--------EV--------- 775
CPZ.US.85.US_Marilyn ---II--EN-----A--T-V----K--ENT--V--G---V----HS---------------E------S-IS-------------I-----S---..------------ED-D------T------------------------P-.---I------------------- 786
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ---IRK-EG-----A--E-VL---EE--KN---------V----A-S----D-P--QK---EMTT-------------------EI-----KD--..R----E---Q--ED----------L----G---------IN--P--HV-.---R------------------- 776
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ---IRK-EG-----A--E-VL---EE--KN---------V----A-S----D-P--QK---EMTT-------------------EI-----KD--..R----E---Q--ED---------TL----G---------IN--P--HV-.---R------------------- 776
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con ---IRK-EG-----A--E-VL---EE--KN---------V----A-S----D-P--QK---EMTT-------------------EI-----KD--..R----E---Q--ED----------L----G---------IN--P--HV-.---R------------------- 776
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 ---IIK-EE-----A--E-VL---KE--KQA--------V----S-T----D-P--QR---EMT--D----S------------EI-----KD--..R----E---Q--ED--------KTL----G---I-----IN--P--HV-.---------------------T- 781
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 K--IIK-EE-----A--M-VLV-----KK----------V--V-S---T--D-P--Q----E-T---R----------------KI-----KD--..R----E---Q--ED----------L----G---------I---P--HV-.----------------------- 780
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 ---I-K-EG-----A--E-VL---KE--KQA--------V----A-T----D-P--QK---EMT-------S------------EI-----KD--..R----E---Q--ED---------TL----G---I-----IN--P--HV-.---------------------T- 779

p15 RNase H end p31 Integrase start
MAC.US.x.239 KD--KV-EQ----QA--E-FLM--T---PKA--IV----VM---TGC-TE---R-------EM---SEI-V------------QEI-H---Q---..Q----EK-EP--E--D-----VKELVFK-G--RI--RQ--DT----HQ-.---I---ANSDL-T--M------ 795
H2A.DE.x.BEN KD--KV-EQ----QA--EVFRM--A---PK---IV----VM--VAG--TE--NRI------EM----A--V------------QE--H---Q---..Q----EK-EP--E-------IIKELTHK-GI-LL--RQ--N--AQ--Q-.---I----NAEI-V--M-Y---- 808
H2A.PT.x.ALI -D--KV-EQ----QA--E-FA--VT---PKA--IV----VM--VAG--TE--NRI------EM----AI-V------------QE--H---Q---..Q----EK-EP--E--------VKELSHK-G--NL--RQ--NT-AQ--Q-.---I----NAEL-T--M------ 808
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 -D--RL-EQ----QA--E-FAM-VT---PKA--IV----VM--VAG--TE---KI------EM----AI-V------------QE--H---Q---..Q----EK-EP--E--------VKELSHK-G--KL--RQ--NT-TQ--Q-.---I----NAEL-T--M------ 808
H2B.CI.x.EHO KD--KP-EQ----QA--E-FA-------PQ---IV----VM--VA---TET--PI-RE---EM-----I-VG-------L---QE--H---Q---..QI---EK-EP--E------N-VKELVHK-GI-QL--RQ--N------Q-.---I----NSEL-T--M------ 808
H2B.GH.86.D205_ALT KD--KV-EQ----QA--E-FA---T--EPQ---IV----VM---A---TET--PI-AK---EM----A--VG-------L---QE--H---Q---..Q----EK-EP--E------G-VKELVHK-GI-QL---Q--N------Q-.---I----NADL-T--M------ 807
H2G.CI.92.Abt96 KD--KV-EQ----QA--E-FAM------PK---IV----VM---AG--TET--P---K---EX----XL-VG-----------QE--X---Q---..Q----XK-EP--E----F---VKELTHK-GI-QL---Q--N-YHS--Q-.---I----NAEL-T--M------ 791
H2U.CI.07.07IC_TNP3 KD--KV-EQ----QA--E-FLM------SQA---V----VM---AG--TET--P---K---EM-M--AL-XG-----------LE--H---Q---..Q----EK-EP--E--D-F---VKELVFK-GI-RL---Q--DT----HQ-.---I----NTEL-T--M------ 791
H2U.FR.96.12034 KDR-KP-EQ----QA--E-FAM--E---PK---------IM---AG--TET--P--SK---E--R--A--VG-----------QE--H---Q---..Q----EK-EP--E--------VKELQHK-GI-QL---Q--NT-HV--Q-.--------NTEV-T--M------ 804
ASC.UG.10.RT03 KE---A-EH-----A----LL-----G-TKQ--------V----TGA-TETDHPILE---T--QS--AI--S------------A------K---..R----EQ-PQ--E---R--N--QDLRDR-QI-ALI----LKA-P---G-.--P-----NMEV-L--M------ 793
ASC.UG.10.RT08 KE---A-EH-----A----LL-----G-TKQ--------V----TGA-TETNHPILE---T--QS--AI--S------------A------K---..-----EQ-PQ--E---R--N--QDLRDR-RI-ALI----LKA-P---G-.--P-----NMEV-L--M------ 796
ASC.UG.10.RT11 KE---A-EH-----A----LL-----G-TKQ--------V--VVTGA-TETDHPILE---T--QS--AI--S------------A------K---..R----EQ-PQ--E---R--N--QDLRDR-QI-ALI----LKA-P---G-.--P-----NMEV-L--M------ 796
COL.CM.x.CGU1 EEE--N-HEGS--QA--TGVL---KHGPKRM-L----L------TG--YDQLPSSRGE--QAGMA--AIHV--C----------LI-QK-..-V-..Q-MWI-K-EA-EED-Q-F---VQYLKEQ-G--T------WER-SE--N-.-Q-V---L-Y-Y-L-------E- 762
COL.UG.10.BWC01 EEE-I--KEGS--QA--R-VLM--EHGPKRM-L----L--F--VTG--EE-N-P--E---QKGLE--AIHVS-C----------II--K-..-V-..Q-MWMEK-EE-ELD-Q-----VQY-QEQ-GI-QL-----WER-PQ--NR.-QP---SL-Y-Y-V--M----E- 764
COL.UG.10.BWC07 EEEIEV-HEGS--QA--KG-LM--KHGPKRM-L----L-----VSG--EETN-P--E---QEG----ALHV--C----------LI-QK-..-V-..-AMWIEK-EE-EED-S-F---VQHLRETYG--AI-----WDR-SQ--NR.--PV--SL-Y-Y----M----E- 764
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 K-S-KA-EN-----A--T-VLM--E---EK---------V-N-LTEH-TTT-H---EK--Q--Q--QE---Q-------L-----I-----K---..-I---ERVEE--ED-D------KQLREE----TL---Q-INQ-P---IH.--PK----NADL----M------ 792
DEB.CM.99.CM40 K-S-KC-EN-----A--E--L---EEGPSKM-------------LEH-SET-HKI-EKV-QA-QG--QI--------------D-------K---..RI---ERVEE--ED-----G--KQLRDEYQ--TLI--Q-ITQ-P---TR.--PT-----A-M----M------ 789
DEB.CM.99.CM5 K-G-KS-EN-----A--E--L---EEGPSKM------------LLEH-TET-H-I-EK--QA-QE--Q---N-----------D-------R---..RI---ERVEE--ED-----G--KQLRDE-Q--TLI--Q-I-Q-P---I-.--P------A-M-V--I------ 789
DRL.DE.11.D3 KE--IA-EE-----A-----L---K---PK----------M---SSS-EI-DNPI-------M-S--A---N------------E------R---..Q-----NME---E--DL--N---SL-QE-G--GI-------Q-P---IH.--PI-----A---T--M------ 798
DRL.DE.11.D4 KE--IA-EE-----A-----L---K---PK----------M---SSS-EI-DNPI-------M-S--A---N------------E------R---..Q-----NME---E--DL--N---SL-QE-G--GI-------Q-P---IH.--PI-----A---T--M------ 798
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 KSRIRE-EN----QA--T-VKM--E---EN---------VMN-LT-C-QE-N-P--E---QA-M--RQ---Q-----------TEI-----K---..QI----R-EE---D-A---N---S-VQE-G--NI-------A-P---IR.--PK-----A-IET--M------ 806
GSN.CM.99.CN166 KHRAIE-EE----QA--H-VL---KEGPPKM-L------VM--L-S--EV-T-A--E---QE-L---AI--S-----------TE------K---..Q----EN-EP-VED--------KYLRDQYKI-ALL-----NK-S---VH.--PK----NAEL-M--M------ 795
GSN.CM.99.CN71 KYRAIE-EG----QA----VL---KEGPPRM-L------VM--L-S--EV-T-P--E---QE-LG--A---S-----------TE------R---..Q---MEN-EP-VED--------KYLRDQYKI-ALL-----NK-S---IH.--PK----NAEL----M------ 788
LST.CD.88.SIVlhoest485 KE--KE-------QA--E-VL---K--KSR---------VMKVLSQR-TET-HPV-K----ECK--DQ---G-----------QE--H---K---QIQ----EK-EP--E--S-F-N-AKDLEEK-H---M---Q--N--N---T-.---IT----T------I----M- 803
LST.CD.88.SIVlhoest524 KE-IKE-Q-----QA--E-VL------KST---------VMKVLSQR-TET-HPI-KN--KE-Q--DA---G-----------QEI-Q--IK---TKQ-M--EK-EP-VE--G-F-N-AKDLEEKYGI--M---Q--NE-A---Q-.---IT----V-V----------- 804
LST.KE.x.lho7 KE--KE-------QA--E-VLM-----NSK---------VMK-LSQR-TET-HPI-KD----CKQ-DQ---G-----------QE--H---K---QKQ-M--EK-EP-VE--S-F-N-AKDLEEK-----M---Q--ND-AN--K-.---IT----V-V----------- 803
MAL.ZM.09.SIVagmMAL_ZMB K-R-K--EN----QA-----LM--E---SK-------------LT-H-T--D-A-------------Q---Q------------E------K---..Q----ER-EE--E---R--N--KE--DT-GI-Q--------A-P---V-.--PV-----A---V--I----I- 800
MND-1.GA.x.MNDGB1 F-R-EEYLN----Q---H-VK---E---SY---------VV--LASR-TETDHPI-KE---LMKG---I--S-L-----------I-----S---..-----QN-EP--E--------EAQLREK-H--AL---Q--Q--S--CHH.--PIK--T-A-L-V--I------ 793
MND-2.CM.98.CM16 KSR-IA-EN-----A--E--KM------PK----------M--LS-A----DNPI-RE---LM-H--A-----------------------R-V-..Q----E------E--D---N----L-Q--CI-NI-------Q-P---T-.--PI-----T---T--M----M- 796
MND-2.GA.x.M14 KS--IA-EN-----A--E--L---K---PRA------------LS-T--R-DNPI-RE--N-M-A--A-----------------I-----K---..Q----E------E--D---N---SLSQE-SI--I-------Q-P---V-.--PI-----AA--T--M------ 797
MND-2.x.x.5440 KS---A-EE-----A--T--KM------PR-------------LS-A----DNPI-RE---LM-G--EI--S-------------I-----K---..Q----E------E--D---N----LSQ------I-------Q-P---T-.--PV----NAD--T--M------ 797
MNE.US.x.MNE027 KD--RV-EQ----QA--E-FLM--T---PKA--IV----VM---TGC-TE---R-------EM---TEI-V------------QEI-H---Q---..Q----EK-EP--E--D-----VKELVFK-G--RL---Q--DT----HQ-.---I----NSDL-T--M------ 791
MON.CM.99.L1_99CML1 AR-A---EQ-----A--E-VL---R-GPPQM--I-----V---LASC-EI---PI-EA--QE-L--DQ-F-S------------E--R--GQ---..Q---MENLEP-RED--------KYLRDTYHI-TLL-----NH-H---NH.--PKS---NAEV-V--M------ 791
MUS-1.CM.01.CM1239 KE---S-EN-----A--E-VL---KEGPPSM--------V---VAS--QE-T-P--EE--Q--LT--A---S------------D------H---..Q---MEQ-EP-KED--------KYLRDKY-I-ALL-----NL-P---TH.--PKT---NAEL-V--M------ 785
MUS-2.CM.01.CM1246 QERAIN-EN----QA-----L---M-GPP-M-L-----------T-A-EV---P--E---Q-MLS-NAIFISR-----------E--H---R---..Q---MEN--P-VED--------KYLRDKY-I-TIL-----NK-SA--TH.--PK----NADL-V--M------ 790
MUS-3.GA.09.09GabOI81 ---AID-EN----QA-----L---K-GPPKM-L----------VT-C-EA---P--E---Q--LT--EI-IT-----------TE--R---Q---..Q----ENVEP-KED-D------KYLRDVYQI-ALL-----NH-S---TQ.--PKT---NAEI----M------ 786
OLC.CI.97.97CI12 KH-I-HIQESS---A-IR--IE--R--KS--------L--M--VLEK-EV--EP-IQEL-KE-E---RI-IG-------L---QE--Q---K---TKQ-M--AD-EP--ES-N---Q-AQSLQQE-QI-LI---R--DE-EE-KG-.-VPR--I-AVGVYR--I------ 785
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 KE--KE-E------A--E-VL---K---KR---------VF--LAGS--T---P--Q-------G--E---S------------E------R---..Q-------E---E--D----------E--RI-Q--------Q-P---V-.---V---T-A---T--M------ 797
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 -E--KE-E------A--E-VL---K---KK---------VF--LAGS--T-D-P--Q-------G--E---S------------E------K---..Q-------E---E------N------E--QI-Q--------Q-P---V-.---------A--KT--M------ 803
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 KE--KE-EE-----A--E-VL---K---PK---------VY--LE----T-D-G--TE--N-M-G--A---S------------E------K---..Q-------E---E------N----L-E--QI-QI-------Q-P---V-.---I-----A---T--M------ 797
SAB.SN.x.SAB1 D----A-EN-----A--E--L---R---SK---I------M---AGE-TE-DNNI-Q----E-----A--I--------V----EI-----Q---..Q-----R-EE--E--D---A---S-QQE-G--AI-------A-P---I-.--SV-----A---V--M------ 816
SMM.CI.79.SIVsmCI2 -E--KP-EQ----RA--E--AP--R-A-PKA-V------VM--VAGH-TETD-P---E---E-----AI-VG-------L---QE--H---Q---..Q----EQ-EP--E--------VKQLVHK-GI-QL---Q--NT-TQ--Q-.---I----NAEL-T--M------ 800
SMM.SL.92.SIVsmSL92A KD--KV-EQ----QA--E-FAM--A---PKA--------V---VLG--TE---PI--E--NHMML--EL-V--------L---QE--H---Q---..Q----EN-EP--E--D-----IKELVYK-GI-#L---Q--NT-----Q-.---I----NADI-T--M------ 790
SMM.SL.92.SL92B KE--LP-EQA---QA----LL---K--PSK--V------V-N--TG--SE-D-DI-A------VQ--A--IG-----------NE--R---Q---..Q----ES-EP--ED-D-----VKEL-QKY-I-QL---Q--NA-N---Q-.---I---TNAEV-T--M------ 788
SMM.US.06.FTq KD--KL-EQ----QA--E-FLM-VT---P-A--IV----VM--VAG--TE---RV------EM---TAI-V------------QEI-H---Q---..Q----EK-EP--E--------VKELVFK-RI-RL---Q-IDT----HQ-.---I----NAEL-T--M------ 795
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 -D-AKL-EQ----QA--E-F----A---PKA--IV----VM---AG--TE---R-------EM----AI-V------------QE--H---Q---..Q----EK-EP--E--------VKELVFK-G--RL---Q--DT----HQ-.---I----NAEL-T--M------ 791
SMM.US.86.CFU212 KDR-KV-EQ----QA--E-FLM--T---PKA--IV----VM--VAG--TE--NKI-S----EM---TAI-VT-------L---QE--H---Q---..Q----EK-EP--E--------VKELVFKYGI-RL---Q--DT----HQ-.---I----NADL-T--M------ 791
SMM.US.x.H9 -G-TKL-EQ----QA--E-F----A---PKA--IV----VM--VAG--TE---R-------KM----AI-V-------X--E-QE--H---QE--..Q----EK-EP--E--------VKKLVFK-X--RL---Q--DT----H--.---I----NAXL-T--M------ 791
SUN.GA.98.L14 -SR-KK-EN----QA--E--KM--E--RSS-----------RLLSKR-TETD----KE-V-LIRQ-DQ---G-----------QEI-Q---Q---KRQ-M-IEK-EP-VE--G-F-N-AASLQEM-DI-L----Q--NE-AQ--Q-.---IT----A-V----I----M- 803
SYK.KE.x.KE51 K-TLKR-EN-----A--E-VLM------P--------------LMNC-TS--HPV-E--MQKAME---I-IT-----------QE--Q---K---..-I----N-P---E------T-VEYIRQE-H--RQ---A--EM-P---IR.--PK-----TDL-T--M------ 823
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM T-R-QY-EQ----QA--EGLLM-----KDK----V----SY--LMTC-TNT-HPI-E---QEA----AI-VT------------A------K---..-I---ER-PQ--ED--R----MEYLRQE-H--RQ---A-IQQ-P---NR.--PK-----VDIYN--M----E- 818
TAL.CM.00.266 KEH-IK-EK-----A--E-VL---K---PK---------VY--LAGS-TETDNKIIED--QL-LS--A-----L-----------------Q---..-I--VEQ-PE--E---R--N---DLKAR-K--TI---A-IEA-P---VQ.--PKT--NNAAV-T--M------ 792
TAL.CM.01.8023 KEH--G-SN-----A--E-VL---KH--PK---------VY--LVGN-TETDNKI-ED--Q--LG--A---T-L-----------------Q---..RI--VEQ-PE--E---R--N--KDLKAR-K--TI---A-IEA-P---VQ.--PKT--TNAAV-T--M------ 793
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 ESQ-IE-E-----QA----VL---KH-KSK---------VM--LT---T--D-V-------EM-N-DAI--T-----------QEI-----Q---..Q-----RMEE--ES-D---T--QFIRDA-GI-AL-------A-P---IR.--PI-----A-V-V--M------ 803
VER.KE.x.AGM155 K-R-QQ-EN----QA--T--KM--E---PK----------M--LT---T--D-P--E---A-MVQ--AI--Q------------EI-----K-V-..RI--IGR-EE--E--DR------NL-DT-G--QI-------M-P---V-.--PI-----A---V--M----I- 803
VER.ZA.10.VSAC4004 K-R-KE-EN----QA--T--LM------DQ--------------SSH-T--D-P--E---QE-V--KA---Q------------E------K---..Q---IEK-EE--E---R--N---E--DT-GI-Q--------Q-P---I-.--PI-----A---V--M----M- 801
VER.ZA.10.VSAG1003 K---I--EN----QA--H-VL-------KR---------V----SSH-T--D-P--E---A---Q--L---N------------EI-----Q---..Q----EK-EH--E---R--N--KE--DT-GI-Q--------Q-P---IR.--PI---I-A---V--M------ 803
VER.ZA.10.VSAM0022 K-RIR--EN----QA----VLM--E---KQ---I-----V--V-SSH-T--D-P--E---AA--Q--A---N------------EI-----Q---..Q----EK-EE--E---R--N--KE--DT-GI-Q--------Q-P---IR.--PI-----A---V--M------ 803
WRC.CI.98.98CI04 KE--IN-YN----QA--A-LK---E-G-SKI--I-----VM--VKDH-TI---A--QE--DL-KQ--EI-IE-----------TEI---------S.--M--EN-TP-IES-T---QG-K-LQEE-HI-QLI--R--EE-ST--G-G-APL--M--YEV-T--M------ 807
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 -N-IQKI-N----Q---I-LRM--E--SDK---I-----V----KDH-T----P-MQE--DL-KG--EI-IT-----------TEI-A-------S.R-M--EN-TP-IES-T---QG-G-LEEE-H--TIL--R--EE-AT--G-G-HPI--M--YEI-T--M------ 799
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H1B.FR.83.HXB2 GKVILVAVHVASGYIEAEVIPAETGQETAYFLLKLAGRWPVKTIHTDNGSNFTGATVRAACWWAGIKQEFGIPYNPQSQGVVESMNKELKKIIGQVRDQAEHLKTAVQMAVFIHNFKRKGGIGGYSAGERIVDIIATDIQTKELQKQI.TKIQNFRVYYRDSRNPLWKGP 953
H1A1.UG.85.U455_U455A -------------------------------I----------V----------S-A-K-V----N-Q------------------------------E---------------------------------I----------------.S-------------D-I---- 952
H1C.ET.86.ETH2220 --I--------------------------------------RV----------SNA-K--------Q------------------------------E--------------------R------------I----S--------N--.L-------------D-I---- 960
H1F1.BE.93.VI850 ------------E------------------I----------I----------S-A-K-S------Q-----------------I----------------------------------------------I---S-----R------.----------------V---- 954
H1O.BE.87.ANT70 --I-I--------F----------------------A-----V------P---ST-MK------N-QH---------------A------S--Q---------R--------V------------T-----I--L-SQ---T------.L-XHK---------D-I---- 949
H1O.CM.91.MVP5180 --I-I-------DF----------------------A-----V------P---S-AMK-----T--QH---------------A------S--Q------------------V------------T----LI--L-SQ---T------.L--N----------D-I---- 949
H1O.CM.98.98CMA105 --I-I--------F----------------------A-----IL-----P---S--MK------N-QH---------------A------S------------R--------V--Y---------T-----I--L--QL--T------.L-------------D-I---- 949
H1O.CM.98.98CMABB197 --I-I--------F---------------H------A-----VL-----P---S--MK-----TN--H---------------A------S--Q---------R--------V------------T-----I--L-SH---T------.L-------------D-I---- 950
H1O.SN.99.99SE_MP1299 --I-I--------F----------------------A-----V------P---S-AMK------N--H---------------A------S--Q------------------V--Y---------T-----I--L-SQ---T------.F---K-Q-------D-I---- 949
H1O.US.99.99USTWLA --I-I--------F----------------------A-----I-----RP---S--MK-----T--QH--X--------X---A------S--Q------------------V------------T----LI--L-SQ---T------.L-------------D-I---- 952
H1N.CM.02.DJO0131 --I-----------L----------------I----------V------P---S---K------N-T----------------------------I---------------------------E-T-----I---------TK--T--.L-------------D-I---- 958
H1N.CM.04.04CM_1015_04 --I-----------L----------X-----I----------V------P---S---K------S---------------A--------------I-----------------------------T-----I---------TK--T--.L-V-----------D-I---- 959
H1N.CM.04.04CM_1131_03 --I-----------L----------------I----------V------P---S---K------S---------------A--------------I-----------------------------T-----I---------TK--T--.L-V-----------D-I---- 960
H1N.CM.95.YBF30 --I-----------L----------------I----------V----------S---K------N---------------A--------------I-----------------------------T-----I---------TN--T--.L-V-----------D-I---- 960
H1P.CM.06.U14788 --I----------FM------V-----A---V----S-----V------P---S-A-K-----LN-TH-------------------------H------------------V------------T--D--I--L--Q---T------.L-----Q-------D-I---- 950
CPZ.CD.06.BF1167 ---V---------F-----LSS---K---F-I----------K------A---S-A-K------N-Q--------------------Q--I-VD-I-E-----R---A---Y-------------TP-D--L--LT------------.F-L-----------D-V---- 956
CPZ.CD.90.ANT ----I-----S--F-----MAD---KS---------S------------A---S-A-K------N-Q--------------------Q--Q----I-----Q-----V---H-------------TP-Q--L--L------TQ--N--.L---Q---H-----D-V---- 953
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 --I-I----I---------------------I----S-----VL-----T---SNA-K------N---K------------------------E------------------S------------T-----I----------------.L---K---------D-I---- 952
CPZ.CM.05.LB715 --I----------------------------I----------V----------SNA-K------Q-Q----------------------------------------------------------------I---------T------.L-V-K---------D-I---- 958
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 --------------L----------------I----------V----------SN--K--------Q----------------------------I-E---------------------------T-----I---------TN-----.L-V-----------D-I---- 960
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 --I-----------L----------------I----------V----------S---K------N-Q-------------A--------------I-----------------------------T-----I---------TK--T--.L-V-----------E-T---- 959
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 --------------M----------------I----S-----I----------STA-K------Q-Q----------------------------------------------------------------I---------T------.S-V-K-------R-D-I---- 956
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 --I-----------M----------------I----------V----------SS--K--------Q----------------------------I-----------------------------------I--L------TK--Q--.SN--K---------D-I---- 956
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 --I----------------------------V----------V----------S-A-K------N-Q----------------------------------------------------------------I---------R------.S-V-K---------E-I---- 961
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 --I-----------L----------------I----------K------T---S-A-K-------------------------------------------------------------------T-------ML---L--Q------.L---K---------D-I---- 956
CPZ.TZ.00.TAN1 ----I--------F-------E---R-----I----------K------P---STA-K------Q-QH-------------------Q--Q--E-------Q-R---I---Y-----------E-T----LL--LT-N----Q-----.L-V---------A-D-I---- 949
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ----I--------F-------E---K-----I----------R------P---STA-K------Q-QH-------------------Q--Q--E-I-----Q-----V---Y-----------E-T----LL--LT-N---QQ-----.L-V---------A-D-I---- 948
CPZ.TZ.09.UG38 --I-I--------F-------E---K-----I----------K------P---STA-K------Q-QH-------------------Q--Q--Q---E---Q-----V---Y-----------E-T----LL-LLT-N----Q-----.L-----------G-D-V---- 944
CPZ.US.85.US_Marilyn --I-I---------L----------------I----------V----------SS-----------Q----------------------------I-----------------------------T-----I----SEL--DL-----.L-V-----------D-I---- 955
GOR.CM.04.SIVgorCP684con --I----------F----------------------A-----V------P---S---K-----LNVTH-------------------------Q------------------V------------T--D--I-ML--Q---T------.L-------------D-I---- 945
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 --I----------F----------------------A-----I------P---S---K-----LNVTH-------------------------Q------------------V------------T--D--I-ML--Q---T------.L-------------D-I---- 945
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con --I----------F----------------------A-----I------P---S---K-----LNVTH-------------------------Q------------------V------------T--D--I-ML--Q---T------.L-------------D-I---- 945
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 --I----------FL---------------------A-----V------P---S-A-K-----LN-TH-------------------------L------------------V------------T--D--I-MM--Q---T------.L-------------D-I---- 950
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 --I----------F----------------------A-----V------P---S-A-K-----LN-TH-------------------------Q-------Q----------V------------T--D--I----SQ---T------.L-------------D-I---- 949
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 --I----------FL---------------------A-----A------P--AS-A-K-----LN-TH-------------------------L------------------V------------T--D--I--M--Q---T------.L-------------D-I---- 948
MAC.US.x.239 --I-I--------F-------Q---RQ--L----------ITHL-----A--ASQE-KMVA-----EHT--V-----------A--HH--NQ-DRI-E--NSVE-I-L---HCM----R----DMTPA--LINM-T-EQEIQFQ-SKN.S-FK-------EG-DQ----- 964
H2A.DE.x.BEN --I-I--------F-------Q-S-RQ--L------S---ITHL-----P---SQE-KMVA--V--E-S--V-----------A--HH--NQ-SRI-E--NTIE-I-L---HCM----R----DMTPA--LINM-T-EQEIQF--RKN.SNFK--Q----EG-DQ----- 977
H2A.PT.x.ALI ----II-------F-------Q-S-RQ--L------S---ITHL---S-V---SQE-KMVA--V--E-S--V-----------A--HH--NQ-SRI-E--NTVE-I-L---HCM----R----DMTPA--LINM-S-EQEIQF--TKN.L-FK--P----EG-DQ----- 977
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 --I-I--------F-------Q-S-RQ--L------S---ITHL-----A---SQE-KMVA--I--E-S--V-----------A--HH--NQ-SRI-E--NTVE-I-L---HCM----R----DMTPA--LINMVTAEQEIQF--AKN.S-L------F-EG-DQ----- 977
H2B.CI.x.EHO ----I--------F-------Q---RQ--L------S---ITHL-----A---SQD-KM-A--I--E-T--V----E------A--HH--NQ-DRI----VSIE-V-L--THCM----R----DMTPA----NM-T-EQEIQF--TKN.L-F--------EG-DQ----- 977
H2B.GH.86.D205_ALT --I-I--------F-------Q---RQ--L------S---ITHL-----A---SPS-KMVA--V--E-T--V-----------A--HH--NQ-DRL----VSIE-V-L--THCM----R----DMTPA--L-NM-T-EQEIQFF-AKN.L-F---Q----EG-DQ----- 976
H2G.CI.92.Abt96 ----I--------FV------Q---RQ--L----------ITHL-----A---SQE-KMVA--V--E-A--V--------------HH---Q-DKI----NSIE-I-L---HCM----R----DMTPA---INM-T-EQEIQFQ-TKN.S-FK-------EG-DQ----- 960
H2U.CI.07.07IC_TNP3 ----I--------F-------Q---RQ--L------T---ISHL-----A---SQK-KMVA--V--E-S--V-----------A--HH--NQ-DRI----NSME-I-L--THCM----R----DMTPA--LINM-T-EQEIQFQ-TKN.S-FK-------EG-DQ----- 960
H2U.FR.96.12034 ---VI--------F-------Q---RQ--L----------ITHL-----A---SQE-KMVA--V--EHT--V-----------A--HH--NQ-ERI-E--NTME-I-L--AHCM----R----DMTPA---INM-S-EQEIQF--SKN.S-FK-------EG-DQ----- 973
ASC.UG.10.RT03 --I-I---------T--KL--Q---K---I---Q-CA----TQ------P---SQELA--A---NVQHST-V-----------NK--Q--ET-SKI--EVQY-E---A--LL-L---KR-----MTPA--LINM-H--LELQQ..TKF.P-FS-------TGKS-E-L-- 960
ASC.UG.10.RT08 --I-I---------T--KL--Q---K---I---Q-CA---ITQ------P---SQELA--A---N-QHST-V-----------NK-RQ--ET-SKI--EVQY-E---A--LL-L---KR-----MTPA--LINM-H--LELQQ..TKF.P-FS-------TGKS-E-L-- 963
ASC.UG.10.RT11 --I-I---------T--KL--Q---K---I---Q-CA----TQ------P---SQELA--A---NVQHST-V-----------NK-RQ--ET--KI--EVQY-E---A--LL-L---KR-----MTPA---INM-H-ELELQQ..TK-.P-FS-------TGKS-E-L-- 963
COL.CM.x.CGU1 ----------CTLFCW-TILKR---E--GRA-I---SQ-E-RQV-----P--VSQHFK--V--L--AHTT-H-----------QR--DV-RK-KKMK----T-ESK-A---YAL-------L--K-PW--Q-ERAIIELD-QN-T-LQNQ-FK--KA-WKEH.TGE-Q-- 931
COL.UG.10.BWC01 ----------CTLFCW-TILKR-S-E--GRA-I---SQ-E--QV-----P---SQAF---V--L---HTT----------I--QR--MI-EG-KKMEE---T-ESK-A---YAL-------L--K-PW--Q-ERAIIELE-QNITQIQNK-F---K--WKEH.TGE-Q-- 933
COL.UG.10.BWC07 -AI-------CTLFCQ-FMLKR--AE---RG-I---SM-E--QV-----T----QAFK--V--L--THTT-T--------I--QR--M--ET-RKMK----T-ESR-A---YAL-------L--K-PW--Q-ERAIIELD-QNITQIQNK-FK--K--WKEH.TGE-Q-- 933
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 ----I--------FT-TQ-LKE---KQ--L---Q-GA---IQQV-----P--ISQAFA-----L--EHTT-V-----------NK-RQ--DT-T---ED-QR-E---A--TH-L----R----DMTPS----NM-N-ELEI-Y--QK-.S-FSG-K----EGAD-S---- 961
DEB.CM.99.CM40 N-I-I-----------TKIL-----K---L---Q-GA----TQ------P--ISQP-K-----L--EHTT-V------------K-RI--DT-K-I--D--R-E---A--TY-I----R----DM-PI--L-NM-T-E-E--T--QK-.S-LLG-K----EGAD-T---- 958
DEB.CM.99.CM5 N---I--------FM-TK-LS----K---L---Q-GA---I-Q------P--ISQP-K-----L--DHTT-V------------K-RV--ET-K-I-ED--R-E---A--T--I----R----DMA-I--L-NM-T--LE-QT--QK-.S-LLGYK----EGAD-T---- 958
DRL.DE.11.D3 --I-I--------------------EK--------------SHL-----P---SEK-ATV----K-EHTT-V--------------NQ-------I-----K-E-------L-----------E---A--------S-LL-NK--QN-.L----------EG-DQ----- 967
DRL.DE.11.D4 --I-I--------------------EK--------------SHL-----P---SEK-ATV----K-EHTT-V--------------NQ-------I-----K-E-------L-----------E---A----------LL-SK--QN-.L----------EG-DQ----- 967
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 ----I--------F-------R---K---H-----LA-----HL-----P---SQN-A-V---GN-EHTT----------S-----RQ--E--S-I--DC-R-E------TH------------I-SA--L-NMLT-QLELNT--N--.Q--L--K----EG-D-V---- 975
GSN.CM.99.CN166 --------------VW-RI--Q---RQ--LK--E--AT---THL-----P--VSKELE------D-QHTT-V-----------N---Q--ET-TKI-EEVTY-E---AQ-CY-----------DMCPT----NM-H-ELE-QH-NT-N.S-F-K------QGA----Q-- 964
GSN.CM.99.CN71 --------------VW-RI--Q---RQ--LK--E--AT---THL-----P--ISKELE------N-QHST-V-----------N---Q--ET-QKI--EVTY-E---AQ-CY-----------DMCPT--L-NM-H-ELE-QH-NT-S.S-F-K------QGA--H-Q-- 957
LST.CD.88.SIVlhoest485 -Q--IN-I---C-FMV-----D---KT--N-----CS----QQV-----P--VSKE-Q-VT--L--EHST-------------AK--V--Q--ER--ED-QQ-----L---H-----QR--L--L-PA--FINM-NA-LE-QY---LN.S--LK-K----QG-D-Q---- 972
LST.CD.88.SIVlhoest524 -QI-MN---M---FMV-----D---KT--N-----CS-----Q------P--VSKD-Q-VT--LS-EHTT-------------AK--V--Q--ER--ED-QQ-----L---H-----QR--L--L-PA--YINM-NA-LE-QYI--LN.S--LK-K----QG-D-Q-R-- 973
LST.KE.x.lho7 -Q--IN-------FMV-----D---KT-SH-----CS-----Q------P--VSKE-Q-VT--I--EHTT-------------AK--V--S--ER--ED-QQ-----L---H-----QR--L--LTPA--FINM-NAELE-QY---LN.S--LK-K----QG-D-Q---- 972
MAL.ZM.09.SIVagmMAL_ZMB -HI-I--------F----E--R---KA--K-----LS-----Q------P--VSQE-K-I---GK-EHTT-V--------S------Q--E---KI--DCQYVE---L--CH------------MTSA--LLS-LTAQ-E-QT--QK-.Q--L-------EG-D-V---- 969
MND-1.GA.x.MNDGB1 NQI-I--------FMK----T----KK--E------AQ--ISKL-----P---SQE-ETM---L--EHT--------------NK--Y--EL-EKI-EDCKE-----A--T------QR--L--MT------NM-N-ELEYQYQ-N--.S-NL--K--F-EG-DQ----- 962
MND-2.CM.98.CM16 ----IA------R-L------T---K---H------------HL-----P---SEK-ATV----Q-EHTT-----------I-AK-HH--Q----------K-E-------L-----------E--P-----------LL-TK--HN-.Q----------EG-DQQ---- 965
MND-2.GA.x.M14 ----I---------L----------K---H------------HL-----P--VSEK-ATV----Q-EHTT-------------AK-HH--V--E-------R-E-------L-----------E--P--------T---L-TK--QN-.S----------EG-EQ----- 966
MND-2.x.x.5440 --I-I---------L----------K---H------------HL-----P--VSEK-ATV----Q-EHTT-V-----------AK-HH-----E-------R-E-------L-----------E--P--------T---L-TK-RQN-.S-----Q----EG-DQQ---- 966
MNE.US.x.MNE027 --I-I--------F-------Q---RQ--L------S---ITHL-----A---SQE-KMVA-----EHT--V-----------A--HH--NQ-DRI-E--NSME-I-L---HCM----R----DMTPA--LLNM-T-EQEIQFQ-SKN.S-FK-------EG-DQ----- 960
MON.CM.99.L1_99CML1 -SI-----------VW-KIL-R---KC-GIA--E--AM---TQ------P---SQEFE--A---N-HHTT-V-----------N--RQ--ET-KKI--EV-Y-P--LAQ-L--L---------DMAPVD-FINM-H-ELELQTSNN--.--FSK----F-TGAD-Q---- 960
MUS-1.CM.01.CM1239 --I-----------TW-KIL-R---RQ--LG--E--AL---TQ------A--ISEEFG------S-DHTT-V-----------NK--Q--ET-QKI-EEVTY-E---AQ----M---K-----DLA-A---INMLH-ELELQH--S-K.S-F--------TGSD-S---- 954
MUS-2.CM.01.CM1246 ------------SF-W-RI-SQ---RL--LE-SN--AT--ISQ--P---T---SKEFQ-VA---N-QHTT-V-----------NA--Q--ET-HK--EEVTY-E---AQ----L-N-------DMTPT--L-NMLY-ELEIQQ--NHN.--FSK------RGA--Y-LR- 959
MUS-3.GA.09.09GabOI81 E-I------------WTKIL-R---RN--LA--Q--SQ---SH------T---SEEFA--A-----EHTT-------------NA--Q--TQ-KKI--EVQY-E---AQ-TY-L----R--M-DL-P----INM-H-ELEIQY-NS-N.--F--------QGSD------ 955
OLC.CI.97.97CI12 ----CL-A-TG--FLYG-ILR--D-EN-VK-V-R--SQ----I------T--VNQKMQ-V---L--EH-T---W------II-AK-RV--E-L-RI-E--T--E--LA--I------N---Q--GTVA-EL-NQ-Y--T.QI-YTQNKFK-FSGY----KNK.EGQ-C-- 953
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 ----I--------------------K----------A-----HL-----A---S-A-Q-V----Q-EHT--V--------------HQ--T----I-----K-E-------L-------------------I----SEL--NK--N--.S--------F-EG-DQQ---- 966
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 ----I--------------L-----K---H------A-----HL-----A---SSA-Q-V----Q-EHT--V--------------HQ--T--T-I-----KIE-------L-------------------I----S-L--TK--N--.S--------F-EG-DQQ---- 972
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 --I-I--------------------K---H------A----RKL-----A---S-A-Q-V----Q-EHA--V---------------Q--I--E---E---K-E-------LV------------------I------LA-NK--N--.S----------EG-DQ--R-- 966
SAB.SN.x.SAB1 --I-I--------F-------Q---KA--H------S---ITQL-----T---SQQ-A-I---GK-EHT--V---------------Q--E----I--D--R-E---I---H---------------A--LIN--H-ELE--T--QK-.S----------EG-D-V---- 985
SMM.CI.79.SIVsmCI2 ----I--------F-------Q---RQ--L------S---ITHL-----A---SQE-KMVA--V--E-T--V--------------HH--NQ-DRI-E--NSIE-I-L--CHCM----R----DMTPA----NM-S-EQEIQF--TKN.S-FK-------EG-DQ----- 969
SMM.SL.92.SIVsmSL92A --I-I--------F-------Q---RQ--L------A-----HL-----A---SQE-KMVA-----E-S--V-----------A--HH--NQ-DRI----VS-E-V-L--THCM----R----DMTPA--LINM-TAEQEIQYH-TKN.S-FKK------EG-DQ----- 959
SMM.SL.92.SL92B ----I--------F-------R---RQ--L----I-S---I-HL-----A---SQE-KMVA--L-VE-S--V-----------A-DLH---N-DKI-E---SVE-L-L--AHCM----R----DMTPA----NM-T-ELE-QY-NS-N.S-F--------EG-DQ----- 957
SMM.US.06.FTq ----I--------F-------Q---RQ--L------S---ITHL-----A---SQE-KMVA-----E-T--V-----------A--HH--TQ-DRI-E--NSVE-I-L---HCM----R----DMTPA--LINM-T-EQEIQFQ-SKN.S-FK-------EG-DQ----- 964
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 --I-I--------F-------Q---RQ--L----------ITHL-----A---SQE-KMVA-----E-T--V-----------A--HH--TQ-DRI-E--NSIE-I-L---HCM----R----DMTPA--L-NM-T-EQEIQFQ-SKN.S-FK-------EG-DQ----- 960
SMM.US.86.CFU212 --IVI--------F-------Q---RQ--L------S---ITHL-----A---SQE-KMVA--TN-EHT--V-----------A--HH--TQ-DRI-E--NSVE-I-L---HCM----R----DMTPA--LINM-T-EQEIQFQ-SKN.S-FK-------EG-DQ----- 960
SMM.US.x.H9 --I-I-----G--F-------X---RQ--L------S---ITHL-----A---SQE-KMVA-----E-T-XV-------X---A--HH--TQ-DRI-E--NSIE-I-L--IHCI----R----DMTPA--L-NM-T-EQEIQFQ-SKN.S-FK-------EG-DQ----- 960
SUN.GA.98.L14 E---I---------MV---L-N-Q-KT--TW----CAM----Q------P--ISKD-E-V---L--QHTT-------------AK--V--Q--SRI-ED-QE-----L--LH-----QR--L--MT-A--FINM-NA-LE-QY---IN.S--LK-K----EG-D-Q---- 972
SYK.KE.x.KE51 ----C---NT----T-TKILKR------GL---QI-A---I-H------P--ISDAFA-------VEHTT----------I--NK-RQ--ET-N-I-EEV-R-E---A--T--L----------TTPAD-YINMLY-EL-LQNTHT...Q-FS--K----HGT.SD-Q-- 989
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM ----C---NT------TKILKR---D---L--MQI-S---I-Q------P--VSDKFK-----C--EHTT----------I---K-RY--EA-S-I--DVT--Q---A--T--L----------I-P---YINMLY-EL-LQQNTTS..P-FS-------QGK.NE---- 985
TAL.CM.00.266 -QI-C-----------TKIL-R---R---L---QV-S---ISHL-----P--VS-EMQ-MV--LK-EHSA-V--------A--NK--Q---T-T-I--EVQY-S---AQ-T--L-Y--R--L-DMCPA-A-INM-Y-EL--TQ--N--.QNFSD-K----KGA----Q-- 961
TAL.CM.01.8023 -Q--C-----------TKIL-R---R---L---QV-S---IEHL-----P--VS-EMQ-TA--LK-EHTT-V--------S--NK--Q---T-Q-I--EVQY-S---AQ-T--L----R--L-DMCPA-ALINM-Y-EL--TT--N--.HNFSD-K----KGA----Q-- 962
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 --I-I--------FL-----AR---K---K----IIS---ITKL-----P--VSQE-QTI---GQVEHTT----------S-----RQ--ET-EKI-EDCAF-E---L--CH------------MTPA--LINM-T-QLEIQHI-T-Q.Q--S--K----EG-E-V---- 972
VER.KE.x.AGM155 --IVI--------F-------R---K---K----II----ITHL-----P---SQE-A-M---GKVEHTT-V--------SI-----Q--E---KI--DCQYTE---L--CH------------LT-A--LINM-T-QLEINT--TK-.Q--L-------EG-D-V---- 972
VER.ZA.10.VSAC4004 -H--IT-------F----I--R---K---K----ILS---ITKL-----P--ISQE-K-M---GK-EHTT-V--------S------Q--E---KI--DCQY-E---L--CH-----------DMTSAD-LLN-LT-Q-E--Q--QK-.Q-LL--K--F-EG-D-I-R-- 970
VER.ZA.10.VSAG1003 --I-IT-------F-------R---K---K----IIS---ITKL-----P--VSQE-Q-M---GKVEHTT-V--------S-----RQ--E---KI--DCQF-E---L--CH---------V-DMTSA--LLNMLT-QLEINH----Q.Q-FS--K--F-EG-D-V---- 972
VER.ZA.10.VSAM0022 --I-IT-------F----I--R---K---K-----LS---ITKL-----P--VSQE-Q-M---GK-EHTT----------S-----RQ--D---KI-EDCQY-E---L--CH-----------DMTSAD-LLN-LT-QLE--T--QK-.Q-FL--K----EG-D-V---- 972
WRC.CI.98.98CI04 --I--N--------L--KI----DAYQ--L---QI-----M-K------T--KSQKMQTI---L--E--------------I--K-RR--E--HRI-ED--K-E--LA--L------E---L--.-PA--L-NM-TAELE-NQT-Q-K.L-FK--Q----TGA-QQ-Q-- 975
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 --I--N--------L--KI--T-DAYQ--L-TIQ--------K------T--KSQKME-I---L--E--------------I--K-RV--Q--QRI-ED--K-E--LA--IY-----E---L--.-PA----NM-QS--E-NQT-Q-K.F-FK--Q----TGASQQ-Q-- 967
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H1B.FR.83.HXB2 AKLLWKGEGAVVIQDNS.DIKVVPRRKAKIIRDYGKQMAGDDCVASRQDED...............* 1003
H1A1.UG.85.U455_U455A -----------------.-------------------------M-G-----...............- 1003
H1C.ET.86.ETH2220 -----------------.----------------------A----G-----...............- 1011
H1F1.BE.93.VI850 -----------------.E--I-----------------V-----G-----...............- 1005
H1O.BE.87.ANT70 -Q-------------KG.--------------E-------T-SM--G-T-SESVEQPSEIP.....- 1010
H1O.CM.91.MVP5180 -Q-------------KG.----------------------T-SM-N--T-SESMEQPGEIP.....- 1010
H1O.CM.98.98CMA105 -Q-------------KG.----------------------T-SM--G-T-SETVEQPSEIP.....- 1010
H1O.CM.98.98CMABB197 -Q-------------KG.----------------------X-SM--G-T-GESMEQPSEIP.....- 1011
H1O.SN.99.99SE_MP1299 -Q-------------KG.--------------H-------T-SM--G-T-SENVEQPGEIP.....- 1010
H1O.US.99.99USTWLA -Q-------------KG.E---------------------T--M--G-T-SENMEQXSEIS.....- 1013
H1N.CM.02.DJO0131 ----------------G.-----------------------G----G-A-NQDMA...........- 1013
H1N.CM.04.04CM_1015_04 ----------------G.-----------------------G----G---NQDME...........- 1014
H1N.CM.04.04CM_1131_03 ----------------G.-----------------------G----G---NQDME...........- 1015
H1N.CM.95.YBF30 ----------------G.-----------------------G----G---NQEME...........- 1015
H1P.CM.06.U14788 -T-------------KG.--------------N------------DT-R-SESLEQSG........- 1008
CPZ.CD.06.BF1167 -R-----------KEGE.E------------K-----V--AGG--D--N--...............- 1007
CPZ.CD.90.ANT -Q-----------K-QE.E------------KE-R-KIEDR-DL-G--N--...............- 1004
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 -T-------------QG.E--------------------------------...............- 1003
CPZ.CM.05.LB715 ------------L--QE.E------------------V--N--M-GG---SQGME...........- 1013
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 -R-----------K-KE.EV---------------------GSM--G---SQNLE...........- 1015
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ----------------G.-----------------------G----G---SQDME...........- 1014
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ------------L--QE.E-------------------E-AN-L-D----N...............- 1007
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 ------------L--QE.E-------------------------------NQNME...........- 1011
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 ------------L--KE.-------------------VE-N--L-D----S...............- 1012
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 -S--------------G.-------------KH----V-----L-GG---NQNME...........- 1011
CPZ.TZ.00.TAN1 -R-----------KEGE.-------------KE-------AGGMDD--N-T...............- 1000
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -R-----------KEGE.-------------KE-------AGS-DD--N-A...............- 999
CPZ.TZ.09.UG38 -R-----------KEGE.---------V---K-------SAGSMDD--N-AQNME...........- 999
CPZ.US.85.US_Marilyn -------------KE-E.EV-----------K--------A-SM-G----S...............- 1006
GOR.CM.04.SIVgorCP684con -T-------------KG.---------------------------DT-G-SESLEQSS........- 1003
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 -T-------------KG.---------------------------DT-G-SESLEQSS........- 1003
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con -T-------------KG.---------------------------DT-G-SESLEQSS........- 1003
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 -T-------------KG.---------------------------DT-G-SESMEQSG........Q 1008
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 -Q-------------KG.----------------------X-SM-XG-T-GESMEQPG........E 1007
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 -T-------------KG.----------------------N----DT-G-SESLEQSG........Q 1006

Pol end
p31 Integrase end

MAC.US.x.239 GE---------ILKVGT.-------------K---GGKEV-SSSHMEDTGEAREVA..........- 1020
H2A.DE.x.BEN GE---------IVKVGT.-----------------GRQEL-SSPHLEGAREDGEMAC.......... 1033
H2A.PT.x.ALI GE-----D---IVKVGT.-----------------GRQEL-SGPHLEGAREDGEVA..........- 1033
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 GE-----D---IVKVGA.---II--------K---GRQEM-SGSNLEGAREDGEVA..........- 1033
H2B.CI.x.EHO GD---------I-KVGT.E---I---------N--GGKEL-CSADVEDTMQAREVAQSN.......- 1036
H2B.GH.86.D205_ALT GE---------I-KVGT.E-------------H--GGKGL-CSADMEDTRQAREMAQSD.......- 1035
H2G.CI.92.Abt96 GE---------I-KVGT.E------------K---GGKEV-SSTNMEDTRQTGEVA..........- 1016
H2U.CI.07.07IC_TNP3 GE---------I-KVGT.----I--------K---GGKEV-SGSNLEGARQDGEMAQLGEIP....- 1022
H2U.FR.96.12034 -D---------L-KVGT.----I------------GGKEL-SSSNLEGA-KVREMALPDQTP..... 1034
ASC.UG.10.RT03 -Q-----------KTTTGELLT--K------KP--ASQNVGNKEGMDSPRKEDTSLD.........- 1018
ASC.UG.10.RT08 -Q-----------KTTTGELLT--K------KP--ANQNVG-TENMDSPRKEDTSLD.........- 1021
ASC.UG.10.RT11 -Q-----------KTTTGELLT---------KP--ASQSVG-KENMDSPRKEDTSLD.........- 1021
COL.CM.x.CGU1 GE-V---------RNSQGTLF-K----V--T-LQYGEDV-SENLL-NGQKEAETVKGMD.......- 991
COL.UG.10.BWC01 GQ-V---------KNQEGSLF-K----V--TKVNYGERMVSKALLPNEQ-EAGEVKEVD.......- 993
COL.UG.10.BWC07 GQ-V---------RSTEGTLF-K----V--S-ITHGTDQ-VVSEDLLPNGKEKPGETETLD.....- 995
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 -T-----------KLDTG-L---------V-K----DVGSKIDPQDTHE.................- 1011
DEB.CM.99.CM40 -T----------CKTEVG-----------V-KE---D-DSKVNTQNSNE.................- 1008
DEB.CM.99.CM5 -T----------CKTEVG-----------V-K----GVDSKTDTQNPSE.................- 1008
DRL.DE.11.D3 -E-V---------KEGT.-L--I--------K----NVDSHTNME-....................- 1013
DRL.DE.11.D4 -E-V---------KEGT.-L--I--------K----N-DSHTNME-....................- 1013
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 -R-I---------KEGE.-------------K---ERKTM-SEGSMEGVREANKQMEGDSDLQDQE- 1041
GSN.CM.99.CN166 -V----------V-TQAGE-IT---------KP--EAKTE-VGG-THTNN-...............- 1016
GSN.CM.99.CN71 -V----------V-TQAGE-IT---------KP--EAK-E-VGS-AHTSN-REEGRMAD.......- 1017
LST.CD.88.SIVlhoest485 -QI---------VKEGD.T-FS-------LVK---EGPKDSEGSLDNN..................- 1020
LST.CD.88.SIVlhoest524 -Q----------VKEGE.N-FSI------LVK---EGPKDSQSSMDN-..................- 1021
LST.KE.x.lho7 -Q----------VKEGE.N-FS-------LVK---EGPKDSESSLDNN..................- 1020
MAL.ZM.09.SIVagmMAL_ZMB -Q-I---------KEADG-L--I--------K---QGKGVG-EDHVESRQ................- 1020
MND-1.GA.x.MNDGB1 GI----------LKYQE.E--I-----C---K---E.SGKNSQ-NLESV.................- 1010
MND-2.CM.98.CM16 -E-I---------KEGT.-L----------------TVDS-PN-EA....................- 1011
MND-2.GA.x.M14 -E-I---------KEGT.-L----------------TVDSNPHMED--ETA...............- 1017
MND-2.x.x.5440 -E-I---------KEGV.-L-----------K----TVDSNPHMGR....................- 1012
MNE.US.x.MNE027 GE---------ILKVGT.-------------K---GGKEV-SSSHMEDTGEAREVA..........- 1016
MON.CM.99.L1_99CML1 -R-----------KTEEG--LT---------KP--TTENVGGDTNQYNLRKQDGLAN.........- 1018
MUS-1.CM.01.CM1239 -A----------VKTEQGQVIT---------KP--AKENVGSKSNTGDHRKEDGLDN.........- 1012
MUS-2.CM.01.CM1246 -R--------L--KTKEGE-VT---------K---TRQNV-SEPD-VHVRKEDGLAD.........- 1017
MUS-3.GA.09.09GabOI81 -T-----------KTDLGEV-T---------KP-NA-KNVGSKSNTGDIREEDGLVDQGN......- 1016
OLC.CI.97.97CI12 -E---------LLKEGD.KYFS--L-----VKP--VDSSANV........................- 995
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 -T-I-----------GQ.-L-------C--VK---RKNVDSETNMEGGQ-EN..............- 1018
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 -T-I-----------GQ.-L-------C---K---RKDVDSETSMEGRQ-KD..............- 1024
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 ---I----------EETG-L-----------KE--RKDVDSEANLAGRQ-EN..............- 1019
SAB.SN.x.SAB1 ---I----------EQG.EL-TI--------K----..-L-SQAPLEGNGRTAGEVD.........- 1040
SMM.CI.79.SIVsmCI2 -N---------I-KVGT.----I--------K---GGKELGNSPYLENP-EDGKMAQPD.......- 1028
SMM.SL.92.SIVsmSL92A GE---------I-KVG-.----I--------K---GGKEM-SSADMENTTQVRETAQLSEISKV..- 1023
SMM.SL.92.SL92B -E-----------KVGT.E------------K---GRQEMGSSASMEDQ.................- 1006
SMM.US.06.FTq GE---------I-KVGT.-------------K--AGGKEL-SGTHVEDTREAGEMA..........- 1020
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 GE---------ILKVGT.E------------K---GGKEL-SGSHLEDTGEAREVA..........- 1016
SMM.US.86.CFU212 GE---------ILKVGT.-------------K---GGKEV-SGSHLEDTREAGEMA..........- 1016
SMM.US.x.H9 GE---------ILKVGT.E------------K---GGKEL-SGSHLEDTGEAREVA..........- 1016
SUN.GA.98.L14 -------------KQGE.N-L--------LVK---GESSSVEM-G.....................- 1017
SYK.KE.x.KE51 -S------------TPDQQVIA---------SSD-ERVDSGTHLEITSKSN...............- 1041
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM -R----------V-TEEG--FA---------T-H-ER-DSGSH-ENDPKT-...............- 1037
TAL.CM.00.266 -H-I--------LRTDEGEVIT---------KP--QALGNKIDLE-SKEQ-AEMGRDN........- 1020
TAL.CM.01.8023 -H-V--------LRTDEGEVIT---------KP--QA-GNKTDLEGSKEQ-AEMGRDN........- 1021
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 -T-----------KEGE.EL-----------KE--ERKTVG-KTNMEG..................- 1020
VER.KE.x.AGM155 -R-I--------LKEGE.EL-----------K--EPRKTLG-ETHLEGAGGSDHQMAG.DS.....- 1032
VER.ZA.10.VSAC4004 -T-I---------K-QG.EL-----------K---ERK-MG-ENHLEGLGGTNN............- 1024
VER.ZA.10.VSAG1003 -T-I---------K-QE.EL-----------K---##KRMG-ENHVEGIRRPDN............E 1024
VER.ZA.10.VSAM0022 -V-I---------KEQG.EL--I--------K----GKGVGNEDHMEGIGRADN............- 1026
WRC.CI.98.98CI04 G---------L-VETPE.G-IT--K------KVWNGEGMDRSSSNKD...................- 1022
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 G--V------L-V-TPEG-LLT---------KTWDGKGM#..........................- 1007
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Vif start
H1B.FR.83.HXB2 MENR.................WQVMIV....WQVDRM.RIRTWKS..LVKHHMYVSGKA.RG....WFYRHHYESPHPR..ISS.EVHIPLG...........DARLVITTYWGLHT.....GERDWH.LGQG................................VSIEW 89
H1A1.UG.85.U455_U455A ----.................------....------.K----N-..---------K--.Q-....---------R-S-..V--.-------...........E----VR-------.....--K---.--H-................................----- 89
H1C.ET.86.ETH2220 ----.................---L--....------.K----N-..------HI-RR-.N-....-V-----D-R--K..V--.-------...........E---I-K-----Q-.....------.--H-................................----- 89
H1F1.BE.93.VI850 ----.................--L---....------.--N----..---Y-----K--.K-....-S----FQ-R---..V--.------E...........EVK----------P.....---E--.----................................----- 89
H1O.BE.87.ANT70 ----.................---L--....-----Q.KVKA-N-..---Y-K-R-R-T.EN....-W-------RN--..V--.S-Y--V-...........V-HV-V------MP.....----E-.--H-................................----- 89
H1O.CM.91.MVP5180 ----.................---L--....--I--Q.KVKA-N-..---Y-K-M-K--.AN....-R-------RN-K..V--.A-Y--VA...........E-DI-V------MP.....---EE-.--H-................................----- 89
H1O.CM.98.98CMA105 ----.................---L--....-----Q.KVKQ-N-..---Y-K-R-R-T.KD....-Y-------RN--..V--.S-Y--VE...........X-YI-V------MP.....----X-##-H-................................----- 88
H1O.CM.98.98CMABB197 ----.................---L--....-----Q.KVKA-N-..---Y-K-R-K-T.KE....-H------ARN--..V--.G-Y--V-...........A-QI-V------MP.....--E-EQ.--H-................................----- 89
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ----.................---L--....-----Q.-VK--N-..---Y-K-R---T.-D....-Y----F--RN--..V--.G-Y--V-...........GPWI-V------MP.....----E-.--H-................................----- 89
H1O.US.99.99USTWLA ----.................---L--....-----Q.KVK--N-..---Y-K-R-K--.KD....-Y------TRN--..---.G-Y--V-...........G-MI-V------MP.....----E-.--H-................................----- 89
H1N.CM.02.DJO0131 ----.................----V-....-----R.--K--H-..---------R--.E-....-Y------TN--K..---.-----V-...........L-----------T-.....---S--.--H-................................----- 89
H1N.CM.04.04CM_1015_04 ----.................----V-....------.---I-N-..------H--K--.K-....-Y-------R--K..T--.-----V-...........Q-T---V-----T-.....--QP--.--H-................................----- 89
H1N.CM.04.04CM_1131_03 ----.................----V-....------.K--I-N-..------H--K--.K-....-Y------TR--K..---.-----V-...........Q-----V-----T-.....--QP--.--H-................................----- 89
H1N.CM.95.YBF30 ----.................----V-....------.K--K-N-..---------K--.K-....-Y------TH--K..---.-----V-...........Q----TV-----T-.....--QS--.--H-................................----- 89
H1P.CM.06.U14788 ----.................------....--IP-E.KVKA-N-..---Y-K-R-K-T.-K....--------TT---..---.A-Y--V-...........T-TIIV------MP.....---EEQ.--H-................................A-V-- 89
CPZ.CD.06.BF1167 ----.................---RV-....--I---.---A-N-..-----I-K-KHC.KE....-K-----DID---..KGG.-----IT..........EK-K----I-----C.....--KA--.--H-................................A---- 90
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H1O.CM.98.98CMA105 .........................- 192
H1O.CM.98.98CMABB197 .........................- 193
H1O.SN.99.99SE_MP1299 .........................- 193
H1O.US.99.99USTWLA .........................- 196
H1N.CM.02.DJO0131 .........................- 193
H1N.CM.04.04CM_1015_04 .........................- 193
H1N.CM.04.04CM_1131_03 .........................- 193
H1N.CM.95.YBF30 .........................- 193
H1P.CM.06.U14788 .........................- 196
CPZ.CD.06.BF1167 .........................- 197
CPZ.CD.90.ANT .........................- 197
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 .........................- 194
CPZ.CM.05.LB715 .........................- 193
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 .........................- 193
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 .........................- 193
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 .........................- 193
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 .........................- 193
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 .........................- 193
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 .........................- 193
CPZ.TZ.00.TAN1 .........................- 199
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 .........................- 199
CPZ.TZ.09.UG38 .........................- 199
CPZ.US.85.US_Marilyn .........................- 193
GOR.CM.04.SIVgorCP684con .........................- 193
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 .........................- 193
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con .........................- 193
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 .........................- 193
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 .........................- 199
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 .........................- 193

Vif end
MAC.US.x.239 .........................- 215
H2A.DE.x.BEN .........................- 216
H2A.PT.x.ALI .........................- 216
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 .........................- 216
H2B.CI.x.EHO .........................- 217
H2B.GH.86.D205_ALT .........................- 217
SMM.CI.79.SIVsmCI2 .........................- 217
SMM.SL.92.SIVsmSL92A .........................- 214
SMM.SL.92.SL92B .........................- 218
SMM.US.06.FTq .........................- 215
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 .........................- 215
SMM.US.86.CFU212 .........................- 215
SMM.US.x.H9 .........................- 215
H2G.CI.92.Abt96 .........................- 216
H2U.CI.07.07IC_TNP3 .........................- 215
H2U.FR.96.12034 .........................- 214
SUN.GA.98.L14 HFAQ.....................- 242
ASC.UG.10.RT11 .........................- 242
ASC.UG.10.RT03 .........................- 242
ASC.UG.10.RT08 .........................- 241
COL.CM.x.CGU1 .........................- 172
COL.UG.10.BWC01 .........................- 173
COL.UG.10.BWC07 .........................- 172
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 GSLSNRLHKEGPENDLATSGRRVLS- 251
DEB.CM.99.CM40 GCIGH....................- 231
DEB.CM.99.CM5 GGVSN....................- 231
DRL.DE.11.D3 .........................- 218
DRL.DE.11.D4 .........................- 218
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 .........................- 220
GSN.CM.99.CN166 .........................- 238
GSN.CM.99.CN71 .........................- 238
LST.CD.88.SIVlhoest485 YHSK.....................- 228
LST.CD.88.SIVlhoest524 HFS......................- 227
LST.KE.x.lho7 HPSQ.....................- 227
MND-1.GA.x.MNDGB1 .........................- 223
MND-2.CM.98.CM16 .........................- 213
MND-2.GA.x.M14 .........................- 213
MND-2.x.x.5440 .........................- 214
MNE.US.x.MNE027 .........................- 215
MON.CM.99.L1_99CML1 .........................- 256
MUS-1.CM.01.CM1239 .........................- 236
MUS-2.CM.01.CM1246 .........................- 239
MUS-3.GA.09.09GabOI81 .........................- 241
OLC.CI.97.97CI12 .........................- 204
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 .........................- 221
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 .........................- 221
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 .........................- 217
SAB.SN.x.SAB1 .........................- 235
SYK.KE.x.KE51 .........................- 234
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM .........................- 222
TAL.CM.00.266 .........................- 228
TAL.CM.01.8023 .........................- 228
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 .........................- 239
VER.KE.x.AGM155 .........................- 233
VER.ZA.10.VSAC4004 .........................- 228
VER.ZA.10.VSAG1003 .........................- 224
MAL.ZM.09.SIVagmMAL_ZMB .........................- 223
VER.ZA.10.VSAM0022 .........................- 223
WRC.CI.98.98CI04 .........................- 208
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 .........................- 209
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Vpx start Vpx end
MAC.US.x.239 MSD..PRERIP..PGNSGEETIGEAFEWLNRTVEEINREAVNHLPRELIFQVWQRSWEYWHDEQGMSPSYVKYRYLCLIQKALFMHCKKGCRCLGEGHGAGGW.RPG..PPPPPPPGLA* 112
H2A.DE.x.BEN -T-..----V-..----------------E--I-AL---------------------R---------A--T-------M---I-T-F-R--T-W--DM-RE-LEDQ-..---------V- 114
H2A.PT.x.ALI -AN..---TV-..----------------D----AL---------------------R---------Q--T-------M---MYT-FM---T---G---P---.-S-..---------V- 113
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 -AG..---T--..----------------D----A----------------------R---------I--T-------M---M-I-S-R--T---G---P---.-S-..---------V- 113
H2B.CI.x.EHO -.-..----V-..--------V-------ET-L-HL--V---------------K--A--RE-----I--T-------M---M-I-FA---G--R----P---.-S-..----------- 112
H2B.GH.86.D205_ALT -.-..----V-..----D---V----A--E--IT-L--V------------------A--RE-----I--T-----L-M---M-V-YT------Q----P---.-S-..----------- 112
H2G.CI.92.Abt96 -.-..----V-..-E--D-----------E---T----I--------------R-------------A--T-----L-M---M-V------T--QK---P---.-Q-..----------- 112
H2U.CI.07.07IC_TNP3 ---..------..-----D--VE------ES--TA--Q-------------------G--------T---T------------Y----R--Q--R----P---.---..----------- 113
H2U.FR.96.12034 -G-..------..----E---V----S--E---RD---A--Q---------------Q--R------E--T--------------------Q-------P---.-S-..---------I- 113
MNE.US.x.MNE027 ---..------..------------------------------------------------------------------------------------------.---..----------- 113
SMM.CI.79.SIVsmCI2 -GS..A-----..--T-------------YS---AV--G--K-----------R----F--------QA-TQ----L-------C-V----T--R----S---.-A-..----------- 113
SMM.SL.92.SIVsmSL92A -.-..---Q--..-----D-------D--E-----V--T--------------R-------------AA-T------------------------.---P---.---..--------F-- 111
SMM.SL.92.SL92B -T-..------..----------------HN---AL-QT--Q-----------R-C----V----Y----A----VQ-M---M-Q-FR---T-R----SQ---.-T-..----------- 113
SMM.US.06.FTq ---..------..----------------E----D---A--------------R----------R--A--T-------------V---------R--------.T--..----------- 113
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 ---..------..---------E-----------G---A--------------R---------M---E--T-------------V------------------.-T-..----------- 113
SMM.US.86.CFU212 -A-..------..----------------------L--V--------------R-C--F--------A--T-------M---M----R---N--R---E----.-Q-..----------- 113
SMM.US.x.H9 --X..------..--------X----D--H--X-----A--------------R-X-------M---V--T-X----------------------GE------.---..----------- 113
DRL.DE.11.D3 -AEGQ-A--A-AE-VGA--..V.-LE---Q-SLLR--Q--RL-FHP-FL-RL-NTCM-HY--ALQL-FI-S-----L-L---M---FQQ--S-VQGR-PPPLRPAGDRL------.--V- 116
DRL.DE.11.D4 -AEGQSV--A-AE-VGA--..V.-LE---Q-SLLR--Q--QL-FHP-FL-RL-NTCM-HY--ALQL-FT-S-----L-LH--M-T-FQQ--S-VRGR-PPPLRPAGDRL---------V- 117
MND-2.CM.98.CM16 -AE..GAPE--E...GA--..V.DLNT--E-SL-K--Q--RL-FHP-FL-RL-NACI-H---RHQR-L--A-----L-MN--M-T-MQQE-P-RS.--P.....-.-.....-----MV- 100
MND-2.GA.x.M14 -AE.....-A-EA-QGA--..V.GLEQ--E-SL-QV----QL-FHP-FL-RL-NTCV-H---RLRRTLN-A-----L-M---M-V-MQQ--P-RS.--S.....-.-.....-------- 100
MND-2.x.x.5440 -AE.....-A-EA-EGA--..V.GLEQ--ETSL-R-----RL-FHP-FL-RL-NTCV-H---RHQR-LD-A-----L-MH--MYT-MQQ--P-RN.-.....RP-.-.....-----M-- 100
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 -AE.....-A-EG-TGA--..VEFQPWLARMLY-.--Q--RL-F-G-F--HL-RTCV--------RTLE-AG----L-M-----T-MRS--KLR...--DPPRQ-.-ERV..-IL--MQ- 106
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 -AE.....-A-EV-TGA--..VEFQPWLARMLY-.--Q--RL-FHP-F--RL-RTCV-H----L-R-LE-AG----L-M-----T-MRS---LR...--DPPRQ-.-ERV..-IL--MQ- 106
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 -AE.....-A-EV-TGA--..AEFQPWL.RDML-KV-L--RL-FHP-F--RL-RTCV-H---VHQR-LE-AA----L-M-----I--QT--SQR...--PNPR.AV-ERI..TIL--M.- 105
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Vpr start frameshift in HXB2 Vpr end
oligomerization Vpr end in HXB2

amphipathic α-helix H(S/N)RIG motifs

H1B.FR.83.HXB2 MEQA.........................PEDQGPQREPHNEWTLELLEELKNEAVRHFPRIWLHGLGQHIYETYGD........TWAGVEAIIRILQQLLFIH#FRIGCRHSRIGVTR.....QRRARNGASRS.....................* 96
H1A1.UG.85.U455_U455A ----.........................----------YA-*A--------H-D------Q----------N----........--E----------------.-----Q-----IIP.....G--G-------.....................- 96
H1C.ET.86.ETH2220 ----.........................----------Y---A--------Q--------P---N---Y-------........--S----L--T----M---.-----Q-----IL-.....-----------.....................- 97
H1F1.BE.93.VI850 ----.........................-G--------Y---A--I--------------P----------N----........--E----------------.-----------IVP.....---V-------.....................- 97
H1O.BE.87.ANT70 ----.........................--N---AK--F---A--------A--------P---A---Y-------........--V--M-----------T-.Y----Q-----INP....RG-GR---S---.....................- 98
H1O.CM.91.MVP5180 ----.........................L-N---A---F------------E--------P--QAC--Y-------........--E--M-----------T-.Y----Q-----ILPS.NTRG-GR---S---.....................- 101
H1O.CM.98.98CMA105 ----.........................--N---A---F---V--------X--------P---A---Y-------........--E--M--T--------T-.Y----Q-----IYPT.NTRG-GR---S---.....................- 101
H1O.CM.98.98CMABB197 ----.........................--N---A---F------------A--------P---A---Y-------........--V--M----M------T-.Y----Q-----INPS.ITRG-GR---S---.....................- 101
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ----.........................------A---F---S--------A--------P--QA---Y--D----........--V--M-----------A-.-----Q-----I-PS.NTRG-GR---S---.....................- 101
H1O.US.99.99USTWLA V--V.........................S-----A---F----IQ------T--------P-------Y-------........--E--M--------I--T-.Y----Q-----IIPS.NTRG-GR-D-S--P.....................- 101
H1N.CM.02.DJO0131 ----.........................---A------Y---------------------T----------N----........--E----------------.Y----Q-----I-P.....R.GR-------.....................- 96
H1N.CM.04.04CM_1015_04 ----.........................---A------Y---A-----D----------------------D----........--E-------M--------.Y----Q-----I-P.....-.-R-------.....................- 96
H1N.CM.04.04CM_1131_03 ----.........................---A------Y---A-G---D----------------------D----........--E-------M--------.Y----Q-----I-P.....-.-R-------.....................- 96
H1N.CM.95.YBF30 --R-.........................---A------Y---A----------------------------N----........--E----------------.Y----Q-----I-P.....-.-R---T---.....................- 96
H1P.CM.06.U14788 ---P.........................------P---F---M-QT-----E--------P---S---Y--N----........--E--T---------I---.Y----Q-----ILTP...SR-GR-H-P---.....................- 99
CPZ.CD.06.BF1167 ----.........................--N---P---W-Q-L-DT---I----M-----NT-QNI-NWVFQN---........S-E--QVL-TL--KA--T-.Y-Y--A-----........IGPR-------RS...................- 96
CPZ.CD.90.ANT ----.........................-Q-E------M---L--T---I---------QPT-QH--NWV-AN---........S-R--QVL-IL--KA--T-.Y-H--A-----.............H-PR-R.....................- 89
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 --H-.........................------P---Y---A--I--D------K-Y--S---Q------T----........--E--------------V-.--V--H-----IIP.....---RA---N-P.....................- 97
CPZ.CM.05.LB715 ----.........................------P---Y---A--V-----Q--------Q-------Y--N----........-------------------.-----Q-----IVV......--RT--SN-P.....................- 96
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 ----.........................------A---Y---A-----------------A----------D----........-------------------.Y----Q-----INP......G-R-------.....................- 96
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ----.........................----------Y---A-----D-----L-----P-------YF-N----........--E-------T--------.Y----Q-----I-P.....-.-R-------.....................- 96
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ---V.........................----------Y---A--V-----Q--------P---Q---Y--D----........--E--Q-------------.Y----Q-----I-P.....---R-D--N--.....................- 97
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 ---L.........................----------Y------I-----R--------D---Q------T----........-------------------.Y----H-----INI...NQ---R----N--.....................- 99
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 ----.........................----------Y--------D---Q--------Q---D------N----........-------------------.Y----Q-----ILP.....-G-R---SN--.....................- 97
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ----.........................------AG--Y---A--I--D-----------P---Q---L--NN---........--E----------H---V-.-----Q-----IE-....QR--R-D-SY--.....................- 98
CPZ.TZ.00.TAN1 ----.........................-N-N------YT--L-DI---I-Q---K----PI-Q-V-NWVFTI---........S-E--QEL-K---RA--T-.Y-H--I-----................-.......................- 84
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ---.........................A----------Y-Q-I-DV-----Q--------PV-Q-V-NWVFTV---........S-E-AQEL-K---RA--S-.Y-H--V-----................-.......................- 84
CPZ.TZ.09.UG38 ----.........................----R-----YT--L-DI---I-Q--------QI-Q-V-NWVFTVH--........S-E--QEL-----KA--A-.Y-H--V-----A.......................................- 84
CPZ.US.85.US_Marilyn ---V.........................------A---Y---A-DV-----E--L-----P--Q----Y--S----........--E----------------.Y----N-----ISLARRTP-.GR---S---.....................- 101
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ---I.........................-T-E------F------------Q--------P---Q----V-D----........--E--T--------VI-V-.Y----H-----ILP...PSR-GR---PN--.....................- 99
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ---I.........................-T-E------F------M-----Q--------P---Q----V-D----........--E--T--------VI-V-.Y----H-----ILP...PSR-GR---PN--.....................- 99
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con ---I.........................-T-E------F------V-----Q--------P---Q----V-D----........--E--T--------VI-V-.Y----H-----ILP...PSR-GR---PN--.....................- 99
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 ----.........................------P---F---M--T-----A--------P--QL------D----........--E--T---------V-V-.Y----Q-----ILP...PSR-GR-H-PN--.....................- 99
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 ---V.........................------A---F---A--V-----A--LK----P---A-----------........--E--T---------I-T-.Y----H-----IIP.SNARG--R---P---.....................- 101
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 ----.........................----R-P---F---M--T-----A--------P---S------D----........--E--T---------I---.Y----P-----IAP...HP--GR-H-PN--.....................- 99

Vpr start Vpr end
MAC.US.x.239 --E........................RP--NE------WD--VV-V-----E--LK--DPRL-TA--N---NRH--........-LE-AGEL-----RA--M-.--G--I-----QPGGG...NPLSAIPP---ML...................- 102
H2A.DE.x.BEN -TE-....................PTEFP---GT-R-DLGSD-VI-T-R-I-E--L---DPRL-IA--YY-HNRH--........-LE-AREL-KT--RA--V-.--A--NR----*--RR...TPCPAAPTP-AMH...................- 105
H2A.PT.x.ALI -TE-....................PTEFP-AGM--HQGARD--VI-V-R-I-E--L---DPRM-IA--GY--TRH--........-LERAREL-NA--RA--M-.--A--GR--V-Q--GR...NPLSAIPTP-NMQ...................- 106
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 -TE-....................PTESP---RT-P---GD--VI-T-R-I-*--LK--DPRL-IT--NY--ARH--........-LE-ARGL-----RA-LL-.--A--GR----QP-GR...NPLSAIPTP-GMR...................- 105
H2B.CI.x.EHO -AE-....................VPEIP---KN-----WEQ-VVDV---I-Q--LK--DPRL-TA--NF--NRH-N........-LE-AGEL-KL--RA--L-.--G--Q-----QPGGG...NPLSAIPP-*GMQ...................- 105
H2B.GH.86.D205_ALT -AE-....................APEIP--NEN-----WE--IG-I---I-Q--LK--DPRL-TA--NF--SRH--........-L--AGEL-K---RA--L-.--A--Q-----QSGGG...NPLSTIPPP*GMR...................- 105
H2G.CI.92.Abt96 -AE.......................EIP---EA-----WD--VV-V---I-E--LK--DPRL-TA--NY--DRH--........-LE-AGEL-K---RA--L-.--GD--C----GNAGG...NPLSTIPP--GVF...................- 103
H2U.CI.07.07IC_TNP3 -AE........................RP---E------WD--VV-V-----Q--LK--DPSL-TA--NY--DR---........-LE-AGEL-K---RA--V-.--G--A-----GQ-GG...NPL-AVPP--NVL...................- 102
H2U.FR.96.12034 -AE........................IP---GA-----GD--VR-I-----E------DPRL-TA--NY--NRH--........-LE-AGEL-K---RAI-L-.--G--------SS-GG...NPLTTVPP-*GVL...................- 101
MNE.US.x.MNE027 -........................EERP---E------WD--VV-V-----E--LK--DPRL-TA--NY--DRH--........-LE-AGEL-K---RA--M-.--G--N-----QSGGG...NPLSTIPP---ML...................- 102
SMM.CI.79.SIVsmCI2 -AE........................HP---E--P---WDA-VVDV---I-E--LK--DPRL-TA--NY--DRH--........-LE-AGEL-K---RA----.--A--L-----HSGGG...NPLSTVPP--GVL...................- 102
SMM.SL.92.SIVsmSL92A -SL.......................SPP---EA-----WD--VT-V---I-T--LK--DPRL-TA--NY--DR---........-LE-AGEL-K---RA--L-.--G--TN----CR-GG...NPL-TIPP--NVL...................- 103
SMM.SL.92.SL92B --H.........................A---ETNP---WD--IRDV-----E--LK--DPRL-TA--NYV-D----........-IE-AGE--K---KA--L-.--H--T-----QP-GP...NPLGSIPSA-DVL...................- 101
SMM.US.06.FTq -AE........................RP---E------WD--VV-V-----E--LK--DTRL-TA--NY--DRH--........-LE-AGEL-K---RA--L-.--G--T-----TN-GG...NPLSTVPT--NVL...................- 102
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 -AE........................RP---EA-----WD--VV-V-----E--LK--DPRL-TA--NY--DRH--........-LE-AGEL-----RA----.--S--A-----QS-GG...NPLSTIPP--DML...................- 102
SMM.US.86.CFU212 -AE........................AP---EA-----WD--VM-V-----E--K---DLRL-TA--NY--DRH--........-LE-AGEL-K---RA----.--G--A-----HP-GG...NPL-TIPPT-DVL...................- 102
SMM.US.x.H9 -TE........................RP---EA-----WD--VV-V---X-E--LNX-DPRL-IA--NY--DRH--........-LE-AGEL-----GA----.--G--------QSGGX...NPLSTIPPX-GVL...................- 102
ASC.UG.10.RT03 --G-PPSHP....................THWLSRTV-MSQRQIQ-T-W--NE--EK-CS-EE-R-VW--CLSLPA-SNWTEQQAMA-TAIDY---V-K--WD-.YKK--Y-RYHARV-RFPQLRPLRGTAGQDTP..HDSDPPQVLRPSRYHPDN- 134
COL.CM.x.CGU1 -S...................SGPKREREDPPEDESP-RDFT-LQDQV-NITR--R----LTHISVIMWGCTRRHWGR.......P-TAGL-YV--MECA-YL-.VHA-QCRFPSTQN.P....................................- 93
COL.UG.10.BWC01 -SE..................QAPKRPREGVPEDETV-RDFN-LQ-QV-LITQ--R----LTHISVIMMGCVRRHWPD.......Q--AAI-YV---ESA-YL-.IHA-QCKFPSRTNAP....................................- 95
COL.UG.10.BWC07 -S-.....................RHRREQAPEDET--RDYT-LQ-QV-FITQ--R----LTHIAVIWWGCTRRHWPD.......Q--IGM-YV--MEIA-YL-.LHA-QCKFPSRTNNP....................................- 92
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 --RPPPSHP....................LTPLSRLVPISRLQLQYMMQDVNE--MK--Q-DE-I-VWNYCV-LPAEPGWTGEQAWA-S-IDY-KKV-KMIWL-.LAE--Y-R-AAAS-H.YPNI-PLSGRNQEVRDQE.................- 118
DEB.CM.99.CM40 --RYPPSHP....................-HFTSRTIPMTRLGLQQAMQD-NE--LK--T-EE-F-VWN-CVDLPAQPDWTGEQAWA-S-IDY-K-V-KM-WL-.L-EA-F-REREA--G.YPNI-PLTGRNREVRDGE.................- 118
DEB.CM.99.CM5 --RYPPSHP....................-HFTSRTVPMTRLALQQAMQD-NE--LK--T-EE-W-VWN-CVDLPAQPDWTGEQAWA-S-IDY-K-V-RM-WL-.L-EA-F-REREA--R.YPNI-PLTGRNREVRDGE.................- 118
DRL.DE.11.D3 --.........................RP---E--P---YD--LVDT-V-IQE--LK--D-RL--NV-SWV--R---........SLE--QQL-----RA--L-.--Y--QEG-F-.PAGRW..NPFRTFPRANQQL...................- 101
DRL.DE.11.D4 --.........................RP---E--P---YD--LVDT-V-IQE--LK--D-RL--NV-SWV--R---........SLE--QQL-T---RA--L-.--Y--QEG-L-.PAGRW..NPFRTFPRANQQL...................- 101
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 -ASGRDPRE...............PLPGWL-IWDLD---WD--LQDM-RD-NE--R---GMNM-IRVWNYCV-EGRR....HNTPWNEIGYKYY--V-KSM-V-.--C---RRGPFSPYEERRNGQGGG.APPP......PPGLA...........- 119
GSN.CM.99.CN166 --RIPPSHP....................MPWLSRRVPTTMAIAQNA-W-INE--EK--S-DE-R-IWHDVT-LPA-PDWTVDQAAI-CAIDY-.RV-T---R-.-KD--F-RVNLS.GRYPAIRPSRGTAPPD-NSVSHADPEQPRRPSRYRMDE- 134
GSN.CM.99.CN71 --RTPPSHP....................LPWISRRVPTTMAVAQSAMW-INE--EK--S-EE-R-IWHDVT-LPA-PDWTVDQAAI-CAIDYV-RV-T---R-.--D--F-RYNRIV-RYPVIRPLRGTAPPD-NSVPHADPEQPRRPSRYRMDE- 136
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MND-2.CM.98.CM16 -DAGKAVSDKK.........................................EGDVTPYD-FRDRT-P-.DT----R--Y---L--LQ----VH-HAYRN-RS-QRLL....EKISEDS-APVG.RE-ISVPT....TSNSQAKKE--SPTQKNR.V-NQTAPK...... 112
MND-2.GA.x.M14 -DAGKAELDKK.........................................EANITPLD-FQGRT-P-.NK-------Y---C--LQ-----H-HVYRT-RT-KRLL....GKISQDSEAAVG.RE-ISDLA....TSDSQTKKE-ESST*KNR.TSSQRAPRKNLADL 117
MND-2.x.x.5440 -DVGEVASDKK.........................................EEDITHFD-FRART-P-.NK-F--V--Y---L--LQ----VH-HVYRQ-RP--GLL....EKVPSNSQAALG.RE-ISGPT....TSN-QT-KEE-SQT*KNR.TSSQRAPDKNLGSL 117
MNE.US.x.MNE027 -IDMETPLREQENSLKSSNGRSSCT................SEAAATTLESANLE-EILSQLYR-LE--YNT-------Y---F--LK-G---C-EQSR--R-TPKK.......VKANTS-A-N.NRPISDR.....TKHCQPKKEQ-ETV--AV.ATVPGLGR...... 134
MON.CM.99.L1_99CML1 -MEPVD..............................................PD-PKEQ--PAT-R-P-.---F-RV------I--L--G-------.--KR--ATSPVP...GLSSSKNPAR-.-SL-H-....TR-SQR-T-QAQA-ATAATP.-RQHI......... 104
MUS-1.CM.01.CM1239 -D-SVE...............................................N-P-EQR--AA-T-P-.SS----R-A---ML--QK---------RF-KRP-SDQN......V-N-PNPVPI.KSIPNL....QRQQSRQ--Q-EALAAAAGP.--C-I......... 101
MUS-2.CM.01.CM1246 -D-SVE...............................................G-P-DQR--AA-P-P-.------C-A---IL--QK---------RI-KRP-TDSL......LPSD-NPVRF.-SIPD...........SQQN-SNKKKQKKA.LEEAAGTDPCRCFQ 103
MUS-3.GA.09.09GabOI81 -QIRL-L*DHPGIAWMNNLE...............................EEN-P--QRGTAA-A-P-.NT-F--S-AY--IL--QK----------R--P--SDKG......L-SD-DPVPF.KTL-I-....-R-KDSQ----ETL-T-ATS.NQCAC......... 116
OLC.CI.97.97CI12 -DAQEWS..............................................LE-TLT....EDLKE-KNK-------Y---L--LQ-G-----STESP-K--KKVV........S--QDSRD.TSHF-IPS...RTRNSQTTE-E-TASSSRA..-STSGTVPQSVQG 106
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 -DGQEAGL..........................................ERQEE-TLYN-FQSVE-P-.NA------AY---L--LQ--I--Q-ASRR--RQ-DKKEA.......KIDTLATPDKSL-ATS....RRRNSKPKE--ESSV-KAVATNHTTGRKDLSIS. 115
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 -DVRAVGS..........................................ERIEE-TLYN-FHYQE-S-.NK------AY---L--LQ-----N-ASRR-GS-DKKKTQ........VDQL-ATEHRPLSATGR...NSQSK--E-ETL-KKVV..TNRPAGREDISTP. 113
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 -DVQGVGLEH..........................................PEEVILYD-FRKRE-S-.NT-------Y---L--LQ-G---N-ASRA--R-SKEENK.......ADKFPVPN.HRSISTTR...-NRKLQEKKE-T--KKVA..TSTTIG........ 106
SAB.SN.x.SAB1 -DQEQEARPQ..........................................VWE-LQEEL.HR-LQ--DNT-F--V-----IL--HK-----R-YVPRP-RASKK.........IS-NQVSLH.KSI-TW......TRDSQTKK-S-AAVG*T..ATAGHTLGRENS.. 106
SMM.CI.79.SIVsmCI2 -IGMETPLKEQGNLSRSCNEHSLST................SEQDVFTPELGTVG-EILSQLYR-LEE-SNR-------Y---L--LK-G---W-E.RS--R-APKK.......AKAYTF-A-N.HRSIST...RDRNGQPT--Q--T--TTV...ATDLGLGK...... 133
SMM.SL.92.SIVsmSL92A -...ETPLKEQENLLKSCREPCSST................SEEGVQTQELDAEE-EILSQLYR-LET-CNK-F-----Y---L--LK-G---C-EPERT-R--AKKK......IK-DSFPS-N.YRSIPT...RSRNCQPK---T----TAV...V-DPGLGK...... 132
SMM.SL.92.SL92B -...........................................DAPIQGLDSQGDQIPWDLYR-LET-YNS-F---------L--LR-G---T-A..-P-R-VKKK.......AK.ANPFDTSNHRSISS...GTRNCQPK--Q-E---T-V...-TDCGLGR...... 105
SMM.US.06.FTq -...ETPLREQESSLKSYKEHSSST................SEEAAPIQESAQIE-EILFQLY--LET-CNT-------Y---L--LK-G---C-E.QS--R-TPKK.......VK-NSF-APN.NRSIST...RDRNSQPK-----TL-TTL...ATDLGLGR...... 130
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 -IDMETPLKEQENSLESCREHSSSI................SEVDVPTPESANLE-EILYQLYR-LET-YNK----R--Y---H--LK-G---C-E..QH-R-TPKK.......TKANPLPA-N.NRSLST...RARNRQPK--K-ET--T-V...ATDLGLGR...... 132
SMM.US.86.CFU212 -...ETRSREPESSLRYSSERSSST................SEVDVPTQESVTQE-EILWQLYR-LEM-CNS----R--Y---L--LR-G--VC-D..RP-R-TPKK.......VK-NTLFT-D.NRSIST...RTRNSQPE-----E-VSTV...ASDLGLGR...... 129
SMM.US.x.H9 -IDMETPLKEQESSLESSREHSSSI................SEVDADTPESASLE-EILSQLYR-VE--YNK-------Y---H--LK-G---C-E..QQ-R-TPKK.......TKANTF-A-D.NRSLSX...RARNCQPK--K-ET--X-V...ATDLGLXR...... 132
SUN.GA.98.L14 -STQGHQQDQDQGKGTLE......................EAYKTN...................LE--DNK-W-RR------L--LQ-G---H-Y..VY-G-QHQS.......ISKDKQEAVR.RIG-RK....P.A-NPQTKK---RQ-KK-S.TST........... 102
SYK.KE.x.KE51 -ST......................................EDKVRETQGIPTSFLEGTFLSNG-Q-P-.SR-------Y--YR--LQ-G---T-V-ERK-RHA-TTA......EDFAAH-STT.RRSPL-.....STTRPQQGQ--E*KQIQTI.TSPASLRSAENF.. 115
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM -S......................................STDQICQTQRVPPSFLEGTFLEKG-P-P-.NK-F--N--Y---L--LQ-G---T-A-PRK-AA-SI..........SEDD-APT.GTLP.......RAGRTQANPQT-KKAVETE.KDSTSLPSAENL.. 110
TAL.CM.00.266 -SSKEEL.............................................RTTPISDPFQEEGRGP-.NK-------Y---L--LQ-G---R.YVPD--F-K-RRSTP..SSN-EDKDPV--.--L-RA....T-IQKRQE-TLQ---SKAA-.SGT-RKQDS..... 110
TAL.CM.01.8023 -SSKEELPTTPTYDPF..............................................PAGG-P-NK.-------Y---L--LQ-G---R.YVPD--I-K-RRSTS..SSN-KDKDPV--.--L-RA....T-NQECQ-KKVQ---SP-GA.GGEHRLKDSLPLSG 114
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 --SEGDGMAESLLQDLHR..............................................-L-P-TNK-F--R--Y------LQ-G---T-HVSRI-RPKKN-........SN--NLV-Q.-SI-AW......GGNSQTTQEE-TKIPAAA.ETSRRPQ....... 101
VER.KE.x.AGM155 -DKGEEDQDVSHQDLIK...........................................QYRK-LET-TNK-F-----Y---F--LR-G---T-HAFRT-RKKI-S.........ADRIPVPQ.-SI-IR......GRDSQTTQESQKKV-EQAKANLRISRKNLGDET 111
VER.ZA.10.VSAC4004 -DREEAQRLLLDLH.................................................R-LQK-DNK----R--Y---L--LQ-G--V.NYAPRP-RKKT-R.........PAAVAE-N.-SI-TL......GRDSQATS-E-T-V--NPRTNQTSGRKNLEHKR 104
VER.ZA.10.VSAG1003 -DRAEGQHPLQDLH.................................................K-LE--FNK-------Y---L--LQ-G---.NYAPRT-RKKT-S.........PDTLPQQH.-SI-TR......GRDSQTTQESQKTVAAT-RTSQSFGRKNLGTAT 104
VER.ZA.10.VSAM0022 -DKGEAQRLLQGLH.................................................E-LK--TNK----N--Y---L--LQ-G--V.NYAPRP-RKKT-S.........IAASPEQ-.-S--TR......GGDSQTTQESQKKV-KTARASQSTGRENLEYQA 104
WRC.CI.98.98CI04 -KK-PLCIIFTGYYKEGSSCTLPK....GVQNNKKRENNNFKEQNNSLETWKEQQ-IRERLSKETLSP-NHK-G-Y--V-S--L--LQ-G-----RSYSKKIGASTAK.............ATT.SRATSTT....WKRDCQT-K--QKKTTVL................ 132
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 -KNRPLCTIFTGSFKEDYIYTSYK....DVPKKKRTEKEIFKEQNNFIEIWKGLQ-IREELSRETLSP-NHQ-R----I-S--L--LQ-G-----HSYSKKTNKDKSD.............A-T.SRVIS*T....WKRDCQTTK-Q-KKIS.................. 129
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H1B.FR.83.HXB2 ...........................* 100
H1A1.UG.85.U455_U455A ...........................- 102
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MAL.XM.2009.SIVagmMAL_ZMB RGSIGARD...................- 112
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MUS-3.GA.09.09GabOI81 ...........................- 117
OLC.CI.97.97CI12 H..........................- 108
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 ...........................- 116
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 ...........................- 114
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 ...........................- 107
SAB.SN.x.SAB1 ...........................- 107
SMM.CI.79.SIVsmCI2 ...........................- 134
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ...........................- 133
SMM.SL.92.SL92B ...........................- 106
SMM.US.06.FTq ...........................- 131
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 ...........................- 133
SMM.US.86.CFU212 ...........................- 130
SMM.US.x.H9 ...........................- 133
SUN.GA.98.L14 ...........................- 103
SYK.KE.x.KE51 ...........................- 116
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM ...........................- 111
TAL.CM.00.266 ...........................- 111
TAL.CM.01.8023 RTSTASSATVTRP..............- 128
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 ...........................- 102
VER.KE.x.AGM155 RGPVGAGN...................- 120
VER.ZA.10.VSAC4004 RADTGSAD...................- 113
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Rev start exon 1 end exon 2 start NLS Leu-rich effector domain
H1B.FR.83.HXB2 MAGRSGDSDE.....ELIRTVRLIKLLYQ...SNPPPNP..EGTRQARRNRRRRWRERQRQIHSISERILGTYL.......GRSAEPVPLQLPPLERLTLDCNEDCGTS............................GTQ.......GVGSPQILVESPTVLESGTKE.. 116
H1A1.UG.85.U455_U455A --R---NP--.....D-LKA--I------...---C---..R-S----K-------A-----D-L-----SDC-.......--P----------I---R---S-S----............................---QPQGTET---G---S---SA--G----N.. 123
H1C.ET.86.ETH2220 ----------.....--LKA--I--I---...---Y-T-..---------------A------TL-----SNF-.......--P--------------N---S--S---............................---QSQGTTE---N-.................. 107
H1F1.BE.93.VI850 ---------T.....--LKA-KC--I---...---Y-K-..---------------A-----RAL-D---SSC-.......---E-------------HIN-S----QG............................PEE.......----S--SG--HA--------.. 116
H1O.BE.87.ANT70 -----E-D.......Q-LQAIQI--I---...---Q-S-..R-S-N--K-------R--A-VDTLAA-V-A-VV.......HGPQNNNIVD-----Q-SIRDP-GDQL-............................EAWTVDPRAEDN..................... 102
H1O.CM.91.MVP5180 -----EED......QQ-LQAIQI--I---...---C-T-..A-S-N--K-------R--A-VD-LAT---A-VV.......HG-QDNNLVD-----Q-NIRDP-ADRLP............................--GTVDPGTKDN..................... 103
H1O.CM.98.98CMA105 -----D-D........-L-AI-I-RI---...---Q-P-..R-S-N--K-------R--A-VDNLAA-V-A-VV.......HGPQDNSAVE-----Q-SIRDP-GDQL-............................--WTVDPRAEDN..................... 101
H1O.CM.98.98CMABB197 -----D-T.......Q-LQAIQI--I---...---H-A-..G-S-S----------R--A-VETLAA-F-A-VV.......HGPQDNNIVD-------SIRDP-SDQL-............................--WTGDPRAEDN..................... 102
H1O.SN.99.99SE_MP1299 -----DGD......QP-L-AIQI--I---...--SHTS-..T-S-S----------T-HAHVDTLAA---A-VV.......HGPQDNNLVE-----Q-SIRDPDGDQP-............................--WTVDSGTEDN..................... 103
H1O.US.99.99USTWLA ------ED......QQ-LNAIQI--I---...---Q-S-..A-S-N--K-------R--A-VD-LAT---A-IV.......HGPPDNN-VE--D--Q-NIRDP-VDQPA............................--WTVHSMAKDN..................... 103
H1N.CM.02.DJO0131 ------VN--.....--L-A--I--I---...---Y--NNNQ--------------T-----RE--Q---D-C-.......-GLQ---D-P----D-----PA--S-AP............................--EPHQGTATTE..................... 106
H1N.CM.04.04CM_1015_04 ------VN--.....K-LTA--I--I---...---Y--N..Q--------------A-----CA------S-C-.......-GLQ--GDPP----------NT--S-DP............................--EPQQGTATIE..................... 104
H1N.CM.04.04CM_1131_03 ------VN--.....--LTA--I--I---...---Y--N..Q--------------A-----RA------S-C-.......-GLQ--GDPP----X-----XT--S-AP............................--ESQQGTATTE..................... 104
H1N.CM.95.YBF30 ------VN--.....--L-A--V--I---...---Y--S..K--------------A-----RA------SSC-.......-GPP---D-P----D-----TE--S--P............................--ESQQGTATTE..................... 104
H1P.CM.06.U14788 -----DED.....LR---T-I-I--I---...---S-AR..GPS-NST--------S-----DQ-AG--IASH-.......--PE-LGGAD--DISQ-HIEDQGPPDN-............................VDTPGPTTEQ....................... 102
CPZ.CD.06.BF1167 ----EEEN........-LQAIKI--I--E...---Y--S..----S----------I----VEG--S---A---.......--LPTAP-VD--D-SK---APLDIDQVD............................PSVEPIAVGDCETIAAQAHTP-DTISTP-GNLG 122
CPZ.CD.90.ANT ----EELEGT...DEQ-LKA-KI--I---...---Y-K-..A-S-A----K----KK--D-VEGLAA-V-R-LV.......-GPD-HN-VD--D-QN-S-EPLGSPP-P............................LQNYFQTVQPSGEQS-HPLDNNQN......... 118
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 -----EHD-A.....R-LQA-KI--I--E...---Y-S-..----N----------A-----RE--N-V-AAH-.......--PPQ-GH-E--E-DK-S-H-L-TV-KV............................--TVNQHPQTDT-ETDSTEGDNPI-GKRI-N.. 123
CPZ.CM.05.LB715 ---------A.....--L-AI-I--I---...---F---..----A----------A-------VA--V-A-C-.......E-PEG--S-P-------S---Q--F--C............................--TPAEGTET---D-T-S............... 110
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 -----EGDADT....R-LQV--I--I--D...---Y-DN..K--------------A---H--AL------SC-.......---P--PT-P---ID----NPE--I-N-............................--EHQQRTAVAE-HQ-TP-G-DSI-GK-ATN.. 124
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ------VN--.....--L-AI-V--I---...---Y--D..S------K-------A-----RAL-----SSCV.......-GLQ--ST-P----D--S-NPE--L---............................E-EHPQGTATT...................... 103
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 -------R--.....--L-A--I--I---...---F-H-..----S----------A-H---SE-AG---S-C-.......E-PEG----P---ID--S-NSE--I-DC............................--IHSEGTET-----T-SAGNS---GK-A-N.. 123
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 ---G--N---.....--L-A--I--I---...---Y-S-..--S------------A-----N-L-----S-C-.......E-PTG--S-P---I------SA--I--G............................--DPPQGTET-T---NTPEGHS-I-GT-A-N.. 123
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 ------SDE......--L-A--I--I---...---F-S-..--P------------K-----SAL-----S-C-.......--LE----------------SE--A-DC............................--EVPXRTET---N-N--E-HSP--GTRAEN.. 122
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 -------E--.....R-L-A-KA--I--D...---Y-SN..R---S----------A-----CE--Q--FSSL-.......--HP--DD-P-------S-GPL-PA--I............................--TGPERTETTQ-ASEPAERDR-I-AAR--N.. 123
CPZ.TZ.00.TAN1 ----EE-A.......N-LY---I--I--D...---Y-SG..A-S-T----------Q--H-VDALAS---QYR-.......-GPQ--PH-DI-D-SK-H--PLDQPAST............................E-GDNQLGTQPSN-A.................. 105
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 ----EE-A.......N-LE-I----I--D...---Y-SG..A-S-A----------Q--D-VDALAQ---QHR-.......-GPP--P--D--D-SQ-R-AAGDHTPSP............................E-GDH............................ 95
CPZ.TZ.09.UG38 ----EE-A.......N-LS-IKI--I--D...---Y-SA..S-S-T----------N----VD-LAQ---HCR-.......-GPQD-P-VD--D-SK-R-APLD-PENT............................E-GNNQPNTETHY-TERHNT............. 110
CPZ.US.85.US_Marilyn ------GDADE....Q-L-A--I--I--A...---F--N..S-------------KN-----NE--Q---S-C-.......---S--PD-P---IGG--INSE--STNP............................--EHQQGTATVE..................... 105
GOR.CM.04.SIVgorCP684con -----DED.....LQ--LTKI-I-RI---...---W-E-..GPS-NST-------KG-----DQ-AG---ASH-.......---QN-GCVD--DISH--IGDQG-NTQP............................DRXPDQTTEKSE..................... 104
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 -----DED.....LQ--LTKI-I-R----...---W-E-..GPS-NST-------KG-----DQ-AG---TSH-.......--YQN-GCVD--DISH--IGDQG-NTQP............................DRVPDQTTEKSE..................... 104
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con -----DED.....LQ--LTKI-I-R----...---C-E-..GPS-NST-------KG-----DQ-AG---AAH-.......---QN-DCVD--DISH--IGDQGNNTQP............................DRAPDQTTEKSE..................... 104
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 -----DED.....LQ---T-I-I-RI---...---W-EQ..GPS-NSN--------S-----DQ-AG---T-H-.......--PE-LGGVD--D-GQ-HIGDQGPPSNP............................VDTPETPAEQRT..................... 104
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 -----EED......QQ-LQAIKV--I---...---F-T-..H---N--K-------R--A-VD--AT---ASLI.......PGPQDNN-VE--S--Q-SIQDP--TKPP............................--GTADPRTKD-*-L-NT............... 108
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 -----EEE.....LQD--T-I-I-RI---...---W-EQ..GPS-NST--------D-----DQ-AG--ITNR-.......---E-LGGVD--DISH-HIGDQRPPEHP............................VDTPETPTEQ-N..................... 104

Rev start exon 1 end exon 2 start
MAC.US.x.239 -SNHEREEE.......-RKRL---H--H-...T--Y-TG..P--ANQ--Q-K----R-WQ-LLALAD--YSFPD.......PPTDT-LD-AIQQ-QN-AIESIP-PP-N............................TPEALCDPTEDSR---D................ 107
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SMM.US.06.FTq -GCL..........GNQL.....-IASL-LSACS.IYC-K.....Y---F--I-A-RN--...VP----.......-KNRDT-G-VQ-L-.DNDDYS-....LAL----A-DA-E..-TVT--AV--VWN-FKT-I----------IAMR-NRTETNRWGLTGNSDTTTV 132
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 -GCL..........GNQL.....-IALL-VSALE.IYCVQ.....Y---F----A--N--...IP---T.......-RNRDT-G-TQ-L-.DNDDYS-....LAISI--A-DA-N..-TVT--AI--VWN-FET-I----------IAMR-NKTET-RWGLTRNAGTTTT 132
SMM.US.86.CFU212 -GCL..........GNQL.....-IAIL-VSAYG.IYCAQ.....Y---F----A-RN--...IP----.......--NRDT-G-TQ-L-.DNDDYS-....LAI----A-DA-N..-TVT--AI--VWN-FET-I----------IAMR-NKAET-KWGLTGTAAPPTT 132
SMM.US.x.H9 -GCL..........GNQL.....-IALS-XSA-G.IYCVQ.....Y---F----A-RN--...VP----.......-RNRDT-G-TQ-L-.DNGDYS-....LAI----A-DA-D..-TVT--AI--VWN-FET-I----------ITMR-NKSEXXRWGLTGXPAPTTT 132
SUN.GA.98.L14 --CP...................EILIGFSLLLG.SIAIQ.....Y---F--T-K-EP-V...VP-I--.......SANNSL-V-TS-L-.DLQTYA-...-PITGLE---TEGISN-QI-Q-AWQAMT-MV-AIM-----IN-Y--KM--PPKPTTPSS--TVKSSCDY 131
SYK.KE.x.KE51 -KLF..........NIIS....VV--IV-SLGIV.-RLEQ.....Y---F----N-ED-Q...VPM---.......-PHTGG---KN---.SSEQIEV....RVNISG-Y-TA-NSSHGIRQ-LLQ-MSD-FL-ADR-----S-M-IRTL-VED-DSSSG-LTTTI.... 131
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM -AAF..........-TYI.....VCLFS-ISLGF.MEKQQ.....Y---F--I-H-ED-Y...AP---T.......-SHKGG---KN---.SADQIEV....RVNITG-Y-PA-NSSHMIRQ-IL--MSA-FL-ANR-----A-M-IRML--LDNSPATS.......... 124
TAL.CM.00.266 -KYL..........AVI........FCLAYLGRF.IIGNQ.....Y--I--------N--...PP----.......-MARDQ-S-SQ---.S--QNL-....-P--L--Y-DVY-..-Y--DHIA--MD--FLTATR--T----I--RM--E-ITKNLTISANTTTPAPT 129
TAL.CM.01.8023 -KCL..........QVLCLAICVIWVANIGKSLT.SA-QQ.....FL----------N--...PP----.......-MARDQ-S-SQ---.S--QNL-....-P--L--Y-DVY-..-Y--DHIAD-MDA-FLTAT---T----M--RMA---ITKNLTGTVAPPTTNST 137
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 -GPL........RGKGVLLVILG-SLI.GLLY..GT........QYI--F--I----NSS...VQA--M.......-PNT-L---TN-I-.D-HDYT-....-QL--S-K-EA--DR-PL-A-AESN-HL-FEST---------M-IKMN--K-TSTAP-S-TPTSSST. 135
VER.KE.x.AGM155 -TKF........-GIF....IVLGI-I.GIGI...S-KQQ.....-I--F-------NSS...VQA--M.......-PTTRL---TN-I-.D-HDYT-....-PL-I--P-EA-ADR-PL-A-AGSN-HL-FE-T-------S---IKMN-VE--GSATSTPATSTTAGT 134
VER.ZA.10.VSAC4004 -HLQ...........KLLSTFLV-GFLAWVG....IGKQ......-I--F-------NSS...VQA--M.......-PTNRL---TN-I-.D-HDYT-....IPL-I--P-EA-PDG-PL-A-AESN-HL-FE-T-------S---IKMS-VP-GSSKA.....-PTTTP 129
MAL.ZM.2009.SIVagmMAL_ZMB -NI-.................YINFL.IVIGIGI.GLVLSKQL..Y---F-------NS-...VQA--M.......-PTNRL---TN-I-.D-HDYT-....-PL-I--P-EA-ADR-PL-A-AGSN-HL-FE-T-------S---IKMS-VP-NGSKT.....-STTAP 129
VER.ZA.10.VSAG1003 -TIV.............PVLVYLGI-L.-LA....KEQ.......YI--F-------NSS...VQA--M.......-PTTRL---TN-I-.D-HDYT-....-PL-I--P-EA-ADR-PL-A-AGSN-HL-FE-T-------S---IKMS-VE-NSSRI-TT.....STP 125
VER.ZA.10.VSAM0022 -L.L...............LKIC---LIGILV.YSHHQQ......YI--F-------NS-...VQA--M.......-PTTRL---TN-I-.D-HDYT-....-PL-I--P-EA-ADR-PL-A-AESN-HL-FE-T-------S---IRMS-VE--SSRP-TT......AS 126
WRC.CI.98.98CI04 -LRF....................ILISIV-IGL.GIG-Q.....YI-------Q-E-SK...DF-L--.......--NRSL-VSTH-I-.HIEHWE-...QY-P--K---TRKVAD-QIIQ-AWTGVT-MI-TI------I--Y--KMT--PGAP-S-NTKDFNPCEIS 130
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 -NTF...................IFIAVVIGIGL.GLG-Q.....YI-------Q-E--K...DFML--.......--NRSL-V-TH-L-.HIEEIT-...QYMEGIK---TKKVEE-EV-Q-AWTGVT-MI-TL------IN-Y--KMS--LGDEKS-YTEDIELTTVK 131

436
H

IV
Sequence

C
om

pendium
2018:PLV

Proteins



E
nv

PLV
Proteins

PLV Proteins

*
glycosylation NDT

*
glycosylation NTS

* * *
glycosylation NKT

*

V1 V2 glycosylation NGT
glycosylation NCS CD4 binding glycosylation NVS

glycosylation NIS

H1B.FR.83.HXB2 .......................................M.IMEKGEIKNCSFNIS.TSIRGKVQKEYAFFYKLDIIPIDNDT.................................TSYKLTSCNTSVITQACPKVSFEPIPIHYCAPAGFAILKCNNKTFNGTGP.CTN 241
H1A1.UG.85.U455_U455A ......................................IT.DGVRE-M------MT.-EL-D-K--V-SL--R---VQ-NKTDN................................N--R-IN----T----------------------------KDPE---K--.-R- 239
H1C.ET.86.ETH2220 .......................................I.NSAND-M-------T.-EL-D-KR-A--L------V-LN-GS.................................-D-R-IN----T---------LD-----------Y-----RD---T----.-H- 238
H1F1.BE.93.VI850 ...............................................MQ-----MT.-EV-D-KL-LS-L--R---V--G-NNS................................SE-R-IN----T---------WD-----------Y------D-R------.-K- 232
H1O.BE.87.ANT70 ..........................................TNENLM-K-E--VT.-V-KD-KE-KQ-L--VS-LMELNETSS..........................TNKTNSKM-T--N--STT----------------------Y--F---STE-----T.-R- 233
H1O.CM.91.MVP5180 .......................................LLNETIN-MR-----VT.-VLTD-KEQKQ-L--VS-LSKVNDS.............................NAVNG-T-M--N--STI-K------------------T-Y--F---DTD-----L.-H- 237
H1O.CM.98.98CMA105 .......................................GTSSSESDMQR-E--VT.-VVKD-KE-KQ-L--RS-LMELKDKD............................NSTNT-M-T-IN--STTV---------Q--------------F---STE-----T.-E- 236
H1O.CM.98.98CMABB197 ..................................AGTTTSSPDL-QDL-Q-E--MT.-VVKD-KE-KQ-L---A-LMELKDN..............................TTNA-I-T-IN--STT-K--------------------Y--F---STE-----T.-K- 244
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ...................................SINNDTSSPENLV-Q-E--VT.-VVKD-KE-KQ-L--VS-LMK-NEA..............................NDTKDM-T-IN--STT-K--------------------Y--F---STE------.-N- 242
H1O.US.99.99USTWLA ...................................AKTTNPEE-TNPV-K-D--VT.-VVKD-QE-KQ-L--VS-LLK-G-.................................GTNI-T-IN--S-T-K------T-------------Y--F---ETG------.-K- 238
H1N.CM.02.DJO0131 ...................................KPGNGTDL-ARHM-------T.-E-HD-KKQA-SL--VE-VV-LND................................GNNST-R-IN---TAV------TT-----------P----M---EAN-----E.-K- 234
H1N.CM.04.04CM_1015_04 .....................................NGELDIGYKQM------VT.-ERKD-KKLA-SL--AE-VVQLNES..............................DSTNQT-R-I--K-TSV------TT-----------P----MX--EGN-S-K-E.-K- 235
H1N.CM.04.04CM_1131_03 .....................................NGTLDIGYKQM------VT.-EREDRKK-A-SL--TE-VVQLNDS..............................DSDSNT-T-IN-K-T-VR-----TT-----------P----MR--EGN-S-K-E.-K- 244
H1N.CM.95.YBF30 ...................................MTTREPDIGYKQM------AT.-ELTD-KKQV-SL--VE-VV--NA.................................YNKT-R-IN---TAV------T------------P----M---EGN-S-N-S.--- 244
H1P.CM.06.U14788 .............................RVNNSTDSTNTSKTNPL-LFQ----TT.-IVKD-Q-TQQ-L--RA-LTKL---NS.................................T-R-IN---TT--------N---L--Q------Y-LM---QTG------.-NK 247
CPZ.CD.06.BF1167 LED..................................KIKSNLTSL-MYE-F--QT.-EF-D-KKQI-SL---E--MKDK-...............................DSTN---Y-IN---TA---E-E-S----V--Q----P-Y-M---KDEN-R-K-N.--T 242
CPZ.CD.90.ANT ................................VTPKTTTP.-VDGMKLQE-N--Q-.-GFKD-K--MK-I---G-LMKCQDNNETN...............................C-Y-WH---TT---S-E-ST-------------Y---R-EDED-T-V-M.-K- 241
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ............................NNPTLKNNTSGKNETGVLQM---T--TT.-EL-D-KKQV-SL--VD-LQSLGS................................GTGDT-TMIN---TA-----------------------------DVN-S-K-K.-R- 251
CPZ.CM.05.LB715 .....................................EWN..DTREDLR-----AG..D--D-KKRVHSL--AE---L--RTRTTKQGNSTQAPATTPIASTKVPDSNDTCSPNNTLE-R-I-------------T----------------L----DTN-S-Q-I.-R- 268
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 ...........................................TSQMV-K-F--MT.-EL-D-QKQV-SL--VD--VX-..................................NGXX--R-IN---TA-------T------------P----M---EPD-----K.-R- 228
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 .......................................VNQTNHVQMQ-----VT.-EL-D-KKQV-SL--MG----L-TNNSSG............................NNSQ-R-IN---TAV------I-------Y----P----I---DQD-----E.-N- 234
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 .......................................I.NSSNETM------TT.-EL-D-KKQT-SL--VD-LTQ-NK.................................TTE----IN---TA-------I----------------L-R-----Y--S--.-N- 235
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 ..........................TVQISTGNDSTANNITVGTIDMY-----AT.-EL-DRKKQV-SL--RQ-LE-LEGNKPPE..........................GDKNAL-R-YN---TAM----S---L--------------L----D-N-T-I-Q.-K- 262
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 .............................................QVQY-----VT.-EL-D-KKQV-SL--RE--TSL-SNKT.............................VKNGT-R-IN---TA-------T-------Y--------L----DQN-K-K-T.-R- 231
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ....................................NGIEKDGLAQDMR--T--TT.-EL-D-K-QI-SL-W-N-LVGTN-....................................TFR-IN---TA-------T----------------L----D-DYP-K-K.-K- 239
CPZ.TZ.00.TAN1 ..........................NSATTTLTPTVNLS.SIPNY-VY-----QT.-EF-D-KKQI-SL--RE--VKE-GN.................................NN--Y-HN--------E-D-ST------R--------L---RDQN-T-K-Q.-S- 238
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 EPPTSKTTV.............................NTSEI-DYKVL-----QT.-EF-D-KKNI-SL--RE-VMKESQ.............................NKTNNSEY-Y-HN---TA---S-S-S-------R------Y-M----DAN-T-A-E.--- 249
CPZ.TZ.09.UG38 ..........................TTTIATITNPLVNLTGI-DYKVY-----QT.-EF-D-KKQI-SL--RE--MKT-..................................NND--Y-HN----A---E-E-S-------R------Y-M----SAN-T-V-T.-N- 234
CPZ.US.85.US_Marilyn ......................................SSAVNTTDIMR------T.-EL-D-KKQV-SL--VD-LAH-N-N...................................T-R-IN---TA-------T------------P--------E-D-K-K-E.-K- 226
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ...............................PTSTETTIPTNIPELD-F--T--VT.-VLKD-KT-QQ-L---Q--TET-KNE...................................-R-IN----T-S----------L--Q------YPL----DEQ-----E.-N- 234
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ...............................TIPPHTTIPPHIPQLD-Y-----VT.-VLKD-TT-QQ-L--RQ---ETGET.............................GTNGIKG-R-IN----T-S----------L--Q------Y-LM---DIQ-----E.-R- 235
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con ....................................TTIPPYIPQLD-Y-----VT.-VLKD-KT-QQ-L---Q---KT-ET............................NETKEYSE-R-IN----T-S----------L--Q------Y-LM---D-Q-----E.-K- 229
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 ............................TTAAPCNTTENTTKENSTGMLT-N--VT.-VLKD-KEQKQ-L--RE-LASLESNN..................................--R-IN--S-T------------L--Q------Y-LM---RTD-----T.-NE 252
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 RTSXP.........................TTSSHNMTSTPNIPEL-VY--T--VT.-VLKD-KSQQQ-L--RE-LSQ-GDXN.................................ST-R-IN----T-S----------L--Q------Y-LM---QSK-----T.-NE 260
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 ............................SAPINASLQSSTTAQNNLNFY-----VT.-VLKD-KE-KQ-L---ENLV-LNQTSKEKL...............................-R-IN---TT----------K-L--Q-----KY-LI--KQ-G--X-XL.-NX 254
ASC.UG.10.RT03 KAPPTTT........................QRPATEWWG.GKDPQSLL--T--MT.PGFKDRKAHYW-P--T--LWQQS-G..............................TNGTGE-YVKY----AM----D-FH-Q-F-V---P---Y-LF---DIPW--Q--.-K- 252
ASC.UG.10.RT08 TLTATT.........................KKLVTEWWG.GKDPQSLL-----MT.PGFKDRKAHYW-P-----LWQHK--..........................SETNVTGEGE-YVKY----A-----D-FH-Q-F-V---P---Y-LF---DIPW--Q--.-K- 255
ASC.UG.10.RT11 ...............................KGHTTEWWG.GKDPQSLL-----MT.PGFKDRKAHYW-P-----LWQHN-..............................GTNGTGE-YVKY----AM----D-FH-Q-F-V---P---Y-LF---DIPW--Q-Q.-K- 245
COL.CM.x.CGU1 .............................TNNSASDWDES.NWKEYPWY--RM-STAFLLKD.RKELELG-SVE-LTVLG-K.............................NDSNSIRATMKD-ANYTV--V-DMTIVD-VRTGF--AP-YML-R-DD-KWD---A.-N- 239
COL.UG.10.BWC01 T.........................KND...SAGDWDNT.QWV-ETWYE-K--STAFLLKD.RKELSLG-SIE-LDISS-R..............................SNNTIRATMKD-KNYTV--V-DHTIMD-VSTGF--AP-YMF-R-DD-KW----Q.-S- 246
COL.UG.10.BWC07 SVAP...............................EFDEK.NWP-D-WYH-RM-STAFLLKN.RKELEFDYRIE-LTIDK-G..............................NGSSIRATMKD-QNYSVSAI-DESIL--TS-GF--AP-Y-L-V--DTQW----R.-NQ 238
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 ..........................KT.TT..DWSGE...NNTMSQYW-----V-.GPY-D-KEEGH-MWLTD-LEWANGNETGDT.............................RGAYMRY--R-------D-SH-K-FK-R------YGLMR-DD-N-----L.--- 236
DEB.CM.99.CM40 ATTT......................KT.TT..DWSGE...NITMTQYW-----V-.GPY-D-KE-SS-VWLED--QWA--KDGSGN.............................RTGYMKH--D-----S-ETSR-K-FK-R------YGL-R-DD-N-----L.-N- 247
DEB.CM.99.CM5 ..........................KT.TT..DWSGE...NKTVTQYW--T--VT.GPY-D-KEMQS-VWLED--QWETENQTNTN..........................KSIRHGYMNH--N-----S-ETSR-K-FK-R------YGL-R-DDRN-----L.--- 237
DRL.DE.11.D3 ..VATTVATTTSTTAPKNASVAP.TTANGTLDIDTNNTEK...VTEANRV-KY-VT.GLC-DCKEEITEN-RYD-VVCKCGNVTESPEN....................NNCNG.TRTCYV----ST----D-N-A-TDMMKFRL---P-YIL-R--E-LNKSSK..-K- 265
DRL.DE.11.D4 ......ATSTSTTSA......APNTTA..DLEIDRNNTEP...KTETNRV-KY-VT.GLC-DCKEEITEN-RYD-VVCKCGSRAESPEE....................NNCTE.SRICYVHH--ST----D-N-A-TDMMKFRL---P-YIF-R--E-LNKTRK..-R- 254
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 T...........TPCQN...............CSTEQIEG.E-AEEPAS--T-A-A.GYQ-DVKKNYSMTW-DQELVCNNKTGSEKG............................SKDCYMIH--D---KE--D-TYWDTLRVR------Y-L----D-DYR-FA-K-K- 244
GSN.CM.99.CN166 STTT.............................QWGSWGGENGTGQPLY-----QT.-EF-DQKKQM-SL-WRE--MEETHG................................NQSG-YIRN----Y---K-V-S--Q-V-------P-Y-M----DVN-T-V-T.-Y- 252
GSN.CM.99.CN71 PSSPTPTP..........................WGNWGG.NGTGQP-Y-----QT.-EF-D-KRQM-SL-W-D--MRAQDG................................ND-D-YIIN----YV--K-V-T--Q-V-------P---M----DAN-T-V-K.-S- 254
LST.CD.88.SIVlhoest485 P.MPCFIAET.TTTTTKGNTT.....MESLIEDTNCTRWL.NETTEINRE-KY-VT.GLC-DCKEEIKQS-RYDETTCDK-G...................................TCYM-H--D-I-Q-D-N-GVISNAYFRL-----YML----E-LNFSAN..--- 257
LST.CD.88.SIVlhoest524 P.MPCFITESTTTTTKSSGTE.....QPSLIEDTNCTRWL.NETTEINRE--Y-VT.GLC-DCKEEIKQN-RYDETTCNE-G...................................TCYM-H--D-I-L-D-N-GVMSNAYFRL-----YML----E-LNFSAN..--- 260
LST.KE.x.lho7 TQMPCFINEQV...TVKNPGN.....ETRLEEDLNCTRGL.NETTERNAE-QY-VT.GLC-DCRTEIKQS-RYD-VTCSGER................................ENRTCYM-H--D-I---D-N-GVMQNAYFRL-----YML-R--EQLNFSKK..-E- 253
MND-1.GA.x.MNDGB1 TSTVASST.....................EIYLDVDKNNT.EEKVERNHV-RY--T.GLC-DSKEEIVTN-RGD-VKCEN....................................NTCYMNH--E--N-ED-Q-GLLIR.C-LG-V-P-YVM-RY-E-LN-NKL..-S- 240
MND-2.CM.98.CM16 TTT...............KTV....ANTTELDIDTNNTET...TTQQNRV-K--TT.GLC-DCKLEIEEN-RYE-VTC...............................TNGTNNTY-CYM-Q--------D-N-A-TDE-KFRL---P-YVL-R-LERLNVSKK..--- 243
MND-2.GA.x.M14 PTTP........................AVTGLEVTVQNN.ESTTQ-NRV-K--TT.GLC-DCKIEIKES-RYE-VTCTK.............................KENDTETEECYM-H--------D-N-A-TDKMTFRL---P-YIL-R-RE-LNKTKL..-A- 243
MND-2.x.x.5440 TTTTPSTTT.......SSSTN.....KTTTPVLVVEKQNN.ETTTQQNRV-K--TT.GLC-DCKLEIEEN-RYE-VTCTKLNKTGSA......................TNSTEPEYECYM----AT----DRN-A-TDRMTFRL---P--VL----E-LNKTKL..-G- 264
MNE.US.x.MNE027 PTTKTTTT........KEIEV.....VNENSTCVNRDNCT.GL-QEPMIS-K--MT.GLK-D-KREYNETW-SA-LVCEQ.............................GNSTEDESRCYMNH------QES-D-HYWDA-RFR----P-Y-L-R--DTKYS-FM-N-SK 258
MON.CM.99.L1_99CML1 P.................................WGNWGG.NGTGQPVY-----QT.-EF-D-KKQM-SL-W-E--MKEEGSNG................................SH-YILN----Y-----E-SNY--V-L-----P-Y-L-R-DDPA-T-Q-S.-S- 238
MUS-1.CM.01.CM1239 ..........................TKTTPVTPWGKWDA.NGTEQSMF-----QT.-EF-D-KKQM-SL--TD-LMRE---...................................T-YILN----Y---Q-E-S--Q-V--Q------YSL----DAN-T-Q-K.-N- 248
MUS-2.CM.01.CM1246 ..........................GHTTVTPWGRWADN.NETQLTMY-----QT.-EF-DVKKQM-SL-FVK-LMKGE-E...................................T-YI-N----Y---Q-E-S--Q-V--Q------YSL----DAN-T-Q-I.-N- 252
MUS-3.GA.09.09GabOI81 TAKAP.........................TTPEIIGGMWNRSTGQGVY-----QT.-EF-D-TKQM-SL--VD-VMSSQ-GNVTE................................-YI-N---TA---S-E-AH-D-V---------YTL----DAN-T-Q-M.-H- 248
OLC.CI.97.97CI12 ............TTVTSSTGG.....QTTTIGLGVDNSTV.KP-TEKL-Q-RY--T.GLC-DCKIEMNQT-DLE-VACTN-....................................TCYMSH--------D-QYAVSDQQMVKL---P-RVLI----R-E-P....-R- 243
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 TPSATAS.TN..IDCGIN...........NETCS.......AV-DENVMQ-T-AVA.GLK-DEKH-YNDTW-SR-LWCQKAN................................NV-QCFMRH---TS-H-F-EPRYW--FRLR----P---L----DYNYT-FDT.-H- 244
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 TTPTAAK.TTTKVDCPMN...........NETCA.......AVPDEDVM--E-AVA.GLK-DEKY-ANDTW-SR-LWCEKDKN...........................NNKTTKRQCFMRH---TS-Q-F-EPKYW--FR-R----P---L-V-KD-NYT-FDT.-H- 253
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 KTTTQRT.IGVEKECTAG...........NETCE.......EVQDADVMS-E-AVA.GLK-DEKH-YNDTW-SR-LWCEKET...........................NSTNSTKKKCFVRH---TS-Q-F-EPKYW--FRLR----P---L-V-KD-NYT-FDT.-V- 255
SAB.SN.x.SAB1 PEVVS.........................VGFNDSVIEQ.E---EQAM----AMA.GYR-DVKKNYSTVWDDQEVVCEEGREKS..........................NATHTVGCYMIH------KE--D-TYWDTFRLR------Y-L-R-ADTDYS-HKA.-R- 251

* * * * * * * * *
V1 V2

MAC.US.x.239 TTSTTA.........SAKVDM.....VNETSSCIAQDNCT.GL-QEQMIS-K--MT.GLK-D-KKEYNETW-SA-LVCEQ.............................GNNTGNESRCYMNH------QES-D-HYWDA-RFR----P-Y-L-R--DTNYS-FM-K-SK 257
H2A.DE.x.BEN SRPPTS...........AASI.....INETSNCIENNTCA.GLGYE-MMQ-E--MK.GLEQD-KRRYKDTW-LE-VVCDN.................................TTAGTCYMRH----I-KES-D-HYWDAMRFR----P---L-R--DTNYS-FE-K--K 251
H2A.PT.x.ALI ..................KPL.....INESDPCIKADNCPRGLGDE-MV--R--MT.GLQ-D-PKQYNETW-SK-VVCEP.............................FNTTTNQ-RCYMNH-------ES-D-HYWDA-RFR----P-Y-L-R-DDINYS-FA-N-SK 248
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 ..................NTT.....IGENSSCIRTDNCT.GLGEE-MVD-Q--MT.GLE-D-KKLYNETW-SK-VVCES..............................NDTKKEKTCYMNH-------ES-D-HYWDTMRFR----P---L-R--DTNYS-FE-N-SK 245
H2B.CI.x.EHO SSTQ...............TL.....LNEDSKCIQNDSCA.GIGLE-MID-Q-KMT.GLK-DESKQYKDTW--Q-LVCEKGTRSN..............................ESKCYIKT----I-QES-D-HYWDSLRFR----P---L-R--DTKYS-FM-N-SK 250
H2B.GH.86.D205_ALT TTS.............RGLKT.....INETDPCIKNDSCT.GLGEE--MQ-N-SMT.GLR-DELKQYKDTW-SE-LECNN...............................TRKYTSRCYIRT---TI-QES-D-HYWDSLRFR----P--FL-R--DTNYS-FM-N-SK 251
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MNE.US.x.MNE027 -VVSS--RMMETQT--WFGF--TR--NRTY-Y.........WHSK.--RTI-SLNKYNNLTMK-R--G-K-VLPVT-..MS-LV-.....HSQPINERPK--W-RF.EGN-KEAI-EVKQTIVKHPRY...TGTNNT.DKINLTAPRG...................... 384
MON.CM.99.L1_99CML1 --A-T---A-Q-I-A-WFQ--STGNAPNTTVMM........NKQK.NESIVVRLAKHLH-N-T-I--G-K-IRNLQ-..-A-MT-Y....SQLIVG--T-K-Y-KVNKTQ-ETA-QAVHEAVKTEWEKKNNGTN..........................VTTISWRFQP 367
MUS-1.CM.01.CM1239 -TATH-----L-L-A-W-Q---TYL-GNNTAVM.......MNGDK.NESIG-KFGE-FR-NLT-L--G-K-IRNLQ-..-A-MT-Y....SQLIVG-DT-R-Y-K-NKTQ-DVA-R-AMLAM-KHWHGRLEKQGE.NITEE...................KIKIRWTSQP 384
MUS-2.CM.01.CM1246 -TARH---D-L-LIA-W-Q---TYLPGNDTAVM.......MNGDK.NESIA-KFGE-FR-NLT-I--G-K-IRNLQ-..-A-MT-Y....SQLIVD-DT-R-Y-K-NKTQ-DPA-R-AMIAM-DHWH-RLQKANK.TINKT...................EIKIRWTSEP 388
MUS-3.GA.09.09GabOI81 --A-H-----L-L-A-WFQ---T-QPGNDTAVV.......MNGKK.NESVV-RLGE-YK-NLT-I--G-K-IRNLQ-..-A-MT-Y....SQLIVG-DT-R-Y-K-DKTQ-DAAIR-SMIAM-DHWI.KINKNDSTHNYTK..................ENITIRWISQP 385
OLC.CI.97.97CI12 I-A-T--PPLSAT--SFFGF--TRHKASRL-PI.TGDLNHKPREG.TGVYVMAIADKYKL--E-I-KG-RSIVSVNS..AS-LVYY....AGLEPY--IDKGL-RF.KGQ-GWM-YALGKG-EKENNTWANYTGVNITGIGR.....NSTTFAKAIKR...FKFDE-LKR 396
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 -TATS--DM-NTT---SFG----IS-NRTW-Y.........QRKQ.S-RTI-GLNSFYNLTVS-R--S-R-I-G-SL..AT-.V-.....ISL-VEKRPKG-W-RF.YGN-KGAW-EVKE-VIQTK-YKG-NDT...........................TKINIRSVY 368
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 -TATS--DM-NTT---SFG----IS-NRTW-Y.........QRKQ.S-RTV-GLNREYNLTVE-R--S-R-V-G-SL..AT-.V-.....ISLRVEKRPKG-W-RF.YGN-TGAWEEVKKEVIKTK-YKG-NDT...........................KKIYIRSHY 377
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 -TATS---M-NTT-ASGFG----INVN-TW-Y.........QRRQ.S-RTV-GLNSFYNLSVT-R--S-R-V-G-SL..AT-.V-.....ISLRVEKRPKG-W-RF.EGN-TDAW-EVKERVKTTK-YRG-SNT...........................DKIKIRTVY 379
SAB.SN.x.SAB1 -TVSA--RL-NTT---GIGI---YVANRTE-W.......QKNGNS.NDSVI-RLNRYFNLT-R-R--G-K-VLPVT-..MA-LV-.....HSQ-YNTRLK--W-WF.GGN-RGAW-EVKETIVRLPPKKYSGTN..........................DTNKI-L-RQ 379

* * *
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MAC.US.x.239 -VVSS--RMMETQT--WFGF--TR--NRTY-Y.........WHGR.--RTI-SLNKYYNLTMK-R--G-K-VLPVT-..MS-LV-.....HSQPINDRPK--W-WF.GG--KDAI-EVKQTIVKHPRY...TGTNNT.DKINLTAPGG...................... 383
H2A.DE.x.BEN -VAAS--RMMETQT--WFGF--TR--NRTY-Y.........WHGR.--RTI-SLNKYYNLTMR-K--G-K-VLP-TL..MS-LV-.....HSQPINTRP---W-RF.GGR-REAMQEVKQT-VQHPRY...KGINDT.GKINFTKPGAG..................... 378
H2A.PT.x.ALI -VAAT--RMMETQT--WFGF--TR--NRTY-Y.........WHGR.--RTI-SLNKHYNLTMH-K--G-K-VVP-TL..MS-LI-.....HSQPINKRP---W-WF.KGE-RKAMQEVKET-VKHPRY...KGTNDT.NQINFTKPGRG..................... 375
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 -VAAT--RMMETQT--WFGF--TR--NRTY-Y.........WHGR.--RTI-SLNKFYNLTVH-K--G-K-VVP-TL..MS-LV-.....HSQPINRRP---W-WF.KGE-KEAM-EVKLT-AKHPRY...KGTNDT.EKIRFIAPGER..................... 372
H2B.CI.x.EHO -VVSL.YRMMETQT--WFGF--TR--NRTY-Y.........WHGK.--RTI-SLNSYYNLTMH-K--G-KMVVP--T..VS-IL-.....HSQPINKRPK--W-WF.KGN-TEAIQEVKETIKNHPRY...SGTTNI.SQIRLAEHARS..................... 376
H2B.GH.86.D205_ALT -VASS--RMMETQS--WFGF--TR--NRTY-Y.........WHEK.--RTI-SLNTYYNLS-H-K--G-K-VVP--T..VS-LL-.....HSQPINKRP---W-WF.KGN-TEAI-EVKRTIIKHPRY..KGGAKNITSVKLVSEHGKG..................... 380
H2G.CI.92.Abt96 -VVST--RMMETQT--WFGF--TR--NRTY-Y.........WHGR.--RTI-SLNKYYNLT-X-R--G-K-VLP-T-..MS-LV-.....HSQPINERP---W-WF.GG--KEAMQEVKETVVKHPSY...KGTNDTKXITFTTPGEG...................... 384
H2U.CI.07.07IC_TNP3 -VVST--RMMETQT--WFGF--TR--NRTY-Y.........WHGR.--RTI-SLNKYYNLTVR-R--G-K-VLPVT-..MS-LV-.....HSQPINERPK--W-WF.GGS-KEAIQEVKET-VKHPRY...TGINDT.KKINLTQPGG...................... 386
H2U.FR.96.12034 -VVST--RMRGTQT--WFGF--TRS-NRTY-Y.........WHGR.--RTI-SLNKYYNLTMY-R--G-K-VLPVT-..MS-LV-.....HSQAINN-PK--W-WF.GGN-KGAIQEVKETIANHPRY...HGTKNI.SQINLAEPAG...................... 379
SMM.CI.79.SIVsmCI2 -VVST--RMMETQT--WFGF--TR--NRTY-Y.........WHGR.--RTI-SLNKYYNLTMR-R--G-K-VLPVT-..MS-LV-.....HSQPINERPK--W-WF.GG--KEA--EVKET-VKHPRY..KGGTNDT.RKINFTEPGRK..................... 393
SMM.SL.92.SIVsmSL92A -VVSS--RMMETQT--WFGF--TR--NRTY-Y.........WHGR.S-RTI-SLNKTYGL-LH-R--G-K-VLPVT-..MS-LV-.....HSQPINERPK--W-WF.KGE-KKAIREVKETIVQHPRY...TGTNRT.EKIYLTAPGG...................... 385
SMM.SL.92.SL92B -VVSS--RMMETQT--WFGF--TR--NRTY-Y.........WHGG.S-RTI-SLNKYYNLT-K-R--G-K-VLPVT-..MS-LV-.....HSQPINERP---W-WF.GG--REAMQEVKKTIVKHPRY...TGTNDT.RKINLTAPGG...................... 386
SMM.US.06.FTq -VVSS--RMMETQT--WFGF--TR--NRTY-Y.........WHGR.--RTI-SLNKYYNLT-K-R--G-K-VMPVT-..MS-LV-.....HSQPINDRP---W-WF.GG--KSAMQEVKQT-VKHPRY...TGTNDTKNINFTEPGKT...................... 385
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 -VVSS--RMMETQT--WFGF--TR--NRTY-Y.........WHGK.S-RTI-SLNKYYNLTMR-R--G-K-VLPVT-..MS-LV-.....HSQPINERPK--W-WF.GGS-KEAIQEVKET-VKHPRY...TGTNDT.KKINLTAPAG...................... 386
SMM.US.86.CFU212 -VVSS--RMMETQT--WFGF--TR--NRTY-Y.........WHGH.R-STI-SLNSYYNLT-R-R--G-K-VLPVT-..MS-LV-.....HSQPINERP---W-WF.GG--KSAI-EVKET-VKHPRY...TGTNDT.SKINLTAPGG...................... 386
SMM.US.x.H9 -VVSS--RMMETQT--WFGF--TR--NRTY-Y.........WHXR.S-RTI-SLNKYXNLTMR-R--G-K-VLPVT-..MS-LV-.....HSQPINERPK--W-WF.GGE-KEAIREVKXX-VKHPRY...KGTNXX##QIKLTAPGG...................... 385
SUN.GA.98.L14 ITATP--NYMTST--SFFGF--TRHK-DEL-PI....NNKVGQGA.EGEYVWK-AAKWGLV-Q-I-KG-RSQVSTIS..ST-LL-Y....YGLEPGSKL-L-Q-KF.VGQ-GRAFATLGKL--QVEPLANMSNG..CTFDNITKT....CRFTNGTDFKKMIKFKPMEKH 409
SYK.KE.x.KE51 -TA-S---PFNTLA--WFQ---TYKAKDK-RFI.......RQKDK.NESVI-L-PEKLGLQLV-E--G-ESI-N-QL..AA-FFLPVI.QGRL-TGKAAKR-F-KV.KGE-GKFFE-VHNESIKVWK-................................VTSTSWRSQP 368
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM -TA-S--QEFNTLA--WFQ---TYKAKDK-RFI.......KQKDK.NESVI-L-PEALRLQ-I-E--G-ESI-N-QL..AA-YFLPVI.QGKL-TGRDAKR-F-RV.TGN-TEFF--VHEQATKTWK-................................VTNTTWRSQP 361
TAL.CM.00.266 I-A-H--DP-TTIAA-W-I---TK.-NHTQVI........HQAPK.NESAI-LLGKEHNLT-T-I--G-R-I-DLQ-..AA-LM-....HSQIIAGK-LNR-Y-KL.EGN-TKAMESANEEIAKRYKEHINNTD..........................KVNITWTAVR 361
TAL.CM.01.8023 I-A-H--DP-TTIAA-W-V---TK.-NQTQ-I........HQAPK.NESAI-LLGKEHNIT-Q-I--G-R-I-DLQ-..AA-LM-....HSQIIAGKDLKR-Y-K-.EGN-TRAMEDVNE-IAKAYKDHINSSS.........................GTAQIRWQGVR 378
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 --V-S--GLMNTT--SAFGI---Q--NRTE-W.......QKHGVS.N-SVI-KLNKHYKLK-V-R--G-K-VLPVT-..MA-LV-.....HSQQYNTKL---W-HF.QGD-KGAWREVRKTIV-LPKEKYRGTN..........................NTRQIWLSRQ 380
VER.KE.x.AGM155 --V-H--TLMNTT-T-G------YS-NRTQ-W.......QKHGVS.NDSVL-LLNKHYNLTVT-K--G-K-VLPVT-..MA-LV-.....HSQ-YNTRL---W-HF.QGN-KGAW-EVQEEIVKLPKERYQGTN..........................DTNKI-L-RQ 384
VER.ZA.10.VSAC4004 --V-H--KL-NTTI--G------YS-NRTQ-W.......QEHGVS.NDSVI-HFNKHYNLTVT-R--G-K-VLPVT-..MA-LV-.....HSQ-YNTKL---W-HF.QGN-KGAW-EVREEIVKLPKERYQGTN..........................NTENIKLLRQ 388
MAL.ZM.2009.SIVagmMAL_ZMB --V-H--GLMNTT---G------YS-NRTQ-W.......QKHRVN.NDSVI-LFNKFYNLTVT-K--G-K-VLPVT-..MA-LV-.....HSQ-YNMRL---W-HF.QGN-KGAW-EVREEIVKLPKDRYQGTN..........................NTEQIKLLRQ 389
VER.ZA.10.VSAG1003 --V-H--GLMNTT---G------YSANKTE-W.......QKHRVN.NDSVI-LFNKHYNLTVR-R--G-K-VLPVT-..MA-LV-.....HSQ-YNTRL---W-HF.QGN-RGAW-EVKE-IVQLPKDRYQGTN..........................DTKQI-L-RQ 380
VER.ZA.10.VSAM0022 --V-H--GLMNTT---G------YS-NRTQ-W.......QKHRVN.NDSVIVLFNKFYNLTVR-R--G-K-VLPVT-..MA-LV-.....HSQ-YNTRL---W-HF.QGD-RGAWREVKEHIVKLPKDRYKGTN..........................DTEKIYL-RQ 385
WRC.CI.98.98CI04 --A-L--DMMTATI-SFFGF--TRYKKGELVEI.IGNINHRPHEG.TG-FVYK-PSRYK---E-N-KG-RSVVSVNS..AS-LIYY....AGLEPHR-I-KGL-KF.KGL-GHM-YDLGKN-Q-YNNTWVNYTE.DCNQKN......DSREFAKCIKQ...FQIRNFTRK 408
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 --A-T--DLMTATI-SFFGF--TKYDKGEL-EV.IGNINHKPKDG.TG-FVYK-PAKYN-A-E-H-KG-RSLVSVSS..AS-LIYY....AGLEPYK-I-K-L-KF.TGQ-GHM-YGLGKE-QAYNSSWVNYTE.ECNKKG......NSSAFATCIKQ...FQIRNFTKQ 400

438
H

IV
Sequence

C
om

pendium
2018:PLV

Proteins



E
nv

PLV
Proteins

PLV Proteins

* *
glycosylation NST glycosylation NNT

*
CD4 binding

*
CD4 binding CD4 binding

V4 glycosylation NIT glycosylation NES
glycosylation NST V5

glycosylation NST

H1B.FR.83.HXB2 GGDPEIVTHSFNCGGEFFYCNSTQLFNSTWFNSTWST.EGSNNT...............EGSDTITLPCRIKQIINMWQKVGKAMYAPPISG...QIRCSSNITGLLLTRDGGN..................SNNESEIFRPGGGDMRDNWRSELYKYKVVKIEPLGVAP 498
H1A1.UG.85.U455_U455A ---I--T--------------TSG----I-NG-MSND.M-P-G-....................---Q-----------R--Q-------Q-...V---E-------------T..................N-TKN-T------------K------------------ 491
H1C.ET.86.ETH2220 ---L--T--------------TSN-----KLELFN-S.TNL-......................---Q-----------G--R-------E-...I-M-R------------AK.................EPHSTK-----E------------------E-K------ 487
H1F1.BE.93.VI850 ---L--TM-----R------DTSG---D-GS-NGT.............................----------V----G--R---TS--A-...N-T-N--------------...................ESNI-T---E--N-K-------------E-------- 474
H1O.BE.87.ANT70 ---L-VTHLH---H-------TAKM--Y.T-SCNGT-.....CSVS......NVSQGNNGT.....---KLR-VVRS-IRGQSGL-----K-...NLT-M-----MI-QM-.................NTWN-S-NNVT---I----K-I--T--FN----RVK-FS--- 492
H1O.CM.91.MVP5180 ---A-VSHLH---H-------TSGM--Y.T-INCTKS.G...CQEIK....GSNETNKNGT.....I--KLR-LVRS-M-GESRI-----P-...NLT-H-----MI-QL-QP..................WNSTGENTL--V----K-I--TK--N----Q-K-FS--- 501
H1O.CM.98.98CMA105 -----TTHLH---H-------TSN---Y.T-SCNGT-.....CNDS........QSTTNDT....QI--KLR-VVRS-I-GQSGF-----K-...NLT-T-----MI-QM-APWN............STRNN-E-QTAT---T--E-K-I--T--FN----RVK-FS--- 500
H1O.CM.98.98CMABB197 D--A---NLH---H-------TSKM--Y.S-SCVEN-.....CNVS.......QDHQSNDTT...RI--KLR-VVRS-IQG-SGI-----Q-...KL--E-----MI-QM-KP................WNK-EGNNAT---I--N-K-I--T--FN----RVK-FS--- 506
H1O.SN.99.99SE_MP1299 ---S-VTHLH---H-------TSKM--Y.T-SCIGTN.....C-SNQ.......NSSNSNDT...RIY-----VVRS-IQG-SGL----RK-...NLT---L---MI-QL-MP................WNST--SNAT---T----K-I--T--F------VK-FS--- 505
H1O.US.99.99USTWLA D--I-VTHLH---H-------TN-M--Y.T-ECNN-N.....CRIQN....DNNTYENSTRT....IY--LR-VVRS-MRG-SGL-----K-...SLT--------I----AL...............IXRX-S-PNIT---T----K-I--TQ--N----RVKSFS--- 503
H1N.CM.02.DJO0131 -----VTHLM-------I---TSR---ESMN..........................TNGTNG--------R--V-L-TR---GI-----R-...NLT-N-T----I-EHS--......................SNGTVY-T--N-VNL--Q------T-S---I---- 470
H1N.CM.04.04CM_1015_04 -----VRHFM--------L--TSR--DENG.............................TVNG--I--------V-L-TR---GI-----R-...N-T-N-S----I-EVS-N........................STVY-S--N-VNL--Q--------S---I---- 465
H1N.CM.04.04CM_1131_03 -S---VTHLM--------L--TSR---ESKN...........................ETTNG--I--------V-L-TR---GI-----R-...N-T-N------I-EYS.....................NSTNGTVVY-S--N-VNL--Q--------S---I---- 485
H1N.CM.95.YBF30 E--L-VTHLM---R-------TSK---EELL-E-GEP...........................-------R--V-L-TR---GI-----R-...VLN-T------V-EYS--P...................DTKET-VY-S--N-VNL--Q--------S---I---- 485
H1P.CM.06.U14788 -----VSSLH-S-H-------TSS---FSYTWNDTTW..RAAGN..........HNT...SENI.--S--L--VV-S-MR--SGLF-T--E-...ELK-Q------M-E-ELPYN.................DSSKNTTLS-I----TNI------P----QVKA-A--- 511
CPZ.CD.06.BF1167 ---Q-TQ--W---Q------DLKNWT-NGIEID.............................GMLIA---LR--V-H-GI-SRGI-L--RE-...-VK-V-S---FIM-AETNDTDG....................T-TPTFSAKVE-Y-KV-MSR----E-Q--S--- 494
CPZ.CD.90.ANT D----VKV-W---Q------DI-PW--A-YTGNLITN..-AL.......................IAH------V-H-GI-S-GI-LA-RR-...NVS-T-S---IM-.EGQIY....................--TVKVS-AARVA.-Q--A--SR-Q--E-X--S--- 488
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ------AN-M----------DTRKM--........ES.-PFHE....................NM-I----R--V-S-MR--RGI-----P-...H-T-N-L----I----HV....................--TNNT---I----KNI-----------R----S--- 496
CPZ.CM.05.LB715 P-----QK-Y----------ETSS---A-IDITPNT-LNET..........TWDYPAENNINQEMIIH------VS---R---GIFS---R-...T-Q-N-T----------N-KADSENKTRIETGQNKAEEI-RTD----A--E----------R----------L-- 547
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 -------NMM-----------T-P---NS-T-T-S-D..INSS....................N-IIN---R--V-S-MR---GI-----R-...T-S-T--------EL-R-LP.............RNGTNT-NKLTLY-T--E---L--L--H-----S---I---- 481
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ---L-VTNLMI----------TS---TNQN.........-NTTG...................N---Q---R--V-L-TR---GI-----K-...P-N-L-----II-DYTKSG....................T-KYTIY-T----TNL--Q--------S---I---- 468
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 -----VANLH-----------TSA---D-LLRNKTLL.NETLHN...................NL------R--V-L-LR---GIF----R-...N---N-T----I-EKHTN.....................TDNIT---I----T-I------N--I---------- 480
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 ---L-VTNLHLI---------TSI---TSIIFNETKD.D........................N--I----R--VRL--R--RGIFL---R-...T-N-I-----I-FAQQ.KTD.................RM-K-AM-T-V--E--N------------R-------- 511
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 ---L-VT--Y-----------TSN---QSTI..............................NNITHI----R--V-Q--G---GIF----R-...T-Q-N-T----------K-E.....................T-T---T-----N------------------L-- 474
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 -----V-NFM-----------TSR-ITCNSSDTSE.............................YI---K-R-VV-S-MR---GIF---RR-...T-T-N-T------EVQN....................GTGNNTEVYLS------I---------I---------- 484
CPZ.TZ.00.TAN1 D----VTSFW---Q-------L-NWT-TWTA.NRTNN.THGTL......................VA---LR--V-H-GI-S-GV-L--RR-...TVK-H------IM-AEKD-N.....................NSYTPQFSAVVE-Y-KV--AR----E-Q--S--- 485
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 K----VENFW---Q-------L-KWI-E--L-E..........................TDQTNLVA---LR--V-H-GI-A--I-L--RR-...TVK-V-----F-M-NEETGA..........................TFS-KVE-Y--V--A---I-E-Q--S--- 484
CPZ.TZ.09.UG38 ---L-VTNFW---Q-------L-NWT-I--LETWLK-.NN-....................-RPLVA--KLR--V-H-GI-S-GI-L--RR-...NLT-R-----FIT-W-......................-DTENVLVTFSAKVE-Y-KV-MSR----E-Q--AI-- 478
CPZ.US.85.US_Marilyn -----V-NMML----------TIP---M-YN....N-.DNTTI......................--K---R--V-Q-MR---GIF----K-...VLS-N-----MI-DISISAV................NNDSRNITVM-T----TAL-KN--H-----S---I---- 469
GOR.CM.04.SIVgorCP684con -----VTSLH---H-------T-KM--Y.KCTGEHCN......CTDKE....LCNKTAEMEY....I---L--VV-S-MR--SGLF---XR-...TX--IXX---IX-Q--TPX.................AE--NNTTL--L--E--NI------P-----VKA-S--- 488
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 -----VTFLH---H-------T-KM-SY.N..C-TEG.....CNTTE....TSNTTETTKY.....I--HL--VVRS-MR--SGLF----R-...TL--I-----II-Q--AP..................LKTD-NSTL--I----TNI------P----RVKA-T--- 484
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con -----VTFLH---H------DT-KM--YNCTKESCDC..ITG-C...................-NYI--HL--VVMS-MR--SGLF----R-...TL--K-----II-Q--VPLNK.............TNENSTDYNTL--I----TNI------P-----VKA-S--- 479
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 -----VASLH---H-------TSA---H...SC-K.N..MT.KNEWIC....T....PNNATG-LR----L--VV-S-MR--SGLF----P-...SLT-K-----I--E--LP..LGNMTNT................TL--I----KNI------P----QVKA----- 517
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 ---L-VAMLH---H-------T-TM--Y-Y.-CSH.H.........SC...KAQSKNIS---GDSYI--KL--VV-S-MR--SGLF----R-...TLK-M--------E--VP...XNITAT#...........#RNITL--T--E-K-I------P----QVKA-S--- 517
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 -----VTHLH---H-------TSK---Y-Y.VCNQTD..QG-.ANYSC....H..STSTLENG-LVI--KLR-VV-S-MR--SGLF---VP-...SLT-H------I-Q--WP..LNNNTTT................-L--E----K-I------P----QVKA-A--- 519
ASC.UG.10.RT03 .--R-VES-W-Q-Q-------LSRI-QK-N-TNDTFY.PRNI.............TKEGAELSN-WFT-T-R-VV-R-SH-E-L--L--RR-...HVQ-T--V--I-VESEYYPG.....................-PFNMTPSANIK-L-KID-RR----E-D-I-L-- 511
ASC.UG.10.RT08 .--R-VES-W-Q-Q-------LSRI-QK-NLTNNTFY.PQNI.............TQEG-ALSN-WFT-T-R-VV-R-SH-E-L--L--RR-...HVQ-T-----I-VESEYYPG.....................-PFNMTPSANIK-L-KID-RR----E-D-I-L-- 514
ASC.UG.10.RT11 .--R-VES-W-Q-Q-------LSRI-QQ-N-TNDTFY.PRNI.............TEEG-RLSRTWFT-T-R-VV-R-SH-E-L--L--RR-...HVQ-T-----V-VESEYYPG.....................-PFNMTPSANIK-L-KID-RR----E-D-I-L-- 504
COL.CM.x.CGU1 TS---ATFTFVI-HRL-----ASS-WKHDS..................................PVMN-T-RKLV-S-VTHARIL-G--PG-...HLQ-NWEKQPVIAFMGTIEG................DNDGNGCAYPAAPNFKHALSTL--GR--L--MRTTTYV- 492
COL.UG.10.BWC01 TS---ATFTFLI-HRL----DASS-WAKNS..................................SVMN-T-RKLV-S-VSHARLL-G--PD-...HLQ-NWEKQPVIAFMGTVEK................GG-ETGCAYPAAPNFKHALSTL--GR--L--MRTTVY-- 499
COL.UG.10.BWC07 YTFITFHGMFLY-NASSL.......WSG-T..................................TVMN-T-RKLV-S-VTHA-IL-G--LK-...TLQTYWEKQPV-AFMGSVEK................GE-KTGCAYPAAVNWKHAASTL--GN--L---T-TAFV- 488
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 ---R-VQRVW-Q-H--Y----VSKAYQLFTND.........................TITW-NNTLM--K-N-LV-T-Y-I-QHI-L--RE-...EL--D-HVSAIIFDVAHYGH......................MLNLTPSS-IKAV--AD-----IIEVQ-I-F-- 478
DEB.CM.99.CM40 K--R-VQSVW-Q-H-------ISKALDLLLLQNNT.....................RNSTW--KWLM----N-LV-T-YT--QHI-L--KE-...ELK---H-SAFVFDV-HY-G......................S-TLTPSA-I-AV--AD-F---IIEVK-I-F-- 501
DEB.CM.99.CM5 ---R-VQNTW-Q-H-------VSKA-..NLLMNKT.....................NNITW-NNTLM--K-N-LV-T-F---QHV-L--KE-...ELK-H-SVSA-VFEVAHYGQ......................NMNITPSS-IKAV--AD-----IIEVK-I-M-- 481
DRL.DE.11.D3 K--LASENLMML----Y-F--ISKIWRTWNNR-SNVW..........................YPYAS-H----VDD-AR--RKI-M--V--FNNE---TQDV-EMFFEIQKLETN..............EINDSNYQ-KFVPQDEVQNQFTAIGAH--L--V--I-F-- 550
DRL.DE.11.D4 E--LASENLMMM----Y-F--V-KIWKTWNNR-SSVW..........................YPYAS-H-----DD-A---RKI-M--V--FNNE---TQEV-EMFFEVHRLDTN..............VTDDSHYQ-KFIPQDEVQNQSTAVGAH--L--V--I-F-- 534
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 .----SANFW---Q------KMDWFI-YLNNRTEDAE...GT-RTCD....KG.KPGPGPCVQRTYVA-H-R-VV-D-YT-S-KV----RE-...HLE-N-SV-A-YVAI-YN-K....................SGP-NVTLSPQV-SI-AY--GD--L-E-T-I-F-- 508
GSN.CM.99.CN166 K--L-VQ--W-Q-Q-------LSI--QLNNN.TIN-S..NIG-..............ITSKYKGQW-A-K-R-FVTQ-GY-S-SI-L--RQ-...H-N-T-------IDGAMYES......................S-NMTPSA-VA-A-NY--SR----E-D--SM-- 509
GSN.CM.99.CN71 K--L-VQ--W-Q-Q-------LSV--QFNNNITAVDD.TNI--..............VTSKYKGQWMA---R-FVTQ-GY-SRSI-L--RQ-...H-N-T-------IDGAMYGH......................S-NMTPSA-VA-A-KY--SR----E-D--SL-- 516
LST.CD.88.SIVlhoest485 -EGLATEMLMHT--E-M-F--I-RILQEWNNKNSDKW..........................YPWAN-H--SV-DD-AT---KI-I--T--FNNR---THRV-EMWFELEKWEP..............EENLGGNLSVRFLPPSWETNQFVATGAH--LIR-R-I-F-- 535
LST.CD.88.SIVlhoest524 -V-LATEMLMHT--E-M-F--V-RI-QEWNNKNSDKW..........................YPWAN-H--S--DD-AT---KI-L--T--FNNR---THRV-EMWFEMEKWEP..............HEDLGGNLS-KFLPPSWETNQFVATGAH--LIRLR-I-F-- 538
LST.KE.x.lho7 -A-LATEMLMHT--E-M-F--V-RI-QEWNNKNSDKW..........................YPWAN-H--S--DD-ATI--KI-L--T--FNNR---THRV-EMFFEMEKWEP..............HEDLGGNLS-KFLPPSWETNQFVA-GS---LI-LN-I-F-- 533
MND-1.GA.x.MNDGB1 .--RAAEMMMMT-Q--M-F--V-RIMRAWNDPNEKKW..........................YPYAS-Q-R--VDD-MQ--RKI-L--T--FNNH---THRV-EMYFEMQKIDS.................NETKMQ-KFLPPSETSNQFVAYGAH--L---M-I-I-- 527
MND-2.CM.98.CM16 K-E-GAE-IMLL----Y-F--W-KIWRTWNDQNSSVW..........................YPWMS-N-R---DD-H----KI-M--V--FNNE----NDV-EMFFEVQKTEE....................GYI-KFVPQDEVQNRFTAVGAH-QL--VD-I-F-- 519
MND-2.GA.x.M14 I-E-GAE-IMIL----Y-F--W-RIWKTWNNQNSNVW..........................YPYMS-K-R--VDD-H---RKI-M--V--FNNH---TNDV-EMFFEVQLVEG...................KRYL-KFLPQDEVQNQFTAVGAH--L--VD-I-F-- 520
MND-2.x.x.5440 K-E-GAE-IMLL----Y-F--W-KIWKAWNSKQSSVW..........................YPYMSRN-R--VGD-H----KI-M--V--FNNE---TNDV-EMFFEVQKTDDD..................-GYI-KFIPQDWIQNQYTAVGAH--L--VD-I-F-- 542
MNE.US.x.MNE027 .----VTFMWT--R---L--KMNWFL-WVEDKNLTG.................TTQKPQ-QHKRNYV--H-R----T-H----NV-L--RE-...DLT-N-TV-S-IANI-WIDG.....................NQTNITMSAEVAELY-L--GD--L-E-T-I-L-- 512
MON.CM.99.L1_99CML1 Q--K-VQ--W---Q-------VSA--INRRT-K-DG........ISP....FDVNNKPNTTYHGGW-A-T-R-MVTQ-GY-S-SI-L--RK-...HVQ-T----A--I-GELYQN......................NVTLVPSAQVS-S-----SR----E-D--SM-- 500
MUS-1.CM.01.CM1239 K--N-VQ--W---A-------LSV--QFNNNITQINE..............SNIHNVTTKYHQDQWMV---R-FVTQ-GY-S-SI-L--RR-...HVQ-T--V----IDGAMYKD......................TVNMTPSANVM-A--M--KN----E-D--SM-- 515
MUS-2.CM.01.CM1246 K--R-VQ--W---Q-------LSV--QFENNTREIND..............SNIHTVKTKYRHDQWMV---R-FVTQ-GY-S-SI-L--RK-...HVQ-T-HV----IDGAMYGN......................T-NMTPSANV..WT-ASRLRDT--E-D--S--- 517
MUS-3.GA.09.09GabOI81 K----VQ--W-A-D-------LSA--QFENNVTEINS..-............NIDNVTSKYKENQWMT-K---FVTQ-GFTS-SI-L--KR-...H-Q-T-------IEGAMYRD......................S-NMTPSANVM-A--A--SR----E-D--S--- 516
OLC.CI.97.97CI12 ---DAAENMMMM---YMWF--I-KILKTWNNA-DPKW..........................YPWSQ--LR-NVDD-M---RRI-L--QP-FNNR---....-QRVTEMFLEIQ................KVE-GTQVSLLPPS-NVNQFV-VASD--L-EL-LI-F-- 520
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 ---D-TKYFWL--D---L--KLNWFL-YLNNKTEG.....................NEK-RRQAMFV--VT-M-V-D-YT-SRKV-T--RQD...ALT-NATVSY--ADIEYV-Q.....................N-TNVTLSAEVG-L-AA--GR----E-K-I-Y-- 493
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 ---D-AKYFWL--D---L--KLNWFL-LLNNRTDG.....................NIN-RRQAMFV--IT-MVV-D-YT-S-KV-T--RPD...ALK-RATV-Y--ADI-YIHT.....................N-TNVTLTAEVG-L-AA--GR----E-K-I-Y-- 502
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 ---D-ARYFWL--N---L--KLNWFL-LLNNETVG.....................TTN-KRKAPFV--IT-M-V-D-YT-SRKV-T--RPD...ALK--AQVSY--ADI-YI-D.....................--TNITLSAEVG-Y-AA--GR--AIE-R-I-F-- 504
SAB.SN.x.SAB1 W----SEFFF---Q------KMDWFL-YLNNK-VDPD.....HNNC.......AKNNTKPCWQRTYV--H-R-VV-D-YTLS-KT----RE-...HLE-N-TA-A-YVELNYNSK.....................NRTNVTLSPQIESI-AN--GD--L-E-K-I-F-- 513
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MAC.US.x.239 .----VTFMWT--R---L--KMNWFL-WVEDRN-AN...................QKPK-QHKRNYV--H-R----T-H----NV-L--RE-...DLT-N-TV-S-IANI-WIDG.....................NQTNITMSAEVAELY-L--GD--L-E-T-I-L-- 509
H2A.DE.x.BEN .S---VAFMWT--R---L---M-WFL-WVEDKNQTRR...........................NY..-H------T-H----NV-L--RE-...ELA-E-TV-SIIANI-IDKN....................RTHTNITFSAEVAELY-L--GD--LIE-T-I-F-- 495
H2A.PT.x.ALI .S-A-V-YMWT--R---LH--M-WFL-WVENKTGQEQ..........................HNYA--H------I-H-A--NV-L--RE-...ELT-N-TV-S-IANI-TDG......................NQTNITFSAEVAELY-L--GD--L-E-T-I-F-- 493
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 .S---VAYMWT--R---L---M-WFL-WVENRTNQTQ..........................HNYV--H------T-H----NV-L--RE-...-LT-N-TV-SIIANI---E......................NQTNITFSAEVAELY-L--GD--LIEVT-I-F-- 490
H2B.CI.x.EHO .S---VRYMWT--R---L---M-FFL-WVENRTGL...........................KRNYAS-H-R--V-T-H-I-RNV-L--RE-...ELS-N-TV-S-IANI-WIDK.....................NLTNITVSAEVSELYKL--GD--L-E-T-I-F-- 494
H2B.GH.86.D205_ALT .S---TTYMWT--R---L---M-WFL-WVENKTNTT..........................RRNYA--H-R----T-H----NI-L--RE-...ELS-N-TV-S-IANINSD......................N-TTNISVSAEVSELY-L--GD--L-E-T-I-F-- 498
H2G.CI.92.Abt96 .S---VKFMWT--R---L--KM-WFL-WIEDRNMTLL...................KPQ-RQRRNYV--H-R----T-H----NV-L--RE-...DLT-N-TV-S-IANIEENRS....................NNHTNIIFSAEVAELY-L--GD--L-E-T-I-F-- 511
H2U.CI.07.07IC_TNP3 .----ATFMWT--R---L--KMNWFL-WVEDRGEND................TKDQNIR-RHKRNYV--H-R-V--T-NR---NV-L--RE-...DLT-N-TV-S-IANI-WTDT.....................NRTNITMSAEVAELY-L--GD--L-E-T-I-F-- 515
H2U.FR.96.12034 .--S-VKFMWT--R---L--KM-WFL-WVENR-MEGQ...................TSR-RHKRNYV--H-R-V--T-H---RNV-L--RE-...DLT-N-TV-SMIANI-RI-K.....................NQTNISMSAEVAELY-L--GD--L-E-R-I-F-- 505
SMM.CI.79.SIVsmCI2 .S---VAFMWT--R---L--KM-WFL-WVEERN...................MTEQNPE-KKRHNYA--H-R----T-H----NV-L--RE-...DLT-N-TV-S-IANINWND.....................GNGTNITFSAEVAELY-L--GD--L-E-T-I-F-- 519
SMM.SL.92.SIVsmSL92A .----VTFMWT--R---L--KMNWFL-WVEDRNLTLP..............RWKNQKPE-KAKRNYV--H-R-V--T-HR---NV-L--RE-...DLQ-N-TV-S-IADI-WI-.....................-N-TNITMSAEVAELY-L--GD--L-E-T-I-L-- 516
SMM.SL.92.SL92B .----VTFMWT--R---L--KMNWFL-WVEDRN-S-P..............RWTTQTKK-QHKRNYV--H-R----T-HR---NV-L--RE-...DLT-N-TV-S-IANI-WIDN.....................N-TNITMSAEVAELY-L--GD--L-E-T-I-M-- 517
SMM.US.06.FTq .S---VAFMWT--R---L--KM-WFL-WVEDRNMS...................SQNKA-QKRRNYV--H-R----T-H----NV-L--RE-...ELT-N-TV-S-IANIYWID.....................GNRTNITFSAEVAELY-L--GD--L-E-T-I-F-- 511
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 .----VTFMWT--R---L--KMNWFL-WVEDRDQK-S..............RWRQQNTR-RQKKNYV--H-R----T-H----NV-L--RE-...DLT-N-TV-S-IAEI-WT-.....................SN-TNITMSAEVAELY-L--GD--L-E-T-I-L-- 517
SMM.US.86.CFU212 .----VTFMWT--R---L--KMNWFL-WVEDRNRTQM..............EARNNNDK-RRKRNYV--H-R-V--T-HR---NV-L--RE-...DLT-N-TV-S-IAEI-WYD.....................KNQTNITMSAEVAELY-L--GD--L-E-T-I-I-- 517
SMM.US.x.H9 .----VTFMWT--R---L--KMNWFL-WVEXIKNG-...............RWTSQNQK-RYQKNYV--H-X----T-H----NVXL--RE-...DLT-N-TV-S-IAEI-WI-G.....................NKTNITMSAEVAELY-L--GD--L-E-T-I-F-- 515
SUN.GA.98.L14 -A-AATEMLMMT--E-M-F--L-RI-KVWNDTTSNKW..........................YPWAN-H--SV-DD-AS---KI-L--T--FNNR---ANRV-EAWF-LERVEDW.............KVNGS-I-VVAFQPPTNTLNQFV-TGAH--L-R-R-I-F-- 540
SYK.KE.x.KE51 Q--L-VR--W-Q---------VSKI-ANVSNGYANP......................SNYAKNLY-S-A-R----Y-GY-T-L--L--TE-...H-K-T----AV-TDIEYYPN.....................-QLNFAPTANVE-V--AD-FN--LIR-K-I-F-- 492
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM ---L-VR--W-Q---------VSK--ANITNGNASKN......................NYASNLR-S-A-R----D-RY-R-LI-L--TA-...H-K-T--V-AV-TDIEYYPG.....................-TLNFTPTANVE-V--AD-FN--LIQ-K-I-F-- 485
TAL.CM.00.266 R--L-VQLFWHA-Q-------ISSM-LN-SYEYNYTS.NQGKLHQGV....IGK.KPRSSDRTKFYMS-QLR-M--R-SR-E-L--L--RE-...HLQ-K-------VDINHHRG....................S-D-TVEPSSQI--S--AAVSR---IE-V-F-Y-- 502
TAL.CM.01.8023 K--L-VSLFWHA-Q-------ISSM-MK-NYTYNYTA.-KGVLHQEK....IGRQEHRYSDRTKFFMS-QLR-M--R-S--E-L--L--RE-...HLS-K--V--I-VDINHYKG....................NDI-SVEPSSQI--A--AAVAR---IE-T-I-F-- 520
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 W----AANIWL--Q------TPDWFV-WLNNE-NSGRNVDVEGNNCTT......GKD.KRCYKRTYV--H-RS-V-D-YTLS-KT----RE-...HLE-T-TV-SMMVSL-YNSK.....................ERTNVTLTANLENI-AY--GR--LIE---I-F-- 519
VER.KE.x.AGM155 F----AANLW---Q------KMDWFL-YLNNLTVDAD.....HNHCKNN..AGKGRSPGPCVQRTYVA-H-RSV--D-YTIS-KT----RE-...HLQ-T-TV--MTVELNYN-Q.....................NRTNVTLSPQIETI-AA--GR--L-E-T-I-F-- 523
VER.ZA.10.VSAC4004 D----AANLW---Q------KMDWFL-YINNQTVTFD.....GNTCNNTKTRPRKGAPGPCVQRTYVA-H-RSVV-D-Y--A-LT----RE-...HLQ-T-TV--MTVELNYNSG.....................NRTNVTLSPQI-GI-AA--GR--L-E-T-I-F-- 529
MAL.ZM.2009.SIVagmMAL_ZMB D----AANLW---Q------KMDWFL-YINNAT-TFD.....GNKCGNK..TKKGNAPGPCVQRTYVA-H-RSVV-D-YT-S-LT----RE-...HLQ-T-TV--MTVELNYN-K.....................NVTNVTLSPQIEGI-AA--GR--L-E-T-I-F-- 528
VER.ZA.10.VSAG1003 F----AANLW---Q------KMDWFL-YLNNLTVDAN.....HNKCTNS..TKKGHAPGPCVQRTYVA-H-RTV--D-YT-S-RT----RE-...HLE-L-TV--MTVELNYNSK.....................NRTNVTLSPQIEGI-AA--GR--L-E-T-I-F-- 519
VER.ZA.10.VSAM0022 F----AANLW---Q------KMDWFL-YLNNLTVDAD.....HNKCNNS..P.KGKAPGPCVQRTYVA-H-RSV--D-YTIS-RT----RE-...HLE-L-TV--MTVELNYISN.....................NRTNVTLSPQIGGI-AA--GR--L-E-T-I-F-- 523
WRC.CI.98.98CI04 -A-RATENIMMI----M-F--I-KIADAWNNKNESKW..........................YPWS--T-RN-VDD-AH--VKV-L--V--FRNH---TQR....VTEILFNWE....................NKQVEFQAPSNIQNSFVAVGQ---L-RLKMI-L-- 528
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 -A-RATENLMMI----M-F--I-KIADWWNNKTEKRW..........................YPWA--T-RS-VDD-ASI--KI-L--V--FNNH---TQR....VSEVLFNWE....................NGQVEFQAPSH-QNSFVAVGQ---L--LKLI---- 520
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H1B.FR.83.HXB2 TKAKRRVVQ.......REKRAV..GIGALFLGFLGAAGSTMGAASMTLTVQARQLLSGIVQQQNNLL.RAIEAQQHLLQLTVWGIKQLQARILAVERYLKDQQLLGIWGCSGKLICTTAVPWNASWSNKS.............LEQIWNHTTWMEWDREINNYTSLIHSL 645
H1A1.UG.85.U455_U455A -R------E.......------..-L--I----------------I-----------------S---.----------K------------V-------Q------------------T----S------.............Q-D---NM--LQ-EK--SS--GI-YQ- 638
H1C.ET.86.ETH2220 --P-----E.......-----A...L-------------------I-----------------S---.K-------M------------T-V--I--H-R-----------------------S------.............Q-E--DNM---Q-----S---DI-YN- 633
H1F1.BE.93.VI850 -----Q---.......-----A..-L---------DSREH-----I---------------------.-----------------------V--------------------------N----S------.............Q-E---NM-----EK--S--SNI-YK- 621
H1O.BE.87.ANT70 -RIA-P-IST...RTH------..-L-M----V-S---------AT--A--THT--K------D---.---Q---Q--R-SX---R--R--L--L-TL-QN----SL---K---V-Y-S-K--RT-..............IGN.-S--DTL--Q----Q-S-IS-T-YEE 641
H1O.CM.91.MVP5180 --MS-PIINI..HTPH------..-L-M----V-S---------ATA---RTHSV-K------D---.---Q------R-S----R--R--LQ-L-TLIQN--R-NL---K-----Y-S-K--T---GR...........YN.DDS--DNL--QQ--QH---VS-I-YDE 654
H1O.CM.98.98CMA105 -SIA-P--GT...STH-----I..-L-M----V-S---------ATA----THT-IK--A---D---.---Q---Q--R-S----R--R--L--L-TLIQN----NL---K---V-Y-S-K--E--..............TG.N-S--EEL--Q----Q-R-IS-T-YEE 649
H1O.CM.98.98CMABB197 -HIA-P-IGT...GTH-G----..-L-M----V-S---------ATA----THT-MK------D---.---Q---Q--R-S----R--R--LQ-L-TLIQN-H--NL---R-R-V-Y-S----T--..............TG.N-S--DLL--Q----Q-D-ISAT-YEE 655
H1O.SN.99.99SE_MP1299 --IA-P-IGT...GTQ------..-L-M----V-S---------ATA-A--TQS-MK------D---.---Q---Q--R-S----R--R--L--L-TLIQN----NL---K-----Y-S-K--TT-T-CTNT........NK.-DD--DKL--QQ--QQ-S-VS-I-YEE 660
H1O.US.99.99USTWLA --IS-P-IGT...NHQ------..-L-M----V-S---------GI--S-RTHS-IR------D---.---Q------R-S----R--R--LQ-L-TLMQN----NL---K--S--Y-S-K--ET-GG...............NLS--DSL--QQ--QQVS-VS-F-YDK 652
H1N.CM.02.DJO0131 G-----T-S.......-----A.F-L-------------------I-------T------------V.------------SI------R-KV--I----R---I-SL------T--Y-T----ET---NTS............YDT--GNL--QQ---KVR--SGV-FE- 619
H1N.CM.04.04CM_1015_04 G-----T-N.......-----A.F-L-------------------I-------N-------------.-------Q----SI--------KV--I----R---I-SL------T--Y-T----ET---HTS............YDS--GNL--QQ--EKVR--SGV-FD- 614
H1N.CM.04.04CM_1131_03 G-----T-S.......-----A.F-L-------------------I-------T-------------.--X----X----SI------X-KV--I----R---I-XL------T--Y-T----ET--XXTS............YXX--GNL--QX--XKVR--SGX-FX- 634
H1N.CM.95.YBF30 G-----T-S.......-----A.F-L-------------------I-------T----------I--.------------SI--------KV--I----R---I-SL------T--Y-T----ET---NTS............YDT---NL--QQ--EKVR--SGV-FG- 634
H1P.CM.06.U14788 --IS-PTIMA..HDGH-K---A..-L-M------S---------GI------K---H--------M-.-------E--R-S----R--R--L--I-T--R------L-----QIX-Y-N----ST-T--N..........ETE-DG--GNL--Q---KLVD---DT-YLE 666
CPZ.CD.06.BF1167 --G--P--GDP.EAKS-S--EI..-M-MI-M---S----------IA------G---------A---.Q-----------S----------L----K--R------L---AN----HSSLE--S--L--.TLCGNKTNNYENNY-C--SQY--QQ--E--R-ISDV-YLS 659
CPZ.CD.90.ANT -TG--PEIKQ....HS-Q--GI..---LF---L-S----------IA--A-T-N-XH------A---.Q---T-------S---V------M----K--R-----SL---AD-VT-H-T----N--V-FTQTCA....KNSSDIQC--ENM--Q----LVQ-S-GQ-YNI 647
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 -----HT-G.....ER-Q---A.F-L------------------AV---------------------.----------------V------L-------Q---I--L------S--Y-T----KT--G.............KSMSD---NL--QQ--KL-T---GT-FG- 646
CPZ.CM.05.LB715 ------T-N.......-----P..-L-LM----------------L----------T------S---.------------S----------V--I-----------------------D-K--ET-----.............YNE--DNM---Q--K-VR---ET-YD- 694
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 S----HT-T.......-----A.F-L-------------------L---------------------.------------S----------V-----------I--L------S--Y-T----ST-GANT............SYDE---NL--QD--KRVK--SGV-FD- 630
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 G----HT-T.......-Q---A.F-L-------------------I-------K-------------.------------S----------V--I----R---I--L------SV-Y-N----TT---............NNSYDT--GNM--QN--EQVR--SGV-FG- 617
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 -R-R--T-D.......-----A..-L-VF----------------L----------T------S---.------------S----------V--I-----------------------S----RT----T.............YNE--DNM--------VR---EI-YG- 627
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 ------T-H.......-----A.V-L-------------------L-----------------S---.------------S----------V--------------L-----------S----TT-T---.............YDD--YNM---Q--K-VS---DV-YN- 659
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 ------T--.......------..-L-VM----M----------AL-------N---------S---.K-----------S----------V--------------L-----------N----NT--K-...........LGTNLSF-DNM---Q-EK--D---ET-YE- 623
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 -----YT-AKA...LD-S---A.F-L-------------------VM------N-------------.------------S----------V-----------V-AL------TV-YST----T--NSNK............SY-D--SNL--QQ--KLVE-H-GT-FQ- 637
CPZ.TZ.00.TAN1 RPG--PEIKAN...HT-SR-D-..---L------S----------IA--A---G---------Q---.Q-----------S----------M----K-IR-----SL---AN--V-HSS----LT-AED-TKCNHSD...AKYYDC---NL--Q----LVE-S-GT-Y-- 646
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 -TG--PEIKAN...HT-S--D-..---L------S----------IA-VA---GV--------H---.Q---------------V------L--M-K-IR-----SV---AN--V-HST-V--DT-AA.RKPCS..NTSGPTDYDC--QNL--QQ-SELVD-S-DT-YT- 645
CPZ.TZ.09.UG38 -TG--PEIRAN...HT-S--D-..---L------S----------IA--A---G---------H---.Q-----------S----------M----K-IR-----SV---AN--V-HSN-V--MT-AENGTTCP...QGSEDYYNC---NL--QQ-EKLVA-S-EE-YT- 639
CPZ.US.85.US_Marilyn G----HT-K.......-----A.F-L-------------------VV--------------------.------------S----------V-----------I--L------T--Y-T----DT---N............LSYDA--GNL--Q----KVR--SGT-F-- 618
GOR.CM.04.SIVgorCP684con -----P--S.....HN-----A..-L-M-----MS---------AI--------V-H--------M-.---A---E--R-S----R--R--L--I-T--R------L---T-----Y-N----TT-TG-..........SDSE-DG--GNL--QQ--KLVD---DT-FLE 640
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 -----P-IG.....HN-----A..-L-M-----MS---------AV--------V-H--------M-.---A---E--R-S----R--R--L--I-T--R------L---T-R---Y-N----KT-TG-..........NDTE-DD--GNM--QQ--KLVD---DT-FLE 636
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con ---R-P-IS.....HN-----A..-L-M-----MS---------AV--------V-H------X-M-.---A---E--R-S----R--R--L--I-T--R------L---T-R---Y-N----KT-TG-..........NETE-DD--GNM--QQ--KLVD---DT-FLE 631
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 --IS-PTIMG....PH----GA..-L-M------S---------AV------K---H----------.---Q---E--R-S----R--R--L--I-T---------L-------V-Y-N---QKN-TTY.........QSDSQ-DA--DNL--Q---KQV----D--FLE 671
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 --I--PIIG.....LN----GA..-L-M-----MS----------L------K---H--------M-.---A---E--R-S----R--R--L--I-T--R------L---A---X-Y-N----NT-T--..........SXTE--H--ENL--Q---KLVD---XD-FLK 669
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 --IS-PTIMAQ..THQ----GA..-L-M-----MS---------AV------K---H----------.-------E--R-S----R--R--L--I-T--R------L---T-QIV-Y-N----QT-TGR..........NDTE-DS---KL--Q---KLVD---DT-FVE 674
ASC.UG.10.RT03 -PI--YEPPPS...KSVV---AALTL-..-----ST--A---SVATA----S-S--E---A--KA--.E-V-H--Q----S----RN-N--LT-I-K-V---GI-ASY--QF-Q--Y-S----K-FA.............DGA-PAWH-.M--I--E-KVT-H-GI-NT- 661
ASC.UG.10.RT08 -PL--YEPPPS...KSIV---AALTL-..-----ST--A---SVATA----S-S--E---A--KA--.E-V-H--Q----S----RN-N--LT-I-K-V---GI-ASY--QF-Q--Y-S----K-FA.............DGEALPE--NM--I--E-KVT-H-GI-NG- 665
ASC.UG.10.RT11 -PI--YEPPSNT..KSVV---AALTL-..-----ST--A---SVATA----S-S--E---A--KA--.E-V-H--Q----S----RN-N--LT-I-K-V---GI-ASY--HF-Q--Y-S----I-FA.............DGGVLPD--NM--I--E-KVT-H-GI-NN- 656
COL.CM.x.CGU1 -DI--S-NVN..WHHG-Q--GI.FAFS..I-AL-SG--AA--S--VA--I--QS-NGRASASS-RM-LKLV-T-SA--------V-N--V-VATI-G--EE-AK-ASI--ANMQ--R-I----KT-................GE-DP-QNM--KQ-HERVR---DI-EAD 641
COL.UG.10.BWC01 -DV--Q-AIN..WHHG-Q--GI.FAFS..I-AL-SG--AA--S--VA--I--QS--E-L----RM--.KLV-T-SA--------V-N--V-VATI-S--EE-AK-ASI---NMQ--R-I----KT-................GM-EP-QNY--KQ-YEQVA---NI-EAD 647
COL.UG.10.BWC07 -DHR-GGTA.....VV----GI.FAFS..LIAL-SG--AA--S--VA--I--QS--D-L-R--RQ--.KLV-T-SA--------V-N--V-VATI----EE-AK-AVI--ANLQV-R------ST-................GD--P-MNM--KQ-HERVK---DV-QEE 633
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 -AVR-YEGPE....SV-Q----GMAL-..LVA--ST--AA-----TA----S-S---------QE--.K-V--HG---T--A--V-N-NT-LT-L-K-----SK-NE---AF-Q--H-T----G-I.................GQPD--NM--Q--EQKVA---DIWEEA 624
DEB.CM.99.CM40 SAVR-YEGPE....SV-H---AGIAF-..LVA--ST--AA-----TA----S-S---------QE--.K-V--HGQ--T--A--VRN-NT-LT-I-K-----AK-NE---AF-Q--H-T----N-L.................EDPD-DNM--Q--EMKVA---DEWEGA 647
DEB.CM.99.CM5 -SIR-YEGPE....SA-Q---AGIAF-..LVA--ST--AA-----TA----S-S---------QE--.K-V--HG---S--A--VRN-NT-LT-I-K-----SK-NE---AF-Q--H-T----HT-.................G-PD--NM--Q--E-KVA---DEWEGA 627
DRL.DE.11.D3 -DVH-YNLPE.....H-Q--GA.VVL-..I--L-SL------SVATAM---SQA------E--KQ--.-LV-Q--E--K--I--V-N----LT-L-E-VG--AR-SL----FAQV-H-N-V-PNES.................VTPN-TSE-----QKRVDSISNN-TLD 694
DRL.DE.11.D4 -DVH-YNLPE.....H-Q--GA.VVL-..I--L-SL------SVATAM---SQA--N---E--KQ--.-LV-Q--E--K--I--V-N----LT-L-E-VG--AK-SL----FAQV-H-N-E-PNET.................VTPN-TSE-----QKRVDSISNN-TLD 678
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 -DVR-YTG......PT----VP.FVL-..---------TA----AT-----S-H--A--L---K---.A-V-Q--Q--K--I--V-N-N--VT-L-K--E--AR-NS---AW-QV-H-T---KYNN..................TPK-DNM--L--E-Q--ALEGN-TQ- 650
GSN.CM.99.CN166 -P---KEHP......AV----..LSL-IS--T--S---T-----ATA--E-S-S--A--M---E---.--V----S---PS--------T-LSSL-K--R--TI-QA---ANRP--H-I----T-..............WANGSLPD-ENM--QK-SMLVE-D-YT-QQ- 656
GSN.CM.99.CN71 -S-Q--PHPG....VHVK---..ISL-IS--T--S---A-----ATA----S-S--A------E---.--V----S----S----------LSSL-K--R--TI-QA---ANQP--H-I----D-..............WAKNSTPD-E-M--Q--SKL-E-D-YT-QQ- 665
LST.CD.88.SIVlhoest485 -AEHQYAP......SSKQ---APLAL-..A--L-S---TA--LV-TI-----QVVIQ--L---KQ--.VLV-K--E--R--I--V-N----LT-I-E-----A--AS---QW-Q--H-N-E--YN..................ITPN-TRD--I----RVGVLEAN-ST- 678
LST.CD.88.SIVlhoest524 -SEH-YAP......RG-QT--APLAL-..A--L-S---TA--LV-TI-----QVVIQ--L---KQ--.VLV-K--E--R--I--V-N----LT-I-E-----A--AS---QW-QV-H-N----YN..................VTPN-TRD--I--E-QVGSLEAN-TT- 681
LST.KE.x.lho7 -DEH-YAP......RG-QT--APLAL-..A--L-S---TA--LV-TI-----QAV-Q--L---KQ--.VLV-K--E--R--I--V-N----LT-L-E-V-H-A--AS---QW-QV-H-N-E-TYN..................ITPN-TKD--R--ESKVAI-DKN-T-- 676
MND-1.GA.x.MNDGB1 -DV--HTLPE....HHK---GA.VIL-..I--L-SL---A--SV-VA----SQS-VT---E--KQ--.KL--Q-SE--K--I--V-N--T-LTSL-N-I---A--SQ----WAQV-H-S-E-TNTS.................ITPN-TSE--K--ETRTDYLQQN-TEM 672
MND-2.CM.98.CM16 -EVA-YHLPE.....A-Q--GA.VLL-..MF-L--L------SVAVA----SQA--N---E--KV--.SL-DQHSE--K--I--V-N----LT-L-D-VA--AR-SM----FAQV-H-H---PNDS.................ITPN-TSE--L---KRVTAL-DNMTVN 663
MND-2.GA.x.M14 -DVH-YHLPD.....AKQ--GA.VLL-..M--L--L---A--SVAVA----SQA--N---E--KI--.SL-DQHSE--K--I--V-N----LT-L-D-VA--SR-AV----FSQV-H-N---PNES.................ITPN-TSE--L----RVTAI-NNMTID 664
MND-2.x.x.5440 -DIH-HHLPN.....T-Q--GA.VLL-..M--L--L---A--SVAVA----SQT--N---E--KV--.SL-DQHSE--K--I--V-N--V-LT-L-E-VA--SR-SV----FSQV-H-S-K-PNNS.................IVPN-TSE--L----RV-SIVTNMTID 686
MNE.US.x.MNE027 -NV--YTTGG....TP-N--G-.FVL-..-----AT---A-----L---A-S-T--A------QQ--.DVVKR--E--R-----T-N--T-VT-I-K-----AQ-NA---AFRQV-H-T---PNAS.................-TPN--NE--Q--E-KVDFLEEN-TA- 657
MON.CM.99.L1_99CML1 -T-Q--TGV......H-----I..TL-MA-----ST--G-----ATA----S-S--A------E---.--VT---S--------V------LT---KFI---T--NA---AN-AV-H-T----N-..............WAKGHFPE-DNM--QQ-SELVD-D-MT-QQ- 647
MUS-1.CM.01.CM1239 -EVQ--P-P......HVKA--I..SL-IT-----S---G-----ATA----S-S--A------A---.--V---------S----------LT-L-KFI---A--NL---ANRQ--H-R----T-..............WANHTLPG-ENM--QQ-SKLVD-D-NT-QG- 662
MUS-2.CM.01.CM1246 -EVR--P-P......HVKA--I..SL-IT-----S---G-----ATA----S-S--A------A---.--V---------S----------LT-L-KFV---AI-NL---ANRQ--H-S----D-..............WANHTQPG-DNM--QQ-S-LVD-D-AV--G- 664
MUS-3.GA.09.09GabOI81 -RVP--EAP......RLHT--I..SL-IT--T--S---G---S-AIA----S-S--A------Q---.--VQT-------S----------MT-I-K--R--T--NS---ANRA--H-NL---K-..............WANETMPG-DNM--Q--S-L-D-D-V--SN- 663
OLC.CI.97.97CI12 -ETQ-YQP........-N--GA.LVL-..L--V--L---A--TV-TI----SSH--A---R--KHM-.EM--K--E--K--I--V-N----L-G--K-----A--KQ---EFMQV-H-T----YT..................QSPD-GND--LK-Q-KVD-L-QE-DDR 660
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 -AI--YET........KQ--VP.LVL-..-----S---TA----ATA----S-H--A--L---KQ--.DIV-Q-----K-----T-N----VT-I-K--A--S--NTF--AWRQV-H-S---SF..................NKTPD-QKQ--L--E-NVSYLEAN-TAS 633
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 -DV--YET........-Q--VP.LVL-..-----S---TA----ATA----S-H--A--L---KK--.DIV-Q-----R-----T-N----VT-I-K--A--S--NTF--AWRQV-H-T-Q-TF..................NATPE--KQ--L--E-N-SIIEGN-SLA 642
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 -EI--YQT........KQ--VP.LVL-..-----S---TA----ATA----S-H--A--L---K---.DIVKR--N--K-----T-N----VT-I-K--A--S--NTF--AWRQV-H-V---TF..................NKTPE-QKES-LQ-E-N-SYLEAN-TIA 644
SAB.SN.x.SAB1 --VR-YTG......PE-Q--VP.FVL-..---------AA----ATA----SQ---A--L---K---.A-V-Q--QM-K--I--V-N-N--VT-L-K--E--AR-N----AFRQV-H-T-L-KYNN..................TPD-ENM--Q--E-Q-EK-EAN-SRI 655

gp120 end gp41 start
*

MAC.US.x.239 -DV--YTTGG....TS-N--G-.FVL-..-----AT---A-----L---A-S-T--A------QQ--.DVVKR--E--R-----T-N--T-VT-I-K-----AQ-NA---AFRQV-H-T---PNAS.................-TPK--NE--Q--E-KVDFLEEN-TA- 654
H2A.DE.x.BEN -DQR-YSST.....PV-N--G-.FVL-..-----AT---A---R-L--SA-S-T--A------QQ--.DVVKR--EM-R-----T-N----VT-I-K---H-AQ-NS---AFRQV-H-T---VNDS.................-SPD-KNM--Q--EKQVRYLEAN-SQS 639
H2A.PT.x.ALI -SER-YSST.....PR-N--G-.FVL-..-----AT---A--T-AL--SA-S-T--A------QQ--.DVVKR--EM-R-----T-N----VT-I-K-----AR-NS---AFRQV-H-T---VNNS.................-KPD-DNM--Q--EQQVRYLEAN-SEQ 637
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 -PV--YSSA.....PV-N--G-.FVL-..-----TT--AA-----L--SA-S-T--A------QQ--.DVVKR--EM-R-----T-N----VT-I-K-----AQ-NS---AFRQV-H-T---VNDT.................-TPD--NM--Q--EQR-R-LEAN-SES 634
H2B.CI.x.EHO -SI--YSSV.....TP-N--G-.LVL-..-----AT---A-----L--SA-S-T--A------QQ-V.DVVKR--E--R-----T-N----VT-I-K-----AQ-NS---AFRQV-H-T---VNES.................-KPD--NM--QQ-E-QVRFLDAN-TK- 638
H2B.GH.86.D205_ALT -DVR-YSSV.....KP-N--G-.MVL-..-----AM---A---T-L--SA-S-T--A------QQPV.DVVKR--E--R-----T-N----VT-I-K-----AQ-NS---AFRQV-H-T---PNET.................-TPN--NM--QQ-EKQVHFLDAN-TA- 642
H2G.CI.92.Abt96 -NV--YSSV.....TPKN--G-.FVL-..-----AM---A--T--L--SA-S-T--A------QQ--.DVVKR--EM-R-----T-N--T-VT-I-K-----AR-NS---AFRQV-H-T---D-LGA--T.............--PQ--NM--Q--EKQ--FLEDN-TR- 659
H2U.CI.07.07IC_TNP3 -SV--YSSA.....TP-N--G-.FVL-..-----AT--TA--T--L--SA-S-T--A------QQ--.DVVKR--E--R-----T-N--T-VT-I-K-----AS-NA---AFRQV-H-T---VNNS.................-QPD--NM--Q--EVKVKDLEEN-TV- 659
H2U.FR.96.12034 -PV--YSSV.....TP-N--G-.FVL-..-----AT---A-----L--SA-S-T--A------QQ--.DVVKR--EM-R-----T-N--T-VT-I-K-----AS-NA---AFRQV-H-T---INDT.................-TPN-DNM--Q--EEKV-YLEEN-TQ- 649
SMM.CI.79.SIVsmCI2 -NV--YSSAT....PA-N--G-.FVL-..-----AT---A-----L--SA-S-T--A------QQ--.DVVTR--E--R-A---T-N--T-VT-I-K-----AR-NA---AFRQV-H-T---ENNT.................-QPD--NM--Q--EIK-RDLEAN-SES 664
SMM.SL.92.SIVsmSL92A -NV--YTTS.....TS-N--G-.FVL-..-----AT---A-----L---A-S-T--A------RQ--.DVVKR--E--R-----T-N--T-VT-I-K-----AQ-NS---AFRQV-H-T---PNDS.................-TPD--NM--Q--E-KVDFLEAN-TLM 660
SMM.SL.92.SL92B -HV--YTTS.....TSKN--G-.FVL-..-----AT---A-----L---A-S-T--A------QQ--.DVVKR--E--R-----T-N--T-VT-I-K-----AQ-NS---AFRQV-H-T-L-PNDS.................-VPD--NM--Q--EKKVEFLEAN-TQM 661
SMM.US.06.FTq -DV--YSSV....TTP-N--G-.FVL-..-----AT---A-----L--SA-S-T--A------QQ--.DVVKR--E--R-----T-N--T-VT-I-K--Q--AK-NS---AFRQV-H-T---VNDS.................-QPD--NM--Q--EKQVAYLEAN-TQQ 656
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 -SVR-YTTT....GAS-N--G-.FVL-..-----AT---A-----L--SA-S-T--A------QQ--.DVVKR--E--R-----T-N--T-VT-I-K-----AQ-NS---AFRQV-H-T---PNET.................-VPN-SNM--Q--E-QVDFLEAN-TQ- 662
SMM.US.86.CFU212 -NV--YTTT....TTS-A--G-.FVL-..-----AT---A-----L---A-S-T--A------QQ--.DVVKR--E--R-----T-N--T-VT-I-K-----AQ-NS---AFRQV-H-T-E-P-AN.................VTPD--NM--Q--E-KVDYLEAN-TL- 662
SMM.US.x.H9 -SV--YTTT....GAS-N--G-.FVL-..-----AT---A-----L--SA-S-T--A------QQ--.DVVKR--E--R-----T-N--T-VT-I-K-----APXNS---AFRQV-H-T---PNDT.................-TPX--NMX-Q--EKQV-FLEAN-TXX 660
SUN.GA.98.L14 -DEH-YAP.......RK----APVAL-..A-AL-S---TA--LV-TI-----QAV-Q--L---KQ--.VLV-K--E--R--I--V-N----LT-L-E-VQ--S--AS---QW-QV-H-N----YN..................ITPN-TKD-------QVKM-DDN-TA- 682
SYK.KE.x.KE51 -SQR-YELP......TKQ---APLAL-..---L-S---TA--S-ATA--L-SQT--A------QK--.E-V-------G-----V-N-N--LT-L-T--R--AIMSN---AF-Q--H---T-QQACG-N-...........RCPTPQ-ENM--HT-E-QVD-L-DH-DN- 642
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM -DQR-YELP.....NT-----APLAL-..---L-S---TA--G-ATA--L-SQT--A------QK--.E-V-------G-----V-N-N--LT-L-T--R--AI-SN---AF-Q--H---T-EKACG-N-N..........FCPKPQ-KNM--HR-EQ-VD-L-DH-DG- 637
TAL.CM.00.266 -NIR-YDGP.....ANKQ---APLAL-..-I---ST--TA---VATA----S-S---------EH--.----H-------------N-N--LT-L-K--E--AK-NS---AW-Q--Y-S----KT..............WSNYTDPQ-QNM--Q--EMKVD-H-G--SQ- 650
TAL.CM.01.8023 -NIR-YDGP.....ATK----APLAL-..-I---ST--TA---VATA----S-S---------EH--.----H-------------N-N--LT-L-K--E--AR-NS---AW-Q--Y-S----KT..............WTNSTNPD-QNM--Q--EKLVD-ASDT-TV- 668
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 -EIR-Y-G......PT----VP.FVL-..---------AA---TATA----SQ---A--L---K---.A-V-Q--QM-K--I--V-N-N--VT-L-K--E--TR-NL---AF-QV-H-T---TFNN..................TPD-DNM--Q--ESQ-TALEGN-STT 661
VER.KE.x.AGM155 -EVR-YTGG.....QE-Q--VP.FVL-..---------TA----ATA----SQH--A--L---K---.A-VG---QM-K--I--V-N-N--VT-L-K--A--AR-NA---AW-QV-H-T---TWNN..................TPE--NM--L--EKQ-EGLEGN-TKQ 666
VER.ZA.10.VSAC4004 -DVR-YEG......PQ-Q--VP.FVL-..---------TA----ATA----SQH--A--L---K---.A-V-Q--QM-K--I--V-N-N--VT-L-K--E--AR-NA---AW-QV-H-I---QWHN.................VTPR-DNM--L--E-Q-A-LEGN-SRQ 672
MAL.ZM.2009.SIVagmMAL_ZMB -EVR-YTGG.....HE-Q--VP.FVL-..---------TA----ATA----SQH--A--L---K---.A-V-Q--QM-K--I--V-N-N--VT-L-K--E--AR-NA---AW-QV-H-T---KWNN..................TPS-DNM--L--E-Q-QKLEGN-TG- 671
VER.ZA.10.VSAG1003 -DVR-YTGG.....HE-Q--VP.FVL-..---------TA----ATA----SQH--A--L---K---.A-V----QM-K--I--V-N-N--VT-L-K--E--AR-NA---AW-QV-H-T---TW-N.................RTPE--NM--L--E-Q-ADLE-N-TGQ 663
VER.ZA.10.VSAM0022 -DVR-YTGG.....HD-A--VP.FVL-..---------TA----ATA----SQH--A--L---K---.A-V----QM-K--I--V-N-N--VT-L-K--E--AR-NA---AW-QV-H-T---QWQN.................RTPQ-DNM--L--E-Q-ADLE-N-TGQ 667
WRC.CI.98.98CI04 GDGR-VTPKE....HH----GA.IVL-..I-----L---A--TV-TV--I-SQH--A--L---K---.ELV-K--E--R--I--V-N----LS-I-GF-E--LK-KQ---ELTQV-H-N----E-................WNATPN--NE--QH-Y-RTDELQAN-SV- 674
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 -DG--VTPPD....HH----GA.IVL-..L-----L---A--TV-TV--I-SQH--A------K---.ELV-K--E--R--I--V-N----LS---G--E--VK-KQ---ELTQV-H-----EEA................WNMTPA--NE--QQ-HLRTDTLM-N-SDM 666
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gp41 cytoplasmic tail start

H1B.FR.83.HXB2 IEESQNQQEKNEQELLELDKWAS.LWNWFNITNWLWYIKLFIMIVGGLVGLRIVFAVLSIVNRVRQGYSPLSFQTHLPT.......PRGPDRPEGIEEEGGERDRD.RSIRLVNGSLALIWDD..LRSLCLFSYHRLRDLLLIVTRIVELLG.......RRGWEALKYW. 796
H1A1.UG.85.U455_U455A ------------LD--A-----N.-*-----S------R--VI-----I------T----I--------------LA-I.......-E-LG--GR-------QGK-.------S-F--IA---..--N-----------FA---A-A-----RSSLKGL-L---G---L. 795
H1C.ET.86.ETH2220 L-V-----D---KD--A----EN.---------------I-------VI----I---------------------LI-H.......------LG--------QG--.--------F--IF---..---------------I--AA-T-----RSSLKGLQ----T---L. 791
H1F1.BE.93.VI850 ----------------A------.-----D-S-------I--------I----------------K------L--LI-S.......------------G---QGK-.--V---T-F---A---..--N------RH---FI--AA---DRGL.......---------L. 772
H1O.BE.87.ANT70 -QKA-V---Q--KK-----E---.I---LD--K------IA-I---A---V-VIMI--N--KNI----Q---L-IPNHH.......QEEAGT-GRTGGG---EG-P.-W-PSPQ-F-P-LYT-..--TII-WT--L-SN-ASGIQK........VISYL-L-LWI-.GQ. 790
H1O.CM.91.MVP5180 -QAA-D-----VKA-----E---.-----D--K------IA-I---A-I-I-VIMII-NL-KNI----Q---L-IPV-H.......RQEAET-GRTG-----G--P.KWTA-PP-F-QQLYT-..--TII-WT--L-SN-ISGIR-........LIDYLGL-LWI-.GQ. 803
H1O.CM.98.98CMA105 -QKA-V---V--RKV----E---.--S-LD--K------IA-I-A-A-I---VIMI--NL-KNI----Q---L-IPNHH.......QGEAGT-GRTG-G---EG-P.KWTT-PP-F-Q-LYT-..--TIV-W---L-SN-ASGIQK........VISYLGL-LWI-.GQ. 798
H1O.CM.98.98CMABB197 -QKA-E---Q--RK-----E---.I---LD--K------IA-I--AA---V--IMI--NL-KNI----Q---L-IPIQH.......REEAEA-G-TG-G---EG-P.KLRPSLQ-F-P-LYT-..--TII-WIC-L-SA-ASGIQ-........VISYLGL-LGI-.GQ. 804
H1O.SN.99.99SE_MP1299 -RNA-V---Q--KK-----E---.I---LD--K------IA-I---A-I-V---MI--NL-KNI----Q----K--IHH.......QPEAEA-G-TG-G----GMP.TL-PWPQ-F-P-LYT-..--TII-W---L-SN-ASGIQT........VISHLGL-LWT-.GQ. 809
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SMM.US.86.CFU212 L--A-I-----MY--QK-NS-DV.FG---DL-S-VK--QYG-Y--V-IIL----IY-VQMLA-L-K--R-VFSSPPNYRQQIHIHK..DQEQ-TREGI-E-GGIDG.GIRSWPWQIEYIHFLIRQFIR-LTWL-SSC-T---RIYQNLQPVLQRLSSVLQAIR-TIRTE. 827
SMM.US.x.H9 L--A-I---X-MY--QK-NXXDX.FG--XDL-X-IK--QYGVL--L-VI-----IY-VQMLA-L----R-VFSSPPAXVXQIPIXT..-QEL-TKEG---DGGX-G.GNRSWPXQIEYIHFLIRQ-IR-LTWLFSSC--W--RXCQ-LQPVLQSLSRTLQ-AR-VIRVE. 825
SUN.GA.98.L14 LQ-AYVTELE-QNKFKQ-QEFN..F-S-LDLSQ-FL---YAVL-I-IIIAA--LSFIIQQIY-MC---R..VL.SPSAYVEQDWLQETC-KPTDKE---ET-KE-I.YINLEQSKKES-PPPW....TVDWDEPL-DSL-VTLLKWLKAWGIVLAQNIYHLLSFLWHLLT 842
SYK.KE.x.KE51 LR-A-E-----VHD-TK-QE-D-.--S--DLSK-FQ-L-IGFFAIAAI-I--VLSFAWG--RNMLG-----LQKPQP--........LYHKA-A-P--GIETDTDN.YKPSVSTF-REFLRQS..-AEAQKLWNRVSESCRSLIRGL-IAW-.................. 782
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM LR-A-E---R-VHD-TK-QE-D-.--S--DLSK-FF-L-IGFYVI-A--L--L-SFSVG-IKNLLG--V-ILQNPT...........Q-RKD-GKPAD-EEGSGDR.EGLNVSTF-RESLRQS..-EAGQQLWRTVCSSFRSLIRQLTITW-.................. 774
TAL.CM.00.266 LQ-A-E---R-VH--QK-ND-D-.--S---LSA-FRWLRIAVIV-AS-IL----MYIVNVLKLL----L--P-K-PI-S.......N-D-EA-G-DAT---KQGSY.KWN-SQA-F-SI--E-..-TG-IRYI-QT-AN-AWLIWDLAKAAKAKSQQVAQATYAF-RLHL 809
TAL.CM.01.8023 LQ-A-E---R-VH--QK-ND-D-.--S---LSA-FRWLRIAVIV-AS-IL----MYIINVLKLL----L--P-K-PI-S.......N-E-GV--EEGT---KP--S.-WRTSPQ-FF-I--E-..-N--LSY--QT--N-VWLSWDLLKR-KATTQQAAQATYAY-RIKF 827
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 LVKAYE-EQ--MDTYQK-GD-T-.W--I-DVSS-F-W--WGFY--I--ILF-MAWLIWGCIA------F---P.......QINIRL..-REQ-DNAGG-DKDSSSSRDKSPPSVKESL-P...........NRGGIQAEERAWRQHLTNWCLTI.SSWLL-LYQI-RRSL 809
VER.KE.x.AGM155 L-QARE-E---LDAYQK-SD-S-.F-S--DFSK--NIL-IGFLA-I-VI---LLYTLYTCIA----------P.......QIHIHP..WKGQ-DNAG-PEEGGRTGKSKSTH*QKEFGGR..-....KRTSWCRQLTNWF-TLSIWLHNSCLTL.......LLKLRSA-Q 812
VER.ZA.10.VSAC4004 L--ARA-E---MDAYQK-SD-S-.F-S--DLSR-FN-L-IGFLVIV-II---LLYT-YLCIS------T---Q.......QIHIHP..WKGQ-GNV-G-DRSG-ESKNKSDIWQKESGTQ..E....KSRHWLSRLTSW-STAS-WLYN-CLTL.......LVQLR-A-Q 819
MAL.ZM.2009.SIVagmMAL_ZMB L--ARA-E---LDAYQK-TS-SD.F-S--DLSK-FNIL-IGFL--I-II---LLYS-YLCIA----------P.......QIHIHP..WREQ-DNAGG-DDGGE-FKTKSGIWQKESGTQ..-....KRINWCKGLTSW-STLS-WLYN-CLTL.......LIKLRGAFQ 818
VER.ZA.10.VSAG1003 LVAARE-E---LDAYQK-TS-SD.F-S--DLSK-FNIL--GFFVII-II---LLYS-YLCIA---------LP.......QIHIHP..WKGQ-DNAG-PEDGGGNNKNKSE-WQKEFGDS..N....RRISWHKRLTSWCSTLT-WLYNSCLTL.......LLKLRTAFQ 810
VER.ZA.10.VSAM0022 LVAARE-E---LDAYQK-TS-SD.F-S--DLSK-FNIL--GFF-II-II---LLYT-YTCIA----------P.......QIHIHP..WRGQ-DNAG-PEEGGENSKSKSEHWQREFGIP..S....RKNSW-KRLTNLCSTLS-WLYNSCLTL.......LVKLRTALQ 814
WRC.CI.98.98CI04 LV-AH-TEQ--MF--QK-QD-TT.WGS-LQWF-IWNWL-WGLL-I-IV--I--LGWLMTSIRIA-----K-IS-......QSHLNNLEEGLPDREE-A-EDNSTL-VSDWQFKKE-AITLLNS....LINFL-AVCQTL-QIVWSLLAC-FWWI.QHGWNL......LKR 826
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 LVQAHA-EQS-MF--QK-TD-TQ.WGS-LSWF-IWNWL-WVLLVI-LV--I-VLGCLFTSLRIA-----K-VS-......QSHILNLEEGLPDNEET--EDFIAIEESDWQFKKE--I-F-NS....LAT-LYSIC-SL-Q-SYSLLSY-WIGI.QNGWSL......LKR 818
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H1B.FR.83.HXB2 ...........WNLLQYWSQELKNSAVSLLNATAIAVAEGTDRVIEVV...QGACRAIRHIPRRIRQGLER..ILL.* 856
H1A1.UG.85.U455_U455A ...........----L--GR---I--IT--D-V-V---GWI-----IG...-TIG---LN-----------..A--.- 856
H1C.ET.86.ETH2220 ...........GS-V---GL---K--IN---T---V-G-----F--LI...-RIW--FCN----------A..A-Q.- 852
H1F1.BE.93.VI850 ...........G--TR----------I--F-T---V-------I---L...-R-G--VLN--------A--..A--.- 833
H1O.BE.87.ANT70 KIINVC.RIC.AAVT---L---Q---T---DTL-V---NW--GI-AGI...-RIGTG--N-----------..S--.- 860
H1O.CM.91.MVP5180 KTIEAC.RLC.GAVM---L-------TN--DTI-VS--NW--GI-LGL...-RIGQGFL---------A--..--V.- 873
H1O.CM.98.98CMA105 KITSAC.RIC.AAVT---L---Q---T---DTV-V---NW--GI-SGI...-AIG-G--N--T--------..S--.- 868
H1O.CM.98.98CMABB197 KIINAC.RIC.GAFT---L---Q---T---D-I-V---NW--SI-SGI...-RIG-G--N--------F--..A--.- 874
H1O.SN.99.99SE_MP1299 KIISAC.RLC.IAVI---L---Q---T---DTI-V---NW-VTI-LGI...-RIG-G-LN-----------..S--.- 879
H1O.US.99.99USTWLA RITEAC.RLC.AAVT---L----I--T---DTV-V--GSW--NI-SG-...-RIG-G-LN--------A--..--X.- 871
H1N.CM.02.DJO0131 ...........-GIIA--GK---D--I----TI--V-------L--LA...-RIG-G-L------------..A--.- 840
H1N.CM.04.04CM_1015_04 ...........-GI-A--GK---D--I----T------G----L--LA...-RIG-G-L------------..T--.- 833
H1N.CM.04.04CM_1131_03 ...........-GX-A--GK---D--I---XTX----------X--LA...-RIG-G-L-V----------..T-V.- 853
H1N.CM.95.YBF30 ...........-GI-A--GK--RD--I----T---V-------I--LA...-RIG-G-L------------..A-I.- 853
H1P.CM.06.U14788 ....NCLRDC.FAACG--T----Q--T----TV--S--NW--Q--A-G...-QIG-GFLN----L------..S--.- 883
CPZ.CD.06.BF1167 RRLIHLLTQF.LH--ET-GILIRQHCIVCIDTL-EFTGWW--G---AL...RV-VDI-----T-------I..A-N.- 885
CPZ.CD.90.ANT ...........N--STL-.TIIRTEIIKNIDRL--W-G-K--SILLAL...-TIV-I--EV---------I..A-N.- 859
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 ...........RGII---GR--RT--T---D------G-----I-RA-...-IVF-I-GN-----------..T--.- 865
CPZ.CM.05.LB715 ...........KGV----GR---V--I---DT-----------I---A...-RFG-G-LN--T--------..A--.- 913
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 ...........-GVIA--GR--QI--T---DT-----------I----...-RIG-G-L------------..S--.- 849
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 ...........-GIIA--GR---I--IN--DT--V--------I--L-...-RIG-G-L------------..A--.- 836
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ...........QGI----GK---T--T---DT-----------I--I-...-RIG-G-L---------F--..A--.- 846
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 ...........RGI----G----T--I---DT-----------I--IA...-RFG-G-LN-----------..A--.- 878
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 ...........KSI----G----T--I---D------------I--IA...-RVG-G-L------------..A--.- 842
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 ...........KGIG---L---RT--I---DT---I---R--TI---A...TRIG-G-L------------..A--E- 857
CPZ.TZ.00.TAN1 RTIIVGVRQI.IEWSSNTYAS-RVLLIQAIDRL-NFTGWW--LI--G-...VYIA-G--N----------L..A-N.- 872
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 LKWRLF.....RDW-ANAYVIV-T-FIRN-DRL-NFT-WW--IL--GA...VNIF-G--N--T-------I..A-N.- 871
CPZ.TZ.09.UG38 LKSRQL.....FDW-SNTYSI-RT-LIQAIDRL-NFTGWW--L--AG-...AFVAQG--N----------I..A-N.- 865
CPZ.US.85.US_Marilyn ...........-GVIA--AR---V--T---DT-----------I--LT...RRLFLG-I------------..S--.X 837
GOR.CM.04.SIVgorCP684con ..VNNLTRDC.FAFIA--G----Q--I---DCV-VWT-DW--Q--AIA...-RIG-G-LN-----------..S--.- 859
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ..VNNLTRDC.FAFIA--G----Q--I---DCV-VWT-NW--Q--AIA...-RIG-G-LN-----------..S--.- 855
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con ..VNNLTRDC.FAFIA--G----Q--I---DCV-VWT-DW--Q--AIA...-RIG-G-LN-----------..S--.- 850
GOR.CM.12.SIVgor_BPID1 ..GLNCVRDC.LAVCG--V---QR--TN--DT--V----W--Q--LIG...-RIG-G-LN-----------..S--.- 890
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 ..TFEACKTL.KATA---L---QR-XTN--DTV-V---NW--SI-LG-...-RFG-G-LN----------L..S--.- 888
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 ..GINCLRDC.LAVCG--A---QQ--T---DTV-VR--DW--Q--L-G...-RIG-G-LN----L------..S--.- 893
ASC.UG.10.RT03 AEATRRA....VAYIH-GL--F-AAVI-AWD-L--FTWNW-EA-LAYL...RRLAQG-IA--------A-I..L-N.- 887
ASC.UG.10.RT08 AEATSRA....VAYIH-GF--F-AAVI-AWD-L--FTWNW-EA-LAAL...RQLAQG-IA--------A-I..L-N.- 891
ASC.UG.10.RT11 AEATRRA....IAYI--GL--F-AAVI-GWDTL--FTWNW-EA-LVAL...RRLAQEFIA--------A-I..L-N.- 882
COL.CM.x.CGU1 PQHPPTTSDK.RRS..A-.-T-RYL..LVPRGPSLQIL-TLQ-WLRSA...ARGW-RAPEYL-GWIYDRPQ..GPA.- 838
COL.UG.10.BWC01 SQRPETFNTR.RTVF....-T-W-L..LVPRCPDLSIP-TLS-WLRSA...TRRW-RASEYL-GWLFDRPE..SPA.- 843
COL.UG.10.BWC07 GEQPLPDGET.HQPRRMPL-A-WRL..LVPRSANL-IPQTLQ-WLRSA...TS-G-RALESCG-WIR-DPQ..GPA.- 835
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 EQLRVL.....-GY---GWK-F-DTI-WAGGELGQTFQRWAEVALQ-L...GRGI-E-LA--A-----A-L..F-N.- 847
DEB.CM.99.CM40 ERFRVL.....GGY---GWK-F-DTITWAGGELWQWLQGIAEMALQGL...VR-GG--LRV-A-----A-L..--N.- 871
DEB.CM.99.CM5 EHLRVV.....-GYC--GWK-F-DTIIWAGQEIWEWLQGIAQVA-QGL...VWGG-NLLA--A-----A-L..L-N.- 851
DRL.DE.11.D3 .............-QEAGRGIC.TLLREAAQRLWRGGRQFGLSAARAL...R-LAQGVAN--------A-I..L-N.- 900
DRL.DE.11.D4 .............-QEAGRSIC.ALLQEAAERLWRGGRQLGLSTARAL...RAFAQ-LAN--------A-V..L-N.- 884
GRV.ET.x.GRI_677_gri_1 .............Y---GL-Q-QEA-TG-AQ-L-R-AR-AWG-LGAI-...RS-Y--VINS---V-----K..V-G.- 855
GSN.CM.99.CN166 EVAARV.....IAYIS-GI---QAA-TGI-DSL--FTWNW-EA-LHAC...RRVW-EFLA--------A-I..LFN.- 882
GSN.CM.99.CN71 EVAARA.....AAYIS-GI---QAAVSGI-DSL-VFTWNW-EPLVQT-...GRVW-EFLA--------A-I..L-N.- 887
LST.CD.88.SIVlhoest485 LFFQHGQHLWKASSGWMV.ENAQKI-RWSW-KIRRNRRDISAAHARDIRLG-KKRWRF-FRG-SGF..PSETTETAL- 915
LST.CD.88.SIVlhoest524 LSYHHGQHLWQTLSRFLV.ESAQKT-SWIR-KSRRNRG-LSKTNGTNIRLG-NRR-W.-FRF-SGL..PSETTETTL- 917
LST.KE.x.lho7 LFFQNGQRLWQTSSRWMV.ENAQKIQSW-REKCRRNRGQLSSTDRKNIQLGKKKRWRL-FGG-SGI..SSEATETAL- 913
MND-1.GA.x.MNDGB1 VQEA...IRS.LGS-LVSFAAISWR-GYTGWLQ-NRIFT-CREA-IAA......GTC-W--L-----SA--..P-N.- 879
MND-2.CM.98.CM16 .............-KTAGGKIF-VLQGYAQGLWSRGHQW-LSTAACFR....AIA-G-IN--------A-V..L-N.- 867
MND-2.GA.x.M14 .............-KAAGARICQVLQSFAQRLWSGGHQL-LSVIRGAA....AIG---GN--------A-V..L-N.- 868
MND-2.x.x.5440 .............-KAAGAALYQVLQGFAQRLWSRGYQL-LSG-RGAA....AFG-G-WN--------A-A..L-N.- 891
MNE.US.x.MNE027 ...........LTY---GWSYFQEAVQVAWRSATETL-GAWGDLW-TL...GRVG-W-LA-------E--L..T--.- 883
MON.CM.99.L1_99CML1 .......RRL.LAYC--GI---QAAVT---D-L-RFTIVW--ALLHAG...GRLW---VA--------A-I..F-N.- 870
MUS-1.CM.01.CM1239 RRCSELLARL.LAYI--GI---QAAGTAA-DQL--FTWNW-EPILQIG...RRVW-EFLA--------A-I..L-N.- 892
MUS-2.CM.01.CM1246 EALGRFIAH.....A--GI-K-QAAVSGA-D-L--FTWNW-EPILQFS...-KIW-KFLA--------A-I..L-N.- 883
MUS-3.GA.09.09GabOI81 ARLREVIRRI.IAY---GL---QEA-TGF-D-L--FTWNW-EA-LQ-L...RRVA-EFLA--------A-I..LFN.- 893
OLC.CI.97.97CI12 ..............WI.QKSLQHVWRTLKQKRQ......HGINLQQKK...-RRGSPLQKAQEQLGREGAE.TTGV.- 844
RCM.CM.00.SIVagi_00CM312 ............AKV-DGW--F-AF--W-GEMA-ENAYYTWRGLQSLA...RQLAGWPATCG---------..L-N.- 855
RCM.CM.02.SIVrcm_02CM8081 ............AKI-DGW----EFSGW-AEMAQQNAYFVWRGLCVTA...-DIA-WPGTVC------F--..L-I.- 862
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 ............AKI--GW--F-EFSSWFAEMALQNAYYTWRGLCA-A...RDFAGWPAMVC---------..LCN.- 851
SAB.SN.x.SAB1 QDIQQRTRQ....-TAHLEYGWQELKAAAASL-VAV-QAA-SASDS-RHACRSIV--VIAH---M--E---..WFN.- 868

gp41 end
Env end

MAC.US.x.239 ...........LTY---GWSYFHEAVQAVWRSATETL-GAWGDLW-TL...RRGG-W-LA----------L..T--.- 880
H2A.DE.x.BEN ...........AAQ---GCEWIQEAFQAFART-RETL-GAWGWLW-AA...RRIG-G-LAV-------A-L..A--.- 861
H2A.PT.x.ALI ...........AAY---GCEWIQEAFRAFARIARETLTNTWRDLWGA-...-WVG-R-LAV-------A-I..A--.- 863
H2A.SN.86.ST_JSP4_27 ...........TAY---GGEWIQEAFRAFAR--GETLTNAWRGFWGTL...GQIG-G-LAV-------A-I..A--.- 860
H2B.CI.x.EHO ...........PAY-R-GISWFQEAIQAAAR-AGETL-SAARTSWG-L...RR-AGE-IA--------A-L..A--.- 853
H2B.GH.86.D205_ALT ...........VAY---GISWFQEALRAAAR--GETL-SAGETLW-AL...RR-A---IA----------L..T--.- 860
H2G.CI.92.Abt96 ...........AAYFS-GFRW-QEACTAATR-AQETLTSTWRALWKTL...GRVG-G-LA----------L..T--.- 885
H2U.CI.07.07IC_TNP3 QYGCQWF....QEA--AGWKAXRETLA-AWRDLWETLGRVGRGILAIP..............------F-L..A--.- 882
H2U.FR.96.12034 ...........IAY---GW-YF-EAFQAFGK-ARETLSRTGRELW-TL...GRVG-WL-A--------F-L..A--.- 868
SMM.CI.79.SIVsmCI2 ...........IAY---GW-YFQEACQEAAR-ARETL-SAGRDLW-TL...GRIG-GLLAA---------L..AF-.- 887
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ...........VAYIR-GW-YFIE-LQEAAI-ARQTLVSTGRTIWQTL...GHIG-G-AA----------L..T-N.- 886
SMM.SL.92.SL92B G............YIR-GWNYFIEACQEAWRSAQE-IVGAWGLIW-TL...GRVG-G-AA----------L..M-N.- 887
SMM.US.06.FTq ...........LTY---GWSWFQEA-QAAFK-ARETL-SAWRDLW-IL...RRVGGWMLA----------L..T--.- 882
SMM.US.11.SIVsmE660_FL8 ...........IAY---GWRYFQEAVQAWWKFARETL-SAWRDIW-TL...GRVG-G-LA----V-----L..T--.- 888
SMM.US.86.CFU212 ...........LTYIG-GCLWF-EALQAAGR-AGQTL-SAWRDLW-TL...GRVG-G-LN----------L..T--.- 888
SMM.US.x.H9 ...........ITY---GWRY-QEA-QXWWKFXRETL-SAWRDLW-TL...GRVG-G-LA--X-------L..T--.- 886
SUN.GA.98.L14 TSFHHGQRLWQTLRGWLG-HLIQATSRIRNACRTSRERVSSSQKARSRTFSL-RKWRPKWNRT-GSRIPSETTETTL- 920
SYK.KE.x.KE51 .............FIS-GVT---EA-I--GREV-HQMVAIWQALLAYA...RRVAENVAAL---L-----I..Y-N.- 841
SYK.KE.x.SYK173_COMGNM .............FIS-GFN---IA-A--GREIRDW--AIWQAIYAAT...RRVVE-VAAL---L-----I..Y-N.- 833
TAL.CM.00.266 TAAAATLQY........GFS-IQAAWRDGIT-L-RFTWWW-NG-LAAA...RW-GE--AA----T-----Y..CFT.- 873
TAL.CM.01.8023 TAAV........ATI--GFS-IQAAWGDCVT-L-RFTWRW-SG-LAAA...RW-VQ--AA----T-----Y..C-A.- 891
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 TTLLQLLRQE.CQYI--GW-QF-EG-ARSFE-L-S-AQSASRTLWNAC...RS-Y---LEH---M--E---..WFN.- 880
VER.KE.x.AGM155 .............Y---GLG---AA-QEAV-HL-SFARNAAHQIWLAC...RS-Y---INS---V-----E..V-N.- 871
VER.ZA.10.VSAC4004 .............Y-H-GLR--QTA-QE-AQVV-S-AQNAAHQIWLAC...RSIY-TVINS---V--A--Q..--N.- 878
MAL.ZM.2009.SIVagmMAL_ZMB .............Y---GFG---AA-QEAAR-V-SFAQNAAHQIWLAC...RS-Y---INS---V--EC--..--N.- 877
VER.ZA.10.VSAG1003 .............Y---GLG--QTA-QEAARTV-RLAQNLGHQIWLTC...RS-Y--VVDS---V--EV--..--N.- 869
VER.ZA.10.VSAM0022 .............----GFG---AA-QEAAR-V-GVAQNAAHQIWLI-...RS-Y---INS---V--EI--..--N.- 873
WRC.CI.98.98CI04 I...............SGAAHACIRKKITKSRKETTEK-ISENSNRET...T-SS-VWKL-T-LCSSLNKSRRR-F.- 885
WRC.GM.05.Pbt_05GM_X02 L...............CGAAYAALQEKIAARRQKRKEK-IYTPGSRET...SRSSSIRGITA-LCTNLNPCRRGQQ.- 877
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H1B.FR.83.HXB2-LAI-IIIB-BRU MGGKWSK.......SSVIGWPTVRERMRRAE................PAADRVGAASRDLEK..........................HGAITSSNTAATNAACAW.......................LEAQE.EEE.VGFPVT.PQVPLRPMTYKAAVDLSHFLKEKG 95
H1C.ET.86.ETH2220 ---TM--.......C-PV---AI---I---A................---EG--------D-..........................Y--L-----P-N-PD---.......................-----.---E-----R.-------------F---L------ 96
H1F1.BE.93.VI850 -------.......--IV---A-G----QTP................T--EG---V----DR..........................R--------RT--PDL--.......................-----.---.-----R.----V------------------- 95
H1A1.UG.85.U455-U455A -------.......K-RVE--E--K---ETP................A--KG---V-Q--D-..........................Y--V-----SS---S---.......................-----.-GD.-----R.-------------F---F------ 95
H1N.CM.02.DJO0131 --KI---.......--IV---EI------QRP..........HEPAVEP-VG-----Q--AN..........................R--L-T---RTN-PTV--.......................V----.--GE-----R.-----------------F------ 102
H1N.CM.95.YBF30 --KI---.......--LV---EI------QTQ..........EPAVE.P-VGA----Q--AN..........................R----IR--RDN-ESI--.......................-----.---E-----R.-------I---Q-F---F---D-- 101
H1N.CM.04.04CM-1015-04 --KS---.......---V---EI------QRQ..........TQAAA.--VG-----Q--AN..........................R----T---RDN-ETV--.......................V----.---E-----R.---------F---F---F------ 101
H1N.CM.04.04CM-1131-03 --KIL--.......NR-A--SEI------QTQ..........EPAQE---VG-----Q--AN..........................R----T---RDN-ETVT-.......................-----.---E-----R.----I--------F---F------ 102
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 --KV---.......--LV---Q-ID----QQD................P-EG---V-Q--AN..........................R----IR--KEN-Q-L--.......................--E-K.--.A-----C.-----------E-F---F--R--- 95
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 --S----.......--LV---E--R-I-QET................V--EG--P--Q--AR..........................---------PQ--ETI--.......................--E-K..--EIW---K.---------F-E-F--GY------ 95
CPZ.CM.01.SIVcpzCAM13 --AQ---.......--LV---EI-K-IKE-P................I--EG--EV-K----..........................Y-----RH-PS--QTL--.......................-DEMKHH--E-----R.-----------G-F------RG-- 97
CPZ.GA.88.SIVcpzGAB2 --N----.......--IV---Q----L--TQ................E--EG--EV-Q--AR..........................R-----RH-PQ--QTL--.......................--EM-..Q-D-----R.-------------F---------- 95
CPZ.CM.05.SIVcpzDP943 --N----.......--LV---E--A-I-Q-Q................---PG--SV-----A..........................-----TR--PQN-QTL--.......................--EMQGH--E-----R.---------F-G-F--GY------ 97
CPZ.US.85.US-Marilyn --N----.......--IV---E--N-L-QTQT..........T....A--EG--PV-Q--AE..........................-----TR--PQN-QTL--.......................-DEMTNH-SE-----R.-----------Q-F--GF------ 99
CPZ.CM.05.LB715 --A----.......--LV---E----I-QTQ................---EG--PV----DN..........................-----VR--PQ--QTL--.......................--E-K..--E-----R.---------F-G-F--------R- 95
CPZ.CM.05.SIVcpzMB66 -------.......--LV---E--D-L--TQ................T--EG--PV----AR..........................------R--SQ--ETL--.......................--EVQ..N-E-----R.---------F-G-F---------- 95
CPZ.CM.05.SIVcpzMB897 --N----.......--LV---A--D-L--TP................---EG--PV-----R..........................------R--PQ--ETL--.......................--E-R..D-E-----R.-------------F---------- 95
H1O.BE.87.ANT70 --NALR-.......GKFE--AA-------TR..TFPESEP........C-PG--QI--E-AA..........................R-G-P--H-PQN---L-F.......................--SHQ..--E-----A.-----------G-F---F------ 101
H1O.CM.98.98CMA105 --XVLG-.......NKYE--AA--Q----TR..ISHEPEP........C-PG--QI----AA..........................R-G-PI-H-PEN---L-F.......................--SHQ..D-E-----R.-----------G-F---F------ 101
H1O.CM.98.98CMABB197 --NVLG-.......GKFA--DR-------ISPETSPESEP........C-PG--QV--E-AA..........................R-G-P--H-PQN---L-F.......................--SHQ..--E------.-----------G-F---F------ 103
H1O.SN.99.99SE-MP1299 --NVLG-.......DIFK--SA------GTS....PDPEP........C-PG--QI--E-AA..........................R-G-P--Y-PQN---L-F.......................--SHQ..D-E-----R.-----------G-F---F------ 99
H1O.CM.91.MVP5180 --NA---.......-KFA--SE--D----SS...SDPQQP........C-PG---V--E-AT..........................R-G-S--H-PQN---L-F.......................-DSHK..D-D-----R.---------F---F---F------ 100
H1O.US.99.99USTWLA --NILT-.......-KFE---A--R---QTS....PDPQP........C-PG--EV--A-AG..........................R-G-PN-Y-PQN---L-F.......................---YQ..D-D-----R.-----Q---F---H--------N- 99
GOR.CM.12.SIVgor-BQID2 --NA-K-.......--FV---A--D---QTS....PDPEP........C-PG--IV--E-AQ..........................K-G-P--Y-PQN---L-F.......................-DSHT..--E------.---------F-G-F---F------ 99
H1P.CM.06.U14788 --NA-K-.......--LV---A---KIKQTT......PTTPDPTTPVTP-PG--EI-KE-AQ..........................GKG-P-KFSSKN---L-F.......................-D-H-..--E-----R.------C------F---F------ 105
GOR.CM.12.SIVgor-BPID1 --NA-K-.......--LV---A--D--HQTT......PE........E--PG--EV--E-A-..........................GKG-P-KYN-RN---L-F.......................-D-HR..--E-----R.------C--F-G-F---F--N--- 97
GOR.CM.13.SIVgor-BPID15 --NA-K-.......--LV---A--D-IHQTT......PEI.......DP-PG--KI--E-A-..........................EK--P-KYNSRN-E-L-F.......................---H-..D-E-----K.---------F-G-F---F--N--- 98
GOR.CM.04.SIVgorCP684con --NA-K-.......--FV---A------QTS......PEP.......DP-PG--EV-IA-AQ..........................R-G-PAKY-PKN-Q-L-F.......................---H-..N-E-----V.---------F-G-F---F------ 98
GOR.CM.07.SIVgorCP2135con --NT-K-.......--F----A------QTS......PEP.......KP-PG--EV--V-AQ..........................R-G-PAKY-PRN-Q-L-F.......................---H-..D-E-----X.---------F-G-F---F------ 98
GOR.CM.07.SIVgor2139-287 --NT-K-.......--F----A------QTN......PEP.......KP-PG--EV--A-AQ..........................R-G-PAKY-PQN-Q-L-F.......................---H-..D-E-----R.---------F-G-F---F--N--- 98
CPZ.CD.06.BF1167 --AVLGT........RFP-IDNMLN-I-...................NTPAADAPG-Q--HN..........................R-GL-TNTIGTEHDVLQH.......................SGDHT..--A-----R.----M----E-L-----W------ 91
CPZ.TZ.00.TAN1 --NIFG.........RWP-ARKAI-DLHN..................TSSEP--Q--Q--QN..........................K-GL-TNTLGTSADVLEY.......................SADHT..--E-----R.-A--M----E-L-I---W------ 91
CPZ.TZ.09.UG38 --NIFG.........KWP-AQRAIQAIHE..................SNPTIK-Q--Q--QA..........................R-GL-T-TLGTSADVINY.......................SHDHS..--E-----R.-A--M----E-L-----W------ 91
CPZ.TZ.06.SIVcpzTAN13 --NIFG.........RWA-ATE-LR-LH...................A-PAHD-Q--KE-HE..........................R-GL-NNTIGTEKDVAHY.......................SQDHT..--E-----R.-A--M----E-L-T---W------ 90
CPZ.CD.90.ANT --SA---.......IKWV-ARQAIRKIHE..................TNP-DI-PCGNE-AS..........................R--L---TIGTEKDVITY.......................S-DHT..--GT----R.----M----E-L-----X------ 93
RCM.CM.00.SIVagi-00CM312 ----S--.......H-QS-LVRW-QK-LTTPGEGYSRWHDNLQDGQPRV-EGS-K----FSI..........................R-GF-.IE-QQSVD-MD-.......................Y-ETD..DTL-----K.------A-SF-L-I-M-------- 110
RCM.GA.x.SIVRCMGAB1 ----S--.......N-AA-LLRW-FK-LTTPGEGYVRWHETLLDGQPWC-EGS-R----FVI..........................R-G--.AE-Q-SIDDID-.......................Y-DTD..DTL-----K.--------S--L-I-M-------- 110
RCM.CM.02.SIVrcm-02CM8081 ----S--.......---A-LQKW-N--LTSSGEAYALLHKTLQDGPARC-EGS-R----FLS..........................R-G--.IE-QQSVD-ID-.......................Y-ETD..DTL-----K.---------F-L-I---------- 110

Nef start R17Y mutation premature stop in Mac239
MAC.US.x.239 ---AI-M.......RRSRPSGDL-Q-LL--RGETYGRLLGE...VEDGYSQSP-GLDKG-SS......LSCEGQK..YNQGQYMNTPWRNPAEEREKL-YRKQNMD.......................DIDE*DDD.L--VS-R.-K----T-S--L-I-M---I---- 126
SMM.CI.79.SIVsmCI2 ---NI--.......KRARKPHGP---LLQ-RGETYGRLWEG...LEEGYLQPR-ELG--WSS......LSCEGQT..YSEGQFMNTPWKNPVKERGKLKYGRQ-MN.......................NVGEDDKD.L--VA-R.-KI---E----L-I-M---I-#-- 126
SMM.SL.92.SL92B ---IT-S.......KPARKHGDL-KKLLS-RGDSYGRLWDG...LEEGSQQSQ-GSD-A-NSC.....LTRDGYK..YNVGEFMNTPWRNPA-ERQKQQYRQQ-MD.......................DIDEDDD-.LA-VV-W.-K----A-S--L-I-M---I---- 128
MNE.US.x.MNE027 ---AT--.......KRSKSPGDL-Q-LL--RGETYGRLWEG...LEDGYSQSL-GSDKS-SL......LSCEGQK..YNQGQFMNTPWKNPAGEREKL-YRKQNMD.......................DIDE-DDG.L--V--R.-R----A----L---M---I---- 127
H2U.CI.07.07IC-TNP3 --ASG--.......KRSKQAGRL---LLQ-RGETYGRLWDG...LEEGYSQSR-GSG---NL......PSYEGQA..YSEGQFMNTPWRNPAGEGEKLKYRQQNMD.......................DVDSDDDD.L-KVS-R.-R---------WP--M-------- 127
SMM.US.06.FTq ---AG--.......KQHKRHLKL---LLQ-RGETYGRFYDG...LEDGCLQSR--SG-A-SS......LCCEGES..YSQGQFMNTPWRNPAREREKL-YRQQNID.......................DIDDDNDD.LI-V--H.SK----C----L---M---I---- 127
SMM.US.11.SIVsmE660-FL8 ---VI--.......KQCRRGGNL---LLQ-RGETYGRLWEG...LEEGYSQSL--SGKG-SS......LSCEPQK..YSEGQYMNTPWRNPA-EREKLGYRQQNMD.......................DVDD-DDD.L--VS-H.-R----A----L-I-M---I---- 127
SMM.US.x.H9 ....T--.......KQRXAGGNLX--LLQ-RGETYGRLWEG...LEGEYSQSXD-SGKG-SS......LSCEPQK..YCEGQFMNTPWRNPA-EGAKLGYRQQNMD.......................DVDN-D...L--C--S.-R--V-I----L-I-M---I---- 121
SMM.US.86.CFU212 --AFG--.......KRCRQQEGL-D-LL--RGETYGRLWEG...LEEGYLTSR-ESGKG-SS......LSCEPQM..YNEGQYMNTPWRNPARERAKL-YRKQNMD.......................DVDE-DD-.L--VA-H.-K----A-S--L-I-M---I---- 127
H2U.FR.96.12034 ---SI--.......KHSKRSGKL---LLA-RGENYGRLWGG...LEDGFELYQ-GSGK--SS......RFCEAQGQGYSEGEFMNTPWRTPA-GKDKLQYKQQNMD.......................DVDE-DND.L--VA-R.-R-A--T----L---M---I---- 129
SMM.SL.92.SIVsmSL92A ---NT-S.......KACKKPQSL-DKLLS-RGEQYGRLWDT...LEEGSQRSQ-GSG--WN.......LHSIEQK..YSPGEYMNTPWRNPAREREK#EN....MD.......................DIDE-D....--IA-R.-KI---A----L-I-M---I---- 118
H2A.DE.x.BEN --ASG--.......KLSKHSRGL---LL--RGDGYGKQRDA...SGGEYSQFQEESG-EQNS......PSCEGQQ..YQQGEYMNSPWRNPA-ERQKDLYRQQNMD.......................DVDSDDDD.LI-V---.-R--R-E----L-I-M---I---- 127
H2A.SN.86.ST-JSP4-27 --ASG--.......KRSEPSRGL---LLQTPGEASGGHWDK...LGGEYLQSQEGSG-GQKS......PSCEGRR..YQQGDFMNTPWRAPA.EGEKGSYKQQNMD.......................DVDSDDDD.L--V---.-R----E---RL-R-M--LI---- 126
H2A.PT.x.ALI --ASG--.......KRSGPLQGL---LLQTPGETCGGQCSG...SGGGYSQSQ-GSG-GQKL......PSCEGQR..YQQGDFMNTPWRTPA-EREKELYKQQNMD.......................DVDLDDDDSL--VS--.-R-Q--T----L---M--LI--R- 128
H2B.CI.x.EHO --SAG--.......KQSKQQ-GL---LL--RRGPRGESSGE...RQERSLQYP-GSDKG-NS......PSCDGQK..................TLGAEGGGKQDSD.......................EDDEDN-...--VR-R.-G-------F-L---M-------- 109
H2B.GH.86.D205-ALT --SAG--.......KRSERQQGL--KLL-VPERPYGRLSGE...RREQSSRSP-ESDK--NS......PSCEGQN..................ARGAEGGGQQD-D.......................ESDEDD-...--AICKT-I---------L---M---I--Q- 110
H2G.CI.92.Abt96 --SAG--.......KRAPQQLGL-K-LLQ-RGEPYGKLWEG...LEEGYSQYREESGKG-SS......LSCEGQQ..YTQGQFMNTPWRNPA-ERAKL-YRXQNND.......................DVDSDDND.L--V--Y.-K----V-S--L-I-M---I---- 127
ASC.UG.10.RT03 --S-N--.......QQSSQPGMPSPYSPGTGQKLYWRIFGD...LPRGLLPSR-ESG-EPR................YYSIREETAETAKRGEVVPVRYNEGDS...........................TRDDD--G-----C.------Q--F-T---F-W------ 116
ASC.UG.10.RT11 --S-N--.......QQSSQAG-PLPYSPGIGQRLYWWLCGD...LPRSLLPSR-ESG-GPR................YSSIEEEAAAAK.RGEVVPMRYNEGDN...........................TRDDD--E-----R.----I-NL-F-I---F-W------ 115
ASC.UG.10.RT08 --S-N--.......QQSSQPG-PSPYSPGTGQKLCWRLCGS...LPRELLPSQ-GSG-EPR................YSSIKEEAAQ...PGEVVPLRYNEGDY...........................TRTDD--E-----R.----I-T--F-T---F-W------ 113
GSN.CM.99.CN166 --S-N--.......QQQQESS-ALLSS-GTGQRPYFTLVDE...YGENFWLSPD-SDKGR.................RYYLTEEPK..PKRGSL.....................................EEYEPS....C--R.-R----DP---VM----------- 99
GSN.CM.99.CN71 --S-N--.......QQSQESS-ALLSSHGTGQSPSFRLLDE...YGENSWLSPD-SD-GR.................RYYLTEES...PSRQNC.....................................IDYEPS....C--R.------DP---LM----------- 98
MON.CM.99.L1-99CML1 --S-N--.......QQSPLSS-PLLGSQSSGRMRYFMLEDD...YGEQSWLSPD-SD-ER.................KYSLTEGRNGKQRRQPL.....................................DDDDDDDG--C--R.-R----DP-W-LMM----Y----- 105
MUS-1.CM.01.CM1239 --S-N--.......QQEQQPL-SSPSSPGTGQSPYFRLVDE...YGENSWLSPD-SD-GR.................KYSLTEGS...NERPLI.....................................EEHERS....C--R.-R----DP---MMI----Y----- 98
MUS-2.CM.01.CM1246 --S-N--.......PQSQERS-PLRSSHGTGPNRYFSLVKK...YGENSWLSPD-SA-GR.................KYSLTENK...GRRQII.....................................EEHECS....C--R.-K--I-DVN--LMI----Y--K-R 98
MUS-3.GA.09.SIVmus-09GabOI81--S-N--.......KQQQDSSMPLLSSPGTGQRPCFKFCDE...WPENSWLSPD-SG-ER.................KFSLTEGK...DRRPVI.....................................DE-DRS....CH--.-KCG--DP-F-LMI---------- 98
SYK.KE.x.KE51 --SQS--.......KQPSR-DEKWRTRWWPFGKPYSPMPDE...LLRMSQPYHEDFD-GWR.................STLTEPILD..PKRDFD.SGGKKWNAGD.......................ICHD-GD-DL-----L.-------L---L-I-----I-R-- 116
SYK.KE.x.SYK173-COMGNM --STS--.......-QQLRSEGKYAIGW-LFGKQYTPLPDE...LSR-LQPCR-GFDKAWR.................STLTEPIDPHGPDRDWGHSGGQKFSPGD.......................IVQD-GDTGL-----C.--T---TL---L-I-----I-N-- 119
TAL.CM.00.266 --SVK--.......LLGETASQRLQGSHGGGRMVYWRLRDG...QVKRSQLSP--RGK--NIALLDEEWQATGADYMGKALTQGEVWYEKEQEE.....................................NDMELVG...---R.-K----TC---LGI-F-F------ 119
TAL.CM.01.8023 --SVK--.......LLGETASQRLQGSPG-GRLVYWRLRDG...QCRQLQRSR-ERGKG-NIALLDAGWQASDANWMGKALSEGEVWYEKEQEE.....................................NDMELVG...---R.-------CN--LGI-F-F------ 119
DEB.CM.04.SIVdeb04CMPF3061 ---RN--.......TQSS-QEENWGKHFKGGQRWRYRYLGE...ESEKFLPYQPESDKE-.................NCSLTEETFIGNPRREIKC-QRQQ..............................QDFDQQ-E-----K.-R--I-DP---LMI-Y-------- 112
DEB.CM.99.CM40 ----N--.......IPSR-QVGSFGSGS-GLLRWRYRDLSE...QEEQFSECLLESD-EQ.................SSSSTE..FWGSPRREIKC-NKQQ..............................QDLDQT-A-----R.---SI-DP---LMI-Y-------- 110
DEB.CM.99.CM5 ----N--.......TPSF-QGKKSGSGSKGLLRWRYKDLSG...EAETFSPFLQESDKEQ.................SCYSTEEPLYADPHREIKC-QRAQ..............................ECYD--HGI--A-R.-R--I-EP---LMI-Y--Y----- 112
SAB.SN.x.SAB1 ----S--.......QQQRHSLWLWSKL-Q-PVIQYDMLADP...LLGQSSHIQEECAKS-RD.......GLIR............QGDSSRTEEGVKMKHQGRQPS.......................WYDEDE--..-----R.-CL---A----L-I-FG------- 115
GRV.ET.x.GRI-677-gri-1 --SSN--.......RQQQ-LLKLWRGL-GKPGADWVLLSDP...LIGQSSTVQEECGKA-K-.......SWG...............KGKMTPDGRRLQEGDTFDE.......................WDD.DE--..-----Q.-R----Q----L---F-----S-- 111
MAL.ZM.09.SIVagmMAL-ZMB --SGN--.......PQHKKQLALWRALHKTQPTRYGLLADP...LIGQSSTLQEECG-SVRE.......SLI..........KKRPTKGRMTPEGRRLQEGDTWEE.......................WSD.DE--..I----K.-R----Q----L---F-------- 116
VER.KE.x.AGM155 --LGS--.......PQHKKQL-IWRALHATRHTRYGLLADP...LIGQSSTLQEECDKG-R-.......SLI............RKRNGNMTPEGRRLQDGDQWDE.......................WSD.-ED-..-----R.-R----QI---L---F-------- 114
VER.ZA.10.VSAG1003 --SGN--.......PQHKKQLALWRALHKTSVTRYGLLADP...LIGQSSTLQEECDKKSRE.......SLID.........KPRKKNGNMTAEGRRLQQGDEWSE.......................WSD.DE--..-----K.-R----Q----L---F-------- 117
VER.ZA.10.VSAM0022 --SGS--.......PQHKKQLALWRALHKTQPTRYGLLSDP...LIGQSSTLQEECDKK-RE.......SLI..........KPRKRNGKLTEDGRRLQAGDNWED.......................WTD.DED-..-----R.------Q----L---F-------- 116
VER.ZA.10.VSAC4004 --SGN--.......PQHKN-LKLWQALHKTRPTRYGLLADP...FIGQSSTLQEECGKL-N-.......SLTEGE......EKGRPRNGKMRPEGRYLQEGDTWDE.......................WSD.DE--..-----K.-R--I-Q----L---F-------- 120
TAN.UG.x.SIVagmTAN1 ---SN--.......REQQ-LLRLWRAL-K-PVVRYGMLADP...LIGQSSNIQEECDKNWNG.......GST..............RRGKSTPEGRKL-ADDTWDD.......................W-P.-E--..-----R.-R----Q----L---F-------- 112
COL.CM.x.CGU1 --SLL-...CLNIRQQPQTRGG-LG-LFGIYWYPGVQAFRFLRHFRGGYDL-RV-GVER-NICEDG.................YMTVPKVLPNCPCPLCYRHPDVYYHN.....................PEP-DV-DVEAGCYVMSRL-V-QA-I-LL--I-C------ 129
COL.UG.10.BWC01 --SIL-...CLRG.QRPSTPGGLCS-LFGTYWYRGVQTYRFLRHFRGGYDL-RV-GVEH-NILEDG.................YLTVPRALPNCPCPLCYRHPSVYYHS.....................PEP-DAD-EE-GCFVQAR--V-QG-I-LL--I-C------ 128
COL.UG.10.BWC07 --SIL-RGSNRYQMERPTSPGGCLS-LFGVYWYPGVQTWRFLRHFRGGYDL-RVQGVEH-NLVADG.................YEEIPRDLPNCPCPLCYRHPRVYFHS.....................PEP-DLG-NNS.CFVCAR--V-RP-I-LLF-I-F------ 131
OLC.CI.97.97CI12 --SIC-R.......RNRE-.EVLYR-L-SNWG.....................EKEQKQ--S..........................EDQHQTNLAIESLMTG............................DTDTDDLE----K.----V-QA---TLIE--------- 86
WRC.CI.98.98CI04 ---IF--.......E--EQRMHAYA-RLQRAGRKQRRKRYQ........KIATERQQVAV-S..........................GNLLPD-AQ-LIR-EEDS.......................SKEDSSDD-E-----H.----I-QA-F-LL-----LF---- 105
WRC.GM.05.Pbt-05GM-X02 ---VF--.......D--EQRMLRYR-RLLRVGRKERRRRYT........RLAAERQAEAAAS..........................GELLPD-AQTLIR-EEDS.......................SKEDSSDDDAI----R.------QA-F-IL-----LF---- 105
DRL.DE.11.D3 ---QN--.......KREEAYARFYG-L--GYG.................-EGGNLDYQQ--PSE.................ALLR..EWRTFPEGLDK-QKYSSTSSLDTTPIQAAAAAEKDVTLPTEEEQPS-E---E-----Y.--C---EP---EL--F-------- 126
DRL.DE.11.D4 ---QN--.......RREEAYARFYR-L--GYG.................-EGGNLDYQQ--PSE.................PLLK..HWQTFPEGLDK-QKSSLTSSLDTTLMQAAAAAEKDVTLPTEEEQPS-E---.-----Y.-RC---EP---DL--F-------- 125
MND-1.GA.x.MNDGB1 --SSQ--.......KRSEA-VRYSSAL-QLVG.................GPVTPDGYKQI-SSQG............AEKQSLLRGRAY-TYSEGLDKVQ-DPLTK.................DEKLDLTQQDPE---E-----C.R--S--VPS--DLI-F---I---- 116
MND-2.CM.98.CM16 ----S--.......QQEEKYLKYYKA---GYG.................-EGTNGDYQQ-HASE.................PLLG..ALSTSQEEFDREQKSSS............................TDE---.T----Y.--C-V-EP---DL--MP------- 97
MND-2.x.x.5440 ----S--.......QREQHYIKYYKAL--GYG.................-EGTNLDYQV--EQQ.................PLAG..AS-TSLAASDKVLRPYST........ERDLRHQQDVTLPSEKEQPSDE---.-----Y.-TQ-VPEA---DLI-M-------- 117
MND-2.GA.x.M14 ----S--.......QREQ-YAKYYKAL--GYG.................-EGTNLDYQL--EQR.................LLEG..PL-TSLGASDKELKSCST........KVD................D-QK--.R----Y.-TQ-V-EA---NLI-M-------- 101
SUN.GA.98.L14 --NAFGR.......P-EV--VRTLF-L-AGSGT...............R-EPA-REYHR-RRQE..........................VEPLVSAENGGP..............................NGI-Q-E-E---R.--R--CKP---QLI-----I---- 91
LST.KE.x.lho7 --NAFGR.......PAAD--WKTLR-F-AGSGR...............N-EGTEDSY-A-IEKT..........................SN...WAKRRDG..............................DSDS--E-----K.--R--CSP---TLI-----I---- 88
LST.CD.88.SIVlhoest485 --NIFG-.......PAAD--WKTLR-L-AGAGT...............RSEGTEETYQQ-MRET..........................SD...WDKRKDG..............................DSDS-GE-----R.--R--CSP---TLI-----I---- 88
LST.CD.88.SIVlhoest524 --NIFG-.......P-ADS-WR-LRKL-AGSGT...............R-EGTEESYQK-MEQT..........................LG...WDKTEE...............................DGDSDSE-----R.--R--CSS---TLI-----I---- 87
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HXB2 premature Nef end normal Nef end
H1B.FR.83.HXB2-LAI-IIIB-BRU GLEGLIHSQRRQDILDLWIYHTQGYFPD*QNYTPGPG.......VRYPLTFGWCYKLVPVEPDKIEEAN..KGENTSLLHPVSLHGMDDPERE..VLEWRFDSRLAFHHVARELHPEYFKNC..............................* 205
H1C.ET.86.ETH2220 ------Y-KK--E-----V-N---F---W--------.......----------F-----D-SEV--I-..E---NC----A-----E-ED--..--K-K---H--RR-M--------Y-D-..............................- 208
H1F1.BE.93.VI850 ------Y-KK-G-T----V---------W--------.......I-----L---F-----D-EEV-K--..E---NC----M-Q---E-ED--..--R-K---S--LR-I---R---FYQD...............................- 206
H1A1.UG.85.U455-U455A --D------K--E-----V-----F---W--------.......I---------------D-AEV---T..G---N-----ICQ--V--E-K-..--M-K---T--LK-R-Y-----FY-D...............................- 206
H1N.CM.02.DJO0131 ------W-RK---V----V-----F---W--------.......T-F-------F----LSAEAV----..E-D-NA----LCQ--V--GHK-..--Q-Q---S--RR-I------DFY---..............................- 214
H1N.CM.95.YBF30 -----VW-RK--------M-----IL--WH-------.......I---V-----F----LSAEEV----..E-D-NA----ICQ--A--DHK-..--V-----S--RR---------FY---..............................- 213
H1N.CM.04.04CM-1015-04 -----VW-RK--E-------N-------W--------.......----------F----LSAEAV----..E-D-NA----ICQ--V--DHK-..--V-----S--RR-I------DFY---..............................- 213
H1N.CM.04.04CM-1131-03 -----VW-RK--E-----V-----F---W--------.......----------F----LSAEAV----..E-D-NA----ICQ--V--EHK-..--V-----S--RR-L------DFY---..............................- 214
CPZ.CM.05.SIVcpzEK505 -----VW-TK--E-----V-----I---W--------.......----------F----LS-EEV----..Q-D-NV----MCQ---E--DK-..--V-----S--RV-R-------FYQ--..............................- 207
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